begin short CMV pro (-1)
1 CGTTACATAACTTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTGACCGCCCAACGACCCCCGCCCATTGACGTCAATAATGACGTATGTTCCCATAGTAACGCCAATAGGGACTTTCCATTGACGTCAATGGGTGGAGTATTTACGGTAAACTGCCCACTTGGCAGTACATCAAGTGTATCATATGCCAAGTACGCCCCCTATTGACG
GCAATGTATTGAATGCCATTTACCGGGCGGACCGACTGGCGGGTTGCTGGGGGCGGGTAACTGCAGTTATTACTGCATACAAGGGTATCATTGCGGTTATCCCTGAAAGGTAACTGCAGT TACCCACCTCATAAATGCCATTTGACGGGTGAACCGTCATGTAGT TCACATAGTATACGGTTCATGCGGGGGATAACTGC

Ncol (299)
201 TCAATGACGGTAAATGGCCCGCCTGGCATTATGCCCAGTACATGACCTTATGGGACTTTCCTACTTGGCAGTACATCTACGTATTAGTCATCGCTATTACCATGGTGATGCGGTTTTGGCAGTACATCAATGGGCGTGGATAGCGGTTTGACTCACGGGGATTTCCAAGTCTCCACCCCATTGACGTCAATGGGAGTTTC
AGTTACTGCCATTTACCGGGCGGACCGTAATACGGGTCATGTACTGGAATACCCTGAAAGGATGAACCGTCATGTAGATGCATAATCAGTAGCGATAATGGTACCACTACGCCAAAACCGTCATGTAGTTACCCGCACCTATCGCCAAACTGAGTGCCCCTAAAGGTTCAGAGGTGGGGTAACTGCAGTTACCCTCAAAC

Sacl (503)
Ecl136ll (503)
401 TTTTGGCACCAAAATCAACGGGACTTTCCAAAATGTCGTAACAACTCCGCCCCATTGACGCAAATGGGCGGTAGGCGTGTACGGTGGGAGGTCTATATAAGCAGAGCTCGTTTAGTGAACCGTCAGATCGCCTGGAGACGCCATCCACGCTGTTTTGACCTCCATAGAAGACACCGGGACCGATCCAGCCTCCGGACTCT
AAAACCGTGGTTTTAGTTGCCCTGAAAGGTTTTACAGCATTGTTGAGGCGGGGTAACTGCGTTTACCCGCCATCCGCACATGCCACCCTCCAGATATATTCGTCTCGAGCAAATCACTTGGCAGTC TAGCGGACCTCTGCGGTAGGTGCGACAAAACTGGAGGTATCTTCTGTGGCCCTGGCTAGGTCGGAGGCCTGAGR

tsn start (628) agttgcagg missing (778)
601 AGCCTAGGCCGCggccaggccccccaacatggactgteotetgtatagtgacaaccaagaaataccgetaccaagatgaagacacgeccectetggaacacageccggeccacctecccaaccaggecaatteteccectgtgattgtcaacacggacaccctagaagecccaggatatgtgaacggaacagagggggaga
TCGGATCCGGCGeeggtecggggggttgtacctgacagagacatatcactgttggttetttatggegatggttectacttetgtgeggg cttgtgtcgggccgggtggaggggttggteeggtt. ggggacactaacagttgtgcctgtgggatcttcggggtcctatacacttgecttgtetecceectet

I*MDCLCIVTTKEKYRYQDEDTPPLEHSPAHLPNQQANSPPVIVNTDTLEAPGYVNGTTESGE

5-mPSD95-aa100 (913)
801 tggagtatgaggagatcacattggaaaggggtaactcaggtctgggettcagecatcgecaggtggcaccgacaacccacacatcggtgacgaccecatecatetttatcaccaagatcattectggtggggetgecageccaggatggecgectecagggtcaacgacagecatectgtttgtcaatgaagtggatgtecgggag
acctcatactcctctagtgtaacctttccccattgagtccagaccecgaagtegtagegteccacegtggetgttgggtgtgtagecactgetgggtaggtagaaatagtggttetagtaaggaccacceccgacgtegggtectaccggeggagteccagttgetgtegtaggacaaacagttacttcacctacaggeecte

_ >
58#M E Y E E I TLERGNSGLGFSI AGGTDNPHIGDDPS I FITKIIPGGAAAQDGRLRVNDS SILFVNEVDVR RE

Xeml (1158)
1001 gtgacccattcagctgcagtggaggccctcaaagaggegggttccategttegectetacgtecatgegecggaaacceccagetgagaagatcatagagatcaagettatcaaagggectaaaggacttggetteageategeagggggegttgggaaccagecacatcecctggagataatagcatctacgtaaccaagat
cactgggtaagtcgacgtcacctcegggagtttctecgeccaaggtagcaageggagatgcagtacgeggectttgggggtegactettetagtatetetagttegaatagtttececggatttectgaaccgaagtegtagegteccecegecaacecttggtegtgtagggacctetattategtagatgeattggtteta

125 V THSAAV EALKEAGSIVRLYVMRRKPPAEKI I IEIKLIKGPKGLGFSIAGGVGNQHIPGDNSIYVTHK.

1201 catc gcgctgeccac aggttgcagatcggagacaagatcctggeggtcaacagtgtggggetagaggatgtcatgcatgaggacgecegtggcagecctgaagaacacatatgacgttgtgtacctaaaggtggccaagecccagcaatgectacctgagtgacagectatgeteccecagacatea
gtagcttectececgegacgggtgttectececegtecaacgtectagectetgttetaggacecgecagttgtcacacceecgatetectacagtacgtactectgeggecacecgtegggacttettgtgtatactgcaacacatggatttccacecggttegggtegttacggatggactcactgtecgatacgagggggtetgtagt

191 | EGGAAHKEGRLQIGDKILAVNSVGLEDVMHEDAVAALKNTYDVVYLKVYAKPSNAYLSDS SYAPPD.I

Sse86471 (1514) Smal (1541) 5-mPSD95-aa325 (15¢
1401 caacctcatattctcagcacctggacaatgagatcagtcatagcagetacttgggcaccgactaccccacagecatgacceccacttececcteggegetactecccegtggecaaggacctgctaggggaggaagatatteccecgggaaccaaggeggategtgatecateggggetecaceggectgggettcaacatt
gttggagtataagagtcgtggacctgttactctagtcagtatcgtcgatgaaccecgtggectgatggggtgteggtactgggggtgaaggggagecgegatgagggggcaccggttectggacgatcecectecttetataaggggececttggttecegectagecactaggtagecccecgaggtggecggaccecgaagttgtaa

258 T TS Y SQHLDNEI SHSSYLGTDYPTAMTPTSPRRYSPVAKDLLGEEDIPREPRRIVIHRGSTGLGTFN.I

1601 gtgggcggcgaggacggtgaaggcatcttcatctectteatecttgetgggggtecagetgacctecagtggggagetacggaagggggaccagatectgteggtcaatggtgttgacctecgeaatgecagteatgaacaggetgecattgecctgaagaacgegggtcagacggtcacgatcategetcagtataaacc
cacccgccgetectgecacttecegtagaagtagaggaagtaggaacgacccccaggtcgactggagtcaccectegatgectteccectggtctaggacageccagttaccacaactggaggegttacggtcagtacttgteccgacggtaacgggacttettgegeccagtetgecagtgectagtagegagtcatatttgg

[
325k V G G EDGEGI1 FI SFILAGGPADLSGETLRKGDQILSVNGVDLRNASHEQAAI ALKNAGQTVTI I AQYKSF@®P

Apal (1919)
1801 agaagagtatagccgattcgaggccaagatccatgatcttcgggaacagettatgaatagtagectgggetcagggactgeatetetgegaagecaacceccaageggggettetatatcagggeectgtttgactacgacaagaccaaggactgeggtttettgagecaggecctgagettecactttggggatgtgette
tcttctcatatcggctaageteceggttetaggtactagaagececcttgtecgaatacttatcatcggacccgagtececctgacgtagagacgettegttggggttegececcgaagatatagtcccgggacaaactgatgetgttetggttectgacgeccaaagaactecggteccgggactcgaaggtgaaaccecctacacgaag
-

391 E EY SRFEAKIHDLREQLMNSSLGSGTASLRSNPKRGTFYIRALFDYDKTIKDT CGTFLSQALSTFHTFGDVL

2001 atgtaattgacgccagcgacgaagagtggtggcaagegeggegggtecactetgacagtgagacegatgacattggetteatteccagcaaacggegggtegagegacgagagtggtcaaggttaaaggeccaaggactggggetecagetetggatcacagggtegagaagacteggttetgagetatgagacggtgacg
tacattaactgcggtcgetgettctcaccaccgttegegecgeccaggtgagactgtecactetggetactgtaaccgaagtaagggtegtttgecgeccagetegetgetetecaccagttecaattteceggttectgacceccgaggtegagacctagtgteccagetettetgagecaagactegatactetgecactge

458¥H V | D ASDEEWWQARRVHSDSETDD I GFIPSKRRVERREWSRLKAKDWGSSSGSQGREDSVLSYETVT



5-mPSD95-aa572 (2254) BmgBI (2318) Smal (2372) 5-mPSD95:
2201 cagatggaagtgcactacgctcgecccatcatcatecttgggectaccaaagaccgtgecaacgatgatettetetecgagtteccegacaagtttggatectgtgteccteatacgacacgtectaagegggaatatgagatagacggecgegattaccactttgtetecteccgggagaaaatggagaaggacattea
gtctaccttcacgtgatgcgagecggggtagtagtaggaacccggatggtttetggcacggttgctactagaagagaggctcaaggggctgttcaaacctaggacacagggagtatgectgtgcaggattegeeccttatactetatctgecggegetaatggtgaaacagaggagggecectettttacctettectgtaagt

[EEEE R

525 Q M EVHY ARUP I I I LGPTKDRANDDVLLS SEFPDKTFGSCVPHTTRPKREYEIDGRDYHTFVSSREKMEEKDINAQ
PshAl (2448)

2401 ggcgcacaagttcattgaggctggecagtacaacagecacctctacgggaccagegtecagtetgtgegagaggtagcagagecaggggaageactgeatecttgatgtetecagecaatgeecgtgeggeggetgcaggeggeccacctgeacectategecatetteateegteccegetecct: atgtgctagaga

ccgcgtgttcaagtaactccgaccggtcatgttgteggtggagatgecctggtegecaggtcagacacgetectecategtetegteccecttegtgacgtaggaactacagagtcggttacggcacgecgecgacgtecgecgggtggacgtgggatagecggtagaagtaggcaggggcgagggacctettacacgatetet

4>
591 AHK F I EAGQYNSHLYGTSVQSVREVAEQGKHT CI LDV SANAVRRLQAAHLHPIAI FIRPRSLENVLE
Bsk
Ape
Smal (2
Bglll (2714) Srfl (279
2601 tcaataagcggatcaca aagcccggaaagccttcgacagggecacgaagectggagcaggagttcacggagtgecttetcagecategtagagggegacagetttgaagagatctatcacaaagtgaaacgtgtcatcgaagacctectcaggececctacatctgggtecccagecccgagagagactgGAGCCCggg

agttattcgectagtgtctectegttegggecttteggaagetgtece cttcgacctcgtectcaagtgectcacgaagagtecggtagecatcteccegetgtecgaaacttetectagatagtgtttcactttgecacagtagettetggagagtee atgtagacccagggtcgggetctetetgacCTCGGGeee
g g gtg gttcggg Jggaagetg ggtge g g gtg gaagagtcggtaga getgteg: gatagtyg g gtag ggagagtccggggatgtag gggtcggg g

6581 N K R I TEEQARKAFDRATKTLEQETFTECFSAIVEGDSTFEEIYHKVKRVIEDLSGPYIWVPARERTLTETPSE G

NS3 (2980)
T7 tag (2803) Sall (2835) NT cut site (2860) Flag tag (2887) NS4a (2929) Spel (2974) BsiWI (2!
2801 cccATGGCCAGCATGACTGGTGGACAGCAAATGGGgtcgacggaggacgtggtgtgctgccactcaatctacggcaagaagaagggt ggctctteccgggaca tccggecactagtgegeccatcacggegtacge
g9gTACCGGTCGTACTGACCACCTGTCGTTTACCCcagctgectectgcaccacacgacggtgagttagatgeecgttettettecca ccgagaaggccctgt aggccgtgatcacgcgggtagtgecgecatgeg

72 PM ASMTGGQQMGSTEDVVCCHSIYGKKKGMDYKDDDDEKGSSGTGCVVIVGRIVLSGSGTSAPITAYA

Stul (3012) T54A version (3139)
3001 ccagcagacgagaggcctectagggtgtataatcaccagectgactggecgggacaaaaaccaagtggagggtgaggtecagategtgtcaactgetacccaaaccttectggcaacgtgeatcaatggggtatgetgggeagtetaccacggggecggaacgaggaccategeatcacccaagggtectgteatecaga
ggtcgtctgctctecggaggatcccacatattagtggtcggactgaccggeecctgtttttggttcaccteccacteccaggtetagecacagttgacgatgggtttggaaggacecgttgecacgtagttaccccatacgaccegtcagatggtgecceggecttgetectggtagegtagtgggttecccaggacagtaggtet

7919 Q Q TRGLLGC 1 1 TSLTGRDKNQVEGEVQIVSTATQTFLATCINGVCWAVYHGAGTRTIASPKGPVIAQ
Snal (3201)
BstZ171 (3201) Cin ref (3270) SexAl (3293) SgrAl (3328)

3201 tgtataccaatgtggaccaagaccttgtgggctggececgetectcaaggttecegeteattgacaceetgtacctgeggetecteggacetttacctggtcacgaggecacgeegatgteattecegtgegecggegaggtgatagecaggggtagectgetttegeceeggeccatttectacttgaaaggetectegggg
acatatggttacacctggttctggaacacccgaccgggcgaggagttccaagggecgagtaactgtgggacatggacgccgaggagectggaaatggaccagtgetcecgtgeggectacagtaagggcacgecggeegetecactategtececcatcggacgaaagecggggecgggtaaaggatgaactttecgaggageeee

858¥M Y TN VDQDLVGWPAPQGSRSLTPCTCGSSDLYLVTRHADVY IPVRRRGDS SRGSLLSPRPISYLKGSS SG®G

5-del-helicase (3547) 3-del-helicase (3565)

Sacll (3416) Sacll (3446) G in ref (3474) end protease core / begin linker (3520) Jang deletion (3556) Clal (3583)
3401 ggtccgetgttgtgeccecgegggacacgecgtgggectatteagggecgeggtgtgecaccegtggagtggetaaageggtggactttateecctgtggagaacctagagacaaccatgagatecceggtgttcacgGACAACTCCTCT ACGCACCCAATCaccaaaatcgatagggaggttct
ccaggcgacaacacggggcgccctgtgeggcaccecggataagteccggegecacacgtgggecacctecacecgatttegecacctgaaatagggacacctettggatetetgttggtactetaggggecacaagtgcCTGTTGAGGAGA! TGCGTGGGTTAGtggttttagctatcectecaaga
-
925 G P LLC P AGHAVGLFRAAVCTRGVAKAVDFIPVENLETTMRSPVFTDNSSPPAVTLTHTPITKIDR REVL
HA tag (3640) BssHII (3668)
CT cut site (3631) Ascl (3667)
3601 ctaccaggagttcgatgagatggaagagtgctctcagcac ggCGCGCCT
gatggtcctcaagetactctaccttetcacgagagtegtg CCgCGCGGA

991 Y Q EFD EMEECSQHYPYDVPDYAGATP

Aflll (3934) 3-mPSD95-polyA (3981,
3801

- 0000

4001



missing T vs ref (4247)

4201
Xbal (4539) Apal (4557)
Notl (4531) Xhol (4551) Miul (4569) BsrGl (4587)
4401 GGGCGGCCGCTCTAGAGTATCCCTCGAGGGGCCCAAGCTTACGCGTACCCAGCTTTCTTGTACAAAGTGGT

CCCGCCGGCGAGATCTCATAGGGAGCTCCCCGGGTTCGAATGCGCATGGGTCGAAAGAACATGTTTCACCA

Nhel (4668)
Acell (4668)
T7 primer (4620) M13 forward primer (4662)
4601 CCCTATAGTGAGTCGTATTATAAGCTAGGCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACTGCTAGCTTGGGATCTTTGTGAAGGAACCTTACTTCTGTGGTGTGACATAATTGGACAAACTACCTACAGAGATTTAAAGCTCTAAGGTAAATATAAAATTTTTAAGTGTATAATGTGTTAAACTAGCTGCAT
GGGATATCACTCAGCATAATATTCGATCCGTGACCGGCAGCAAAATGTTGCAGCACTGACCCTTTTGACGATCGAACCCTAGAAACACTTCCTTGGAATGAAGACACCACACTGTATTAACCTGTTTGATGGATGTCTCTAAATTTCGAGATTCCATTTATATTTTAAAAATTCACATATTACACAATTTGATCGACGTA

- -

Bell (4944)
4801 ATGCTTGCTGCTTGAGAGTTTTGCTTACTGAGTATGATTTATGAAAATATTATACACAGGAGCTAGTGATTCTAATTGTTTGTGTATTTTAGATTCACAGTCCCAAGGCTCATTTCAGGCCCCTCAGTCCTCACAGTCTGTTCATGATCATAATCAGCCATACCACATTTGTAGAGGTTTTACTTGCTTTAAAAAACCTC
TACGAACGACGAACTCTCAAAACGAATGACTCATACTAAATACTTTTATAATATGTGTCCTCGATCACTAAGATTAACAAACACATAAAATCTAAGTGTCAGGGTTCCGAGTAAAGTCCGGGGAGTCAGGAGTGTCAGACAAGTACTAGTATTAGTCGGTATGGTGTAAACATCTCCAAAATGAACGAAATTTTTTGGAG

Clal methylated (518¢

Mfel (5037) Hpal (5048) Clal (5183)
5001 CCACACCTCCCCCTGAACCTGAAACATAAAATGAATGCAATTGTTGTTGTTAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCTGGATCGATCCTGCATTAAT
GGTGTGGAGGGGGACTTGGACTTTGTATTTTACTTACGTTAACAACAACAATTGAACAAATAACGTCGAATATTACCAATGTTTATTTCGTTATCGTAGTGTTTAAAGTGTTTATTTCGTAAAAAAAGTGACGTAAGATCAACACCARACAGGTTTGAGTAGT TACATAGAATAGTACAGACCTAGCTAGGACGTAATTA

5201 GAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCT
CTTAGCCGGTTGCGCGCCCCTCTCCGCCAAACGCATAACCGACCGCATTATCGCTTCTCCGGGCGTGGCTAGCGGGAAGGGTTGTCAACGCGTCGGACTTACCGCTTACCCTGCGCGGGACATCGCCGCGTAATTCGCGCCGCCCACACCACCAATGCGCGTCGCACTGGCGATGTGAACGGTCGCGGGATCGCGGGCGA

5401 CCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTT
GGAAAGCGAAAGAAGGGAAGGARAGAGCGGTGCAAGCGGCCGAAAGGGGCAGTTCGAGATTTAGCCCCCGAGGGAAATCCCAAGGCTAAATCACGAAATGCCGTGGAGCTGGGGTTTTTTGAACTAATCCCACTACCAAGTGCATCACCCGGTAGCGGGACTATCTGCCAAAAAGCGGGAAACTGCAACCTCAGGTGCAR

5601 CTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGTTTACAATTTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAR
GAAATTATCACCTGAGAACAAGGTTTGACCTTGTTGTGAGTTGGGATAGAGCCAGATAAGAAAACTAAATATTCCCTAAAACGGCTAAAGCCGGATAACCAATTTTTTACTCGACTAAATTGTTTTTAAATTGCGCTTAAAATTGTTTTATAATTGCAAATGTTAAAGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCGCCTT

5801 CCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGCCAGGTCTTGGACTGGTGAGAACGGCTTGCTCGGCAGCTTCGATGTGTGCTGGAGGGAGAATAAAGGTCTAAGATGTGCGATAGAGGGAAGTCGCATTGAATTATGTGCTGTGTAGGGATCGCTGGTATCARATATGTGTGCCCACCCCT
GGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTATACATAGGCGAGTACGGTCCAGAACCTGACCACTCTTGCCGAACGAGCCGTCGAAGCTACACACGACCTCCCTCTTATTTCCAGATTCTACACGCTATCTCCCTTCAGCGTAACTTAATACACGACACATCCCTAGCGACCATAGTTTATACACACGGGTGGGGA

beta-lactamase (amp resistance) (6054)
6001 GGCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCT
CCGTACTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTCATAAGT TGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACGCCGTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCAACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGACCTAGR

1*»™M S 1T QHFRVALIPFFAAFCLPVFAHPETLVKVKDAEDQLGARVGY 1l ELDTL

Scal (6358)
6201 CAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGR
GTTGTCGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAATAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAGAATGCCTACCGTACT

49 N SGK Il LESFRPEERFPMMSTFKVLLCGAVLSRIDAGQEQLGRRIHYSQNDLVEYSPVTEKHLTDGM

6401 CAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTA
GTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCTGGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAACGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCTGCTCGCACTGTGGTGCTACGGACAT

116k T VR ELC SAAI TMSDNTAANLLLTTIGGPKELTAFLHNMGDHVYTRLDRWEPELNTEAIPNDERDTTMEPV

6601 GCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATARATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCC
CGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATTATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGACCTCGGCCACTCGCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGE

183* AMATTLRKLLTGELLTLASRQQLIDWMEADIKVYVAGPLLRSALPAGWTFI ADKS SGAGERGSRGI I AALGTFP

Ahdl (6836)
6801 AGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTT
TCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCCTCAGTCCGTTGATACCTACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAAATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAR

249" D GK PSR I VVIYTTGSQATMDERNRQI AEI GASLIKHW

HgiEll (7184)
7001 TTGATAATCTCATGCCATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATGGCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGT
AACTATTAGAGTACGGTATTGAAGCATATTACATACGATATGCTTCAATACCGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACTCGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGGTCGCCACCAAACA

7201 TTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTT
AACGGCCTAGTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATCACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCGCTATTCAGCACAGAATGGCCCAR

7401 GGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCA
CCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTCGAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAGGCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGT




7601

7801

8001

BspLU111 (7771)
CGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGAT
GCTCCCTCGAAGGTCCCCCTTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAGACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGCCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAACGACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTA

BStAPI (7948)

Sapl (7893) ApaBl (7948)
TCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGAGCTTGCAATTCGCGCGTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGE
AGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGTCGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATTACGTCTCGAACGTTAAGCGCGCAAAAAGTTATAATAACTTCGTAAATAGTCCC

TTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCGTAGTACGAGGCCCTTTCACTCATTAGATGCATGT
AATAACAGAGTACTCGCCTATGTATAAACTTACATAAATCTTTTTATTTGTTTATCCCCAAGGCGCGTGTAAAGGGGCTTTTCACGGTGGACTGCAGATTCTTTGGTAATAATAGTACTGTAATTGGATATTTTTATCCGCATCATGCTCCGGGAAAGTGAGTAATCTACGTACA




