(from 1-1177 bp)

pJ2048.2 Gs (5853 bp)

ACTTTTCATACTCCCGCCATTCAGAGAAGAAACCAATTGTCCATATTGCATCAGACATTGCCGTCACTGCGTCTTTTACTGGCTCTTCTCGCTAACCAAACCGGTAA
TGAAAAGTATGAGGGCGGTAAGTCTCTTCTTTGGTTAACAGGTATAACGTAGTCTGTAACGGCAGTGACGCAGAAAATGACCGAGAAGAGCGATTGGTTTGGCCATT

CCCCGCTTATTAAAAGCATTCTGTAACAAAGCGGGACCAAAGCCATGACAAAAACGCGTAACAAAAGTGTCTATAATCACGGCAGAAAAGTCCACATTGATTATTTG
GGGGCGAATAATTTTCGTAAGACATTGTTTCGCCCTGGTTTCGGTACTGTTTTTGCGCATTGTTTTCACAGATATTAGTGCCGTCTTTTCAGGTGTAACTAATAAAC

EcoRI

CACGGCGTCACACTTTGCTATGCCATAGCATTTTTATCCATAAGATTAGCGGtTCCTACCTGACGCTTTTTATCGCAACTCTCTACTGTTTCTCCATACCGAATTCA
GTGCCGCAGTGTGAAACGATACGGTATCGTAAAAATAGGTATTCTAATCGCCaAGGATGGACTGCGAAAAATAGCGTTGAGAGATGACAAAGAGGTATGGCTTAAGT
P(BAD) promoter

Sacl

TAGGATAGATTCTGGAAACTTTACCGTCCGAGCTCCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGTGACTGAGCTAGTGTACTCTGTTTCAGAGCTATGCTG
ATCCTATCTAAGACCTTTGAAATGGCAGGCTCGAGGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCACTGACTCGATCACATGAGACAAAETCTCGATACGAC
Linker_14 Prefix Csy4 site f SgRNA-3 4

GAAACAGCATAGCAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGGGG
CTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGLCGGGLCCC
’ SgRNA-3 Csy4 site Suffix

ACTACACTTACGAAACTATTGATTGCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGCATCTTAGAGTATGTAGTTTCAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAG
TGATGTGAATGCTTTGATAACTAACGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCGTAGAATCTCATACATCAAAETCTCGATACGACCTTTGTCGTATC
Linker_1 Prefix Csy4 site SgRNA-4t4 $

Xhol
CAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGCTCGAGCAATAAACA

GTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCGAGCTCGTTATTTGT
’ SgRNA-4t4 Csy4 site Suffix

Ncol
GTTGATAGGGCTTCTCCGTTACCATGGTTCAGCCAAAAAACTTAAGACCGCCGGTCTTGTCCACTACCTTGCAGTAATGCGGTGGACAGGATCGGCGGTTTTCTTTT

CAACTATCCCGAAGAGGCAATGGTACCAAGTCGGTTTTTTGAATTCTGGCGGCCAGAACAGGTGATGGAACGTCATTACGCCACCTGTCCTAGCCGCCAAAAGAAAA
Linker_0 ECK120029600 Terminator $

CTCTTCTCAATTCTTCTGACCTGTAACGAATAATAGATAGTAAAGTAGTCTCCGATTGAGTTTTCTCTGCCGAGTCCCACCCAGTTCTGTGATTTCAGTAAGTTGGT
GAGAAGAGTTAAGAAGACTGGACATTGCTTATTATCTATCATTTCATCAGAGGCTAACTCAAAAGAGACGGCTCAGGGTGGGTCAAGACACTAAAGTCATTCAACCA
EC...r Spacer 1

HindIII
AATTGATACACTGTTGCGAGAACTGCTGCCTGGTAGTAGATAGGTTGTTATTGAGTAAGAAGGTAAAGTGAACGAAATCCCTGAAACTGAGACTGTAGAAAATAAGC
TTAACTATGTGACAACGCTCTTGACGACGGACCATCATCTATCCAACAATAACTCATTCTTCCATTTCACTTGCTTTAGGGACTTTGACTCTGACATCTTTTATTCG

Spacer 1

TTCAGCCTGCGGTCCGGttgacggctagetcagtectaggtacagtgectagcTCGCTGGGACGCCCGAGATAGCCGTTACACAGGTGACACTTATTTCAGCCTGCGG
AAGTCGGACGCCAGGCCaactgccgatcgagtcaggatccatgtcacgatcgAGCGACCCTGCGGGCTCTATCGGCAATGTGTCCACTGTGAATAAAGTCGGACGCC
Prefix P(BBa_J23100) Suffix Linker_24 Pr...x



pJ2048.2_Gs (5853 bp) (from 1178-2354 bp)

BamHI
TCCGGccaTACATACTCTAAGATGTGTCTCGCTGGGACGCCCGGGATCCAAGAGATTTCTACACGATTGAGCACTGTCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTA

AGGCCggtATGTATGAGATTCTACACAGAGCGACCCTGCGGGCCCTAGGTTCTCTAAAGATGTGCTAACTCGTGACAGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCAT
bs-4 Suffix Linker_10 Prefix Csy...te

TAGGCAGTAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACATATGCGTAAAGGCGAAGAACTGTTTACCGGTGTGGTTCCGATTCTGGTGGAACTGGACGGCGATGTT
ATCCGTCATTAAAACAAATTGAAATTCTTCCTCTATATGTATACGCATTTCCGCTTCTTGACAAATGGCCACACCAAGGCTAAGACCACCTTGACCTGCCGCTACAA
| RBS 4 sfGFP

AATGGTCATAAATTCAGTGTTCGCGGCGAAGGTGAAGGCGATGCGACGAACGGCAAACTGACCCTGAAATTTATCTGCACCACGGGTAAACTGCCGGTCCCGTGGCC
TTACCAGTATTTAAGTCACAAGCGCCGCTTCCACTTCCGCTACGCTGCTTGCCGTTTGACTGGGACTTTAAATAGACGTGGTGCCCATTTGACGGCCAGGGCACCGG
sfGFP

GACGCTGGTGACCACGCTGACCTATGGCGTTCAATGTTTTGCGCGTTACCCGGATCACATGAAACAGCACGACTTTTTCAAATCGGCCATGCCGGAAGGCTATGTGC
CTGCGACCACTGGTGCGACTGGATACCGCAAGTTACAAAACGCGCAATGGGCCTAGTGTACTTTGTCGTGCTGAAAAAGTTTAGCCGGTACGGCCTTCCGATACACG
sfGFP

AGGAACGTACGATTAGCTTTAAAGACGATGGTACGTATAAAACCCGCGCGGAAGTGAAATTCGAAGGCGATACCCTGGTTAACCGTATCGAACTGAAAGGTATCGAT
TCCTTGCATGCTAATCGAAATTTCTGCTACCATGCATATTTTGGGCGCGCCTTCACTTTAAGCTTCCGCTATGGGACCAATTGGCATAGCTTGACTTTCCATAGCTA
sfGFP

TTCAAAGAAGACGGCAATATTCTGGGTCATAAACTGGAATATAACTTCAATTCCCACAACGTGTACATCACCGCGGATAAACAGAAAAACGGCATTAAAGCCAATTT
AAGTTTCTTCTGCCGTTATAAGACCCAGTATTTGACCTTATATTGAAGTTAAGGGTGTTGCACATGTAGTGGCGCCTATTTGTCTTTTTGCCGTAATTTCGGTTAAA
sfGFP

CAAAATCCGCCATAATGTGGAAGATGGTAGCGTTCAGCTGGCCGACCACTATCAGCAAAACACGCCGATTGGTGATGGCCCGGTCCTGCTGCCGGACAATCACTACC
GTTTTAGGCGGTATTACACCTTCTACCATCGCAAGTCGACCGGCTGGTGATAGTCGTTTTGTGCGGCTAACCACTACCGGGCCAGGACGACGGCCTGTTAGTGATGG
sfGFP

TGAGTACCCAGTCCGTGCTGTCAAAAGATCCGAACGAAAAACGTGACCACATGGTCCTGCTGGAATTTGTGACGGCTGCGGGTATCACCCACGGCATGGACGAACTG
ACTCATGGGTCAGGCACGACAGTTTTCTAGGCTTGCTTTTTGCACTGGTGTACCAGGACGACCTTAAACACTGCCGACGCCCATAGTGGGTGCCGTACCTGCTTGAC
sfGFP

SbfI KpnI

TATAAAATGTCCCGCCGTAATACTGACGCCATCACAATCCACAGCATCCTGGATTGGATTGAAGACTAATAATCGCTGGGACGCCCGCCTGCAGGCTCGGTACCAAA
ATATTTTACAGGGCGGCATTATGACTGCGGTAGTGTTAGGTGTCGTAGGACCTAACCTAACTTCTGATTATTAGCGACCCTGCGGGCGGACGTCCGAGCCATGGTTT
MarAn20 Suffix [L3S...or »¢

TTCCAGAAAAGAGGCCTCCCGAAAGGGGGGCCTTTTTTCGTTTTGGTCCTAATAGATAAAGGATAGGTCTGGTAGTGTTGTTCGTTCTCGCAGGTAAATCAATAATA
AAGGTCTTTTCTCCGGAGGGCTTTCCCCCCGGAAAAAAGCAAAACCAGGATTATCTATTTCCTATCCAGACCATCACAACAAGCAAGAGCGTCCATTTAGTTATTAT
’ L3S2P21 Terminator Spacer 2.5

CTCAGCAGTTCCGTAGACTTTTCAGTGGGACAGGGTAGCGATAACAGATAGATTGTAATAAGACACAGTAGGTGCTCGTAGTTGCGTGAAGAGAACCGCTCAGGAAA
GAGTCGTCAAGGCATCTGAAAAGTCACCCTGTCCCATCGCTATTGTCTATCTAACATTATTCTGTGTCATCCACGAGCATCAACGCACTTCTCTTGGCGAGTCCTTT
Spacer 2.5



p)2048.2_Gs (5853 bp) (from 2355-3531 bp)

Sall

TCCAGTCAGAAGTATTGGTAATCGTTGAAAACTCAGTCGACCAGCCTGCGGTCCGGTTTACGGCTAGCTCAGTCCTAGGTATTATGCTAGCTCGCTGGGACGCCCGA
AGGTCAGTCTTCATAACCATTAGCAACTTTTGAGTCAGCTGGTCGGACGCCAGGCCAAATGCCGATCGAGTCAGGATCCATAATACGATCGAGCGACCCTGCGGGCT
Spacer 2.5 Prefix P(BBa_J23150) Suffix

GTGACGACTGCGAAGTAACCTCTATTTATCAGCCTGCGGTCCGGccaAGAGTACACTAGCTCAGTCATCGCTGGGACGCCCGGTAGTGCTTATCAGACCCAATACTG
CACTGCTGACGCTTCATTGGAGATAAATAGTCGGACGCCAGGCCggtTCTCATGTGATCGAGTCAGTAGCGACCCTGCGGGCCATCACGAATAGTCTGGGTTATGAC
Linker_25 Prefix bs-3 Suffix Linker_17

TTGAACAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGGACACATCTTAGAGTATGTAGTTTCAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAGTTEAAATAAGGCTA
AACTTGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCCTGTGTAGAATCTCATACATCAAAgTCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGAT
Prefix Csy4 site f SgRNA-4 4

AatIl

GTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGGACGTCCTATTACACTCGTCGTTGGAAACTGAA
CAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCCTGCAGGATAATGTGAGCAGCAACCTTTGACTT
> SgRNA-4 Csy4 site Suffix Linker_11

NotI

GATGCGGCCGCggaaacacagAAAAAAGCCCGCACCTGACAGTGCGGGCTTTTTTTTTcgaccaaagg TAGCGAACGACGAGTCACTGTTGAGGATAAATACTTTCT
CTACGCCGGCGcctttgtgtcTTTTTTCGGGCGTGGACTGTCACGCCCGAAAAAAAAAgCctggtttccATCGCTTGCTGCTCAGTGACAACTCCTATTTATGAAAGA
ECK120033737 Terminator Linker_8

KasI BbvCI AscI

CTACTAGGCGCCTGTTACACAGGTCCTCAGCGGCGCGCCTTTGTCGGTGAACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGGGAGCGGATTTGAACGTTGTGAAGCAAC
GATGATCCGCGGACAATGTGTCCAGGAGTCGCCGCGCGGAAACAGCCACTTGCGAGAGGACTCATCCTGTTTAGGCGGCCCTCGCCTAAACTTGCAACACTTCGTTG
Spa...15

GGCCCGGAGGGTGGCGGGCAGGACGCCCGCCATAAACTGCCAGGCATCAAACTAAGCAGAAGGCCATCCTGACGGATGGCCTTTTTGCGTTTCAGATCTgggatttt
CCGGGCCTCCCACCGCCCGTCCTGCGGGCGGTATTTGACGGTCCGTAGTTTGATTCGTCTTCCGGTAGGACTGCCTACCGGAAAAACGCAAAGTCTAGACcctaaaa

ggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttacce
ccagtactctaatagtttttcctagaagtggatctaggaaaatttaatttttacttcaaaatttagttagatttcatatatactcatttgaaccagactgtcaatgg

aatgcttaatcagtgaggcacctatctcagegatctgtcetatttegttcatccatagttgectgacteceegtegtgtagataactacgatacgggagggettacca
ttacgaattagtcactccgtggatagagtcgctagacagataaagcaagtaggtatcaacggactgaggggcageacatctattgatgetatgeecteccgaatggt
> AmpR $

tctggecccagtgetgeaatgataccgegagacccacgetcaccggetecagatttatcagecaataaaccagecagecggaagggecgagegeagaagtggtectge
agaccggggtcacgacgttactatggegetetgggtgegagtggecgaggtctaaatagtegttatttggteggteggectteccggetegegtettecaccaggacg
’ AmpR ‘

aactttatccgcctccatccagtctattaattgttgecgggaagetagagtaagtagttegecagttaatagtttgegeaacgttgttgecattgetgcaggeateg
ttgaaataggcggaggtaggtcagataattaacaacggeccttegatctcattcatcaageggtcaattatcaaacgegttgecaacaacggtaacgacgtecgtage
’ AmpR ‘



pJ2048.2_Gs (5853 bp) (from 3532-4815 bp)

tggtgtcacgetegtegtttggtatggetteattcagetecggttcccaacgatcaaggegagttacatgateccccatgttgtgcaaaaaageggttagetectte
accacagtgcgagcagcaaaccataccgaagtaagtcgaggecaagggttgetagttecgetcaatgtactagggggtacaacacgttttttegecaategaggaag
> AmpR $

ggtcctecgategttgtcagaagtaagttggecgeagtgttatcactcatggttatggeageactgeataattetettactgtcatgecateegtaagatgetttte
ccaggaggctagcaacagtcttcattcaaccggegtcacaatagtgagtaccaataccgtegtgacgtattaagagaatgacagtacggtaggecattctacgaaaag
’ AmpR ‘

tgtgactggtgagtactcaaccaagtcattctgagaatagtgtatgeggegaccgagttgetettgeccggegtcaacacgggataataccgegecacatageagaa
acactgaccactcatgagttggttcagtaagactcttatcacatacgecgetggetcaacgagaacgggecgeagttgtgeectattatggegeggtgtategtett
’ AmpR ‘

ctttaaaagtgctcatcattggaaaacgttcttcggggcgaaaactctcaaggatcttaccgetgttgagatccagttegatgtaacccactegtgeacccaactga
gaaattttcacgagtagtaaccttttgcaagaagccecgettttgagagttcctagaatggegacaactctaggtcaagetacattgggtgageacgtgggttgact
> AmpR $

tcttcagcatcttttactttcaccagegtttctgggtgagcaaaaacaggaaggcaaaatgecgcaaaaaagggaataagggegacacggaaatgttgaatacteat
agaagtcgtagaaaatgaaagtggtcgcaaagacccactcgtttttgtecttecgttttacggegttttttcecttattcecgetgtgectttacaacttatgagta
> AmpR

actcttcctttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgageggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgegea
tgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagtactcgectatgtataaacttacataaatctttttatttgtttateccccaaggegegt

gcatgctagcGgcagaaacgtcctagaagatgccaggaggatacttagcagagagacaataaggecggagegaagecgtttttccataggetecgecccectgacga
cgtacgatcgCcgtctttgecaggatcttctacggtcctectatgaategtctectetgttatteccggectegettcggcaaaaaggtatecgaggeggggggactget
ColA ori .

acatcacgaaatctgacgctcaaatcagtggtggegaaacccgacaggactataaagataccaggegttteccectgatggetecctettgegetetectgttecceg
tgtagtgctttagactgecgagtttagtcaccaccgetttgggetgtectgatatttctatggtecgecaaagggggactaccgagggagaacgecgagaggacaagggc
3 ColA ori s

tcctgeggegtecgtgttgtggtggaggetttacccaaatcaccacgtcccgttecgtgtagacagttegetccaagetgggetgtgtgcaagaacceccegtteag
aggacgccgcaggcacaacaccacctecgaaatgggtttagtggtgcagggcaaggecacatctgtcaagegaggttegacccgacacacgttettggggggcaagte
> ColA ori 4

cccgactgetgegecttatecggtaactatcatettgagtccaacccggaaagacacgacaaaacgecactggeageagecattggtaactgagaattagtggattt
gggctgacgacgeggaataggecattgatagtagaactcaggttgggectttetgtgetgttttgeggtgaccgtegteggtaaccattgactettaatcacctaaa
> ColA ori 4

agatatcgagagtcttgaagtggtggcctaacagaggctacactgaaaggacagtatttggtatetgegetccactaaagecagttaccaggttaageagtteccca
tctatagctctcagaacttcaccaccggattgtctecgatgtgactttectgtcataaaccatagacgegaggtgattteggtcaatggtccaattegtcaaggggt
’ ColA ori 4

actgacttaaccttcgatcaaaccgcctccccaggeggttttttegtttacagagecaggagattacgacgatcgtaaaaggatctcaagaagatectttacggattce
tgactgaattggaagctagtttggeggaggggtccgccaaaaaagcaaatgtetegtectctaatgetgetageattttectagagttcttctaggaaatgectaag
> ColA ori 4



p)2048.2_Gs (5853 bp) (from 4816-5853 bp)

ccgacaccatcactctagatttcagtgcaatttatctcttcaaatgtagecacctgaagtcageeccatacgatataagttgtaattcteatgttagtcatgeeccege

ggctgtggtagtgagatctaaagtcacgttaaatagagaagtttacatcgtggacttcagtcggggtatgectatattcaacattaagagtacaatcagtacggggeg
3» >

gcccaccggaaggagetgactgggttgCTCCTAgGGGTCTGATTCGTTACCAATTATGACAACTTGACGGCTACATCATTCACTTTTTCTTCACAACCGGCACGGAAC
cgggtggecttecctecgactgacccaacGAGGATcCCAGACTAAGCAATGGTTAATACTGTTGAACTGCCGATGTAGTAAGTGAAAAAGAAGTGTTGGCCGTGCCTTG

araC <

TCGCTCGGGCTGGCCCCGGTGCATTTTTTAAATACCCGCGAGAAATAGAGTTGATCGTCAAAACCAACATTGCGACCGACGGTGGCGATAGGCATCCGGGTGGTGCT
AGCGAGCCCGACCGGGGCCACGTAAAAAATTTATGGGCGCTCTTTATCTCAACTAGCAGTTTTGGTTGTAACGCTGGCTGCCACCGCTATCCGTAGGCCCACCACGA

K araC <

CAAAAGCAGCTTCGCCTGGCTGATACGTTGGTCCTCGCGCCAGCTTAAGACGCTAATCCCTAACTGCTGGCGGAAAAGATGTGACAGACGCGACGGCGACAAGCAAA
GTTTTCGTCGAAGCGGACCGACTATGCAACCAGGAGCGCGGTCGAATTCTGCGATTAGGGATTGACGACCGCCTTTTCTACACTGTCTGCGCTGCCGCTGTTCGTTT

S araC <2

CATGCTGTGCGACGCTGGCGATATCAAAATTGCTGTCTGCCAGGTGATCGCTGATGTACTGACAAGCCTCGCGTACCCGATTATCCATCGGTGGATGGAGCGACTCG
GTACGACACGCTGCGACCGCTATAGTTTTAACGACAGACGGTCCACTAGCGACTACATGACTGTTCGGAGCGCATGGGCTAATAGGTAGCCACCTACCTCGCTGAGC

3K araC <2

TTAATCGCTTCCATGCGCCGCAGTAACAATTGCTCAAGCAGATTTATCGCCAGCAGCTCCGAATAGCGCCCTTCCCCTTGCCCGGCGTTAATGATTTGCCCAAACAG
AATTAGCGAAGGTACGCGGCGTCATTGTTAACGAGTTCGTCTAAATAGCGGTCGTCGAGGCTTATCGCGGGAAGGGGAACGGGCCGCAATTACTAAACGGGTTTGTC

3K araC R

GTCGCTGAAATGCGGCTGGTGCGCTTCATCCGGGCGAAAGAACCCCGTATTGGCAAATATTGACGGCCAGTTAAGCCATTCATGCCAGTAGGCGCGCGGACGAAAGT
CAGCGACTTTACGCCGACCACGCGAAGTAGGCCCGCTTTCTTGGGGCATAACCGTTTATAACTGCCGGTCAATTCGGTAAGTACGGTCATCCGCGCGCCTGCTTTCA

S araC <2

AAACCCACTGGTGATACCATTCGCGAGCCTCCGGATGACGACCGTAGTGATGAATCTCTCCTGGCGGGAACAGCAAAATATCACCCGGTCGGCAAACAAATTCTCGT
TTTGGGTGACCACTATGGTAAGCGCTCGGAGGCCTACTGCTGGCATCACTACTTAGAGAGGACCGCCCTTGTCGTTTTATAGTGGGCCAGCCGTTTGTTTAAGAGCA

K araC <

CCCTGATTTTTCACCACCCCCTGACCGCGAATGGTGAGATTGAGAATATAACCTTTCATTCCCAGCGGTCGGTCGATAAAAAAATCGAGATAACCGTTGGCCTCAAT
GGGACTAAAAAGTGGTGGGGGACTGGCGCTTACCACTCTAACTCTTATATTGGAAAGTAAGGGTCGCCAGCCAGCTATTTTTTTAGCTCTATTGGCAACCGGAGTTA

S araC <2

CGGCGTTAAACCCGCCACCAGATGGGCATTAAACGAGTATCCCGGCAGCAGGGGATCATTTTGCGCTTCAGCCAT
GCCGCAATTTGGGCGGTGGTCTACCCGTAATTTGCTCATAGGGCCGTCGTCCCCTAGTAAAACGCGAAGTCGGTA

3K araC |






