(from 1-1177 bp)

pJ2072.2 CRISPRIator (6900 bp)

EcoRI Sacl

GAATTCATAGGATAGATTCTGGAAACTTTACCGTCCGAGCTCCAGCCTGCGGTCCGGttgacggetagetcagtectaggtacagtgetagcTCGCTGGGACGCCCG
CTTAAGTATCCTATCTAAGACCTTTGAAATGGCAGGCTCGAGGTCGGACGCCAGGCCaactgecgatcgagtcaggatccatgtcacgatcgAGCGACCCTGCGGGC
Linker_14 Prefix P(BBa_J23100) Suffix

AGAGCCGAATCGCACTTATTTACAGTAGTTCAGCCTGCGGTCCGGccaTACATACTCTAAGATGTGTCTCGCTGGGACGCCCGGGGACTACACTTACGAAACTATTG
TCTCGGCTTAGCGTGAATAAATGTCATCAAGTCGGACGCCAGGCCggtATGTATGAGATTCTACACAGAGCGACCCTGCGGGCCCCTGATGTGAATGCTTTGATAAC
Linker_21 Prefix bs-4 Suffix Linker_1

ATTGCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGATCAGTGTGTACTAAGTACTGTTTCAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAGTTgAAATAAGGCT
TAACGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCTAGTCACACATGATTCATGACAAAETCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGA
Prefix Csy4 site SERNA-2 ‘

Xhol
AGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGCTCGAGCAATAAACAGTTGATAGGGCTTCTCC

TCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCGAGCTCGTTATTTGTCAACTATCCCGAAGAGG
> SgRNA-2 Csy4 site Suffix Linker_o

GTTACAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGTAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACATATGGTGAGCAAGGGCGAGGAGGATAACATGGCCA
CAATGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCATTAAAACAAATTGAAATTCTTCCTCTATATGTATACCACTCGTTCCCGCTCCTCCTATTGTACCGGT
Prefix Csy4 site ‘ RBS { mCherry S

TCATCAAGGAGTTCATGCGCTTCAAGGTGCACATGGAGGGCTCCGTGAACGGCCACGAGTTCGAGATCGAGGGCGAGGGCGAGGGCCGCCCCTACGAGGGCACCCAG
AGTAGTTCCTCAAGTACGCGAAGTTCCACGTGTACCTCCCGAGGCACTTGCCGGTGCTCAAGCTCTAGCTCCCGCTCCCGCTCCCGGCGGGGATGCTCCCGTGGGTC
’ mCherry 4

ACCGCCAAGCTGAAGGTGACCAAGGGTGGCCCCCTGCCCTTCGCCTGGGACATCCTGTCCCCTCAGTTCATGTACGGCTCCAAGGCCTACGTGAAGCACCCCGCCGA
TGGCGGTTCGACTTCCACTGGTTCCCACCGGGGGACGGGAAGCGGACCCTGTAGGACAGGGGAGTCAAGTACATGCCGAGGTTCCGGATGCACTTCGTGGGGCGGCT
’ mCherry ‘

CATCCCCGACTACTTGAAGCTGTCCTTCCCCGAGGGCTTCAAGTGGGAGCGCGTGATGAACTTCGAGGACGGCGGCGTGGTGACCGTGACCCAGGACTCCTCtCTGC
GTAGGGGCTGATGAACTTCGACAGGAAGGGGCTCCCGAAGTTCACCCTCGCGCACTACTTGAAGCTCCTGCCGCCGCACCACTGGCACTGGGTCCTGAGGAGaGACG
> mCherry 4

AGGACGGCGAGTTCATCTACAAGGTGAAGCTGCGCGGCACCAACTTCCCCTCCGACGGCCCCGTAATGCAGAAGAAGACtATGGGCTGGGAGGCCTCCTCCGAGCGG
TCCTGCCGCTCAAGTAGATGTTCCACTTCGACGCGCCGTGGTTGAAGGGGAGGCTGCCGGGGCATTACGTCTTCTTCTGAaTACCCGACCCTCCGGAGGAGGCTCGCC
’ mCherry ‘

ATGTACCCCGAGGACGGCGCgCTGAAGGGCGAGATCAAGCAGAGGCTGAAGCTGAAGGACGGCGGCCACTACGACGCTGAaGTCAAGACCACCTACAAGGCCAAGAA
TACATGGGGCTCCTGCCGCGCGACTTCCCGCTCTAGTTCGTCTCCGACTTCGACTTCCTGCCGCCGGTGATGCTGCGACTtCAGTTCTGGTGGATGTTCCGGTTCTT
> mCherry $

GCCCGTGCAGCTGCCCGGCGCETACAACGTCAACATCAAGTTGGACATCACCTCCCACAACGAGGACTACACCATCGTGGAACAGTACGAACGCGCCGAGGGLCCGCC
CGGGCACGTCGACGGGCCGCGCATGTTGCAGTTGTAGTTCAACCTGTAGTGGAGGGTGTTGCTCCTGATGTGGTAGCACCTTGTCATGCTTGCGCGGCTCCCGGCGG
> mCherry $



pJ2072.2_CRISPRIator (6900 bp) (from 1178-2354 bp)

ACTCCACCGGCGGCATGGACGAGCTGTACAAGATGTCCCGCCGTAATACTGACGCCATCACAATCCACAGCATCCTGGATTGGATTGAAGACAACTTGGAGTCGCCG
TGAGGTGGCCGCCGTACCTGCTCGACATGTTCTACAGGGCGGCATTATGACTGCGGTAGTGTTAGGTGTCGTAGGACCTAACCTAACTTCTGTTGAACCTCAGCGGC
> mCherry { MarA s

TTGAGTTTAGAAAAAGTTAGTGAACGTAGTGGTTACTCAAAGTGGCACCTTCAGCGCATGTTTAAGAAGGAAACGGGTCATTCATTGGGTCAATATATTCGTTCTCG
AACTCAAATCTTTTTCAATCACTTGCATCACCAATGAGTTTCACCGTGGAAGTCGCGTACAAATTCTTCCTTTGCCCAGTAAGTAACCCAGTTATATAAGCAAGAGC
> MarA 4

CAAGATGACTGAAATTGCCCAGAAATTGAAAGAGTCTAATGAACCTATTTTGTACCTGGCGGAGCGTTACGGCTTTGAAAGTCAGCAAACCCTTACACGTACCTTCA
GTTCTACTGACTTTAACGGGTCTTTAACTTTCTCAGATTACTTGGATAAAACATGGACCGCCTCGCAATGCCGAAACTTTCAGTCGTTTGGGAATGTGCATGGAAGT
> MarA 4

AGAATTACTTTGACGTTCCACCACACAAATATCGTATGACCAACATGCAGGGTGAGTCACGTTTTTTGCATCCGTTGAATCATTACAATTCCTAATAATCGCTGGGA
TCTTAATGAAACTGCAAGGTGGTGTGTTTATAGCATACTGGTTGTACGTCCCACTCAGTGCAAAAAACGTAGGCAACTTAGTAATGTTAAGGATTATTAGCGACCCT
> MarA

Ncol

CGCCCGCCATGGTTCAGCCAAAAAACTTAAGACCGCCGGTCTTGTCCACTACCTTGCAGTAATGCGGTGGACAGGATCGGCGGTTTTCTTTTCTCTTCTCAATTCTT
GCGGGCGGTACCAAGTCGGTTTTTTGAATTCTGGCGGCCAGAACAGGTGATGGAACGTCATTACGCCACCTGTCCTAGCCGCCAAAAGAAAAGAGAAGAGTTAAGAA
ECK120029600 Terminator

CTGACCTGTAACGAATAATAGATAGTAAAGTAGTCTCCGATTGAGTTTTCTCTGCCGAGTCCCACCCAGTTCTGTGATTTCAGTAAGTTGGTAATTGATACACTGTT
GACTGGACATTGCTTATTATCTATCATTTCATCAGAGGCTAACTCAAAAGAGACGGCTCAGGGTGGGTCAAGACACTAAAGTCATTCAACCATTAACTATGTGACAA
Spacer 1

HindIII
GCGAGAACTGCTGCCTGGTAGTAGATAGGTTGTTATTGAGTAAGAAGGTAAAGTGAACGAAATCCCTGAAACTGAGACTGTAGAAAATAAGCTTCAGCCTGCGGTCC
CGCTCTTGACGACGGACCATCATCTATCCAACAATAACTCATTCTTCCATTTCACTTGCTTTAGGGACTTTGACTCTGACATCTTTTATTCGAAGTCGGACGCCAGG

Spacer 1 Prefix

GGttgacggctagectcagtectaggtacagtgetagcTCGCTGGGACGCCCGAGATAGCCGTTACACAGGTGACACTTATTTCAGCCTGCGGTCCGGecaCACTAGA
CCaactgccgatcgagtcaggatccatgtcacgatcgAGCGACCCTGCGGGCTCTATCGGCAATGTGTCCACTGTGAATAAAGTCGGACGCCAGGCCggtGTGATCT
P(BBa_J23100) Suffix Linker_24 Prefix < bs-1 «=

GTCTAGCTTGAGATCGCTGGGACGCCCGTGAACAGTTGCTCTGATTGAAACCACGATTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGGACACATCTTAGAG
CAGATCGAACTCTAGCGACCCTGCGGGCACTTGTCAACGAGACTAACTTTGGTGCTAAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCCTGTGTAGAATCTC
> bs-1 | Suffix Linker_19 Prefix Csy4 site [ sgRNA-4

TATGTAGTTTCcAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATA
ATACATCAAAgTCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATAT
> SsgRNA-4 Csy4 site

BamHI

GGCAGTCGCTGGGACGCCCGGGATCCAAGAGATTTCTACACGATTGAGCACTGTCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGTAATTTTGTTTAACTT
CCGTCAGCGACCCTGCGGGCCCTAGGTTCTCTAAAGATGTGCTAACTCGTGACAGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCATTAAAACAAATTGAA
Suffix Linker_10 Prefix Csy4 site { RBS »¢




pJ2072.2_CRISPRIator (6900 bp) (from 2355-3531 bp)

TAAGAAGGAGATATACATATGTCTAAAGGTGAAGAATTATTCACTGGTGTTGTCCCAATTTTGGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGTCACAAATTTTCTGTCTC
ATTCTTCCTCTATATGTATACAGATTTCCACTTCTTAATAAGTGACCACAACAGGGTTAAAACCAACTTAATCTACCACTACAATTACCAGTGTTTAAAAGACAGAG
S» RBS ) mCitrine

CGGTGAAGGTGAAGGTGATGCTACTTACGGTAAATTGACCTTAAAATTTATTTGTACTACTGGTAAATTGCCAGTTCCETGGCCAACCTTAGTCACTACTTTAGGTT
GCCACTTCCACTTCCACTACGATGAATGCCATTTAACTGGAATTTTAAATAAACATGATGACCATTTAACGGTCAAGGCACCGGTTGGAATCAGTGATGAAATCCAA

mCitrine

ATGGTTTGATGTGTTTTGCTAGATACCCAGATCATATGAAACAACATGACTTTTTCAAGTCTGCCATGCCAGAAGGTTATGTTCAAGAAAGAACTATTTTTTTCAAA
TACCAAACTACACAAAACGATCTATGGGTCTAGTATACTTTGTTGTACTGAAAAAGTTCAGACGGTACGGTCTTCCAATACAAGTTCTTTCTTGATAAAAAAAGTTT

mCitrine

GATGACGGTAACTACAAGACCAGAGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCTTAGTTAATAGAATCGAATTAAAAGGTATTGATTTTAAAGAAGATGGTAACATTTT
CTACTGCCATTGATGTTCTGGTCTCGACTTCAGTTCAAACTTCCACTATGGAATCAATTATCTTAGCTTAATTTTCCATAACTAAAATTTCTTCTACCATTGTAAAA

mCitrine

AGGTCACAAATTGGAATACAACTATAACTCTCACAATGTTTACATCATGGCTGACAAACAAAAGAATGGTATCAAAGTTAACTTCAAAATTAGACACAACATTGAAG
TCCAGTGTTTAACCTTATGTTGATATTGAGAGTGTTACAAATGTAGTACCGACTGTTTGTTTTCTTACCATAGTTTCAATTGAAGTTTTAATCTGTGTTGTAACTTC

mCitrine

ATGGTTCTGTTCAATTAGCTGACCATTATCAACAAAATACTCCAATTGGTGATGGTCCAGTCTTGTTACCAGACAACCATTACTTATCCTATCAATCTaaaTTATCC
TACCAAGACAAGTTAATCGACTGGTAATAGTTGTTTTATGAGGTTAACCACTACCAGGTCAGAACAATGGTCTGTTGGTAATGAATAGGATAGTTAGAt ttAATAGG

mCitrine

AAAGATCCAAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCTTGTTAGAATTTGTTACTGCTGCTGGTATTACCCACGGTATGGATGAATTGTACAAAATGTCCCGCCGTAATAC
TTTCTAGGTTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGAACAATCTTAAACAATGACGACGACCATAATGGGTgCCATACCTACTTAACATGTTTTACAGGGCGGCATTATG
mCitrine { MarAn20

SbfI KpnI
TGACGCCATCACAATCCACAGCATCCTGGATTGGATTGAAGACTAATAATCGCTGGGACGCCCGCCTGCAGGCTCGGTACCAAATTCCAGAAAAGAGGCCTCCCGAA

ACTGCGGTAGTGTTAGGTGTCGTAGGACCTAACCTAACTTCTGATTATTAGCGACCCTGCGGGCGGACGTCCGAGCCATGGTTTAAGGTCTTTTCTCCGGAGGGCTT
> MarAn20 Suffix L3S2P21 Terminator s

AGGGGGGCCTTTTTTCGTTTTGGTCCTAATAGATAAAGGATAGGTCTGGTAGTGTTGTTCGTTCTCGCAGGTAAATCAATAATACTCAGCAGTTCCGTAGACTTTTC
TCCCCCCGGAAAAAAGCAAAACCAGGATTATCTATTTCCTATCCAGACCATCACAACAAGCAAGAGCGTCCATTTAGTTATTATGAGTCGTCAAGGCATCTGAAAAG
L3S2P21 Terminator Spacer 2.5

AGTGGGACAGGGTAGCGATAACAGATAGATTGTAATAAGACACAGTAGGTGCTCGTAGTTGCGTGAAGAGAACCGCTCAGGAAATCCAGTCAGAAGTATTGGTAATC
TCACCCTGTCCCATCGCTATTGTCTATCTAACATTATTCTGTGTCATCCACGAGCATCAACGCACTTCTCTTGGCGAGTCCTTTAGGTCAGTCTTCATAACCATTAG
Spacer 2.5

Sall

GTTGAAAACTCAGTCGACCAGCCTGCGGTCCGGttgacggctagetcagtectaggtacagtgectagcTCGCTGGGACGCCCGAGTGACGACTGCGAAGTAACCTCT
CAACTTTTGAGTCAGCTGGTCGGACGCCAGGCCaactgcecgatcgagtcaggatccatgtcacgatcgAGCGACCCTGCGGGCTCACTGCTGACGCTTCATTGGAGA
Spa....5 Prefix P(BBa_J23100) Suffix Linker_25



pJ2072.2_CRISPRIator (6900 bp) (from 3532-4815 bp)

ATTTATCAGCCTGCGGTCCGGccaAGTACTTAGTACACACTGATTCGCTGGGACGCCCGGTAGTGCTTATCAGACCCAATACTGTTGAACAGCCTGCGGTCCGGGTT
TAAATAGTCGGACGCCAGGCCggt TCATGAATCATGTGTGACTAAGCGACCCTGCGGGCCATCACGAATAGTCTGGGTTATGACAACTTGTCGGACGCCAGGCCCAA
Prefix bs-2 Suffix Linker_17 Prefix

CACTGCCGTATAGGCAGTCTCAAGCTAGACTCTAGTGGTTTcAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGT
GTGACGGCATATCCGTCAGAGTTCGATCTGAGATCACCAAAETCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCA
Csy4 site SgRNA-1 $

AatIl

GGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGGACGTCCTATTACACTCGTCGTTGGAAACTGAAGATCAGCCTGCGGTCCGGGTTCA
CCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCCTGCAGGATAATGTGAGCAGCAACCTTTGACTTCTAGTCGGACGCCAGGCCCAAGT
SgRNA-1 1 Csy4 site Suffix Linker_11 Prefix

CTGCCGTATAGGCAGTAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACATATGAATCAGTCATTCATCTCGGACATCTTATATGCCGACATCGAATCGAAGGCTAAGG
GACGGCATATCCGTCATTAAAACAAATTGAAATTCTTCCTCTATATGTATACTTAGTCAGTAAGTAGAGCCTGTAGAATATACGGCTGTAGCTTAGCTTCCGATTCC
Csy4 site ; RBS { RepA70 $

AACTTACAGTCAATTCCAACAATACTGTCCAGCCGGTCGCGCTTATGCGCTTAGGAGTTTTCGTTCCCAAACCTTCCAAGAGCAAAGGAGAAAGTAAGGAAATTGAC
TTGAATGTCAGTTAAGGTTGTTATGACAGGTCGGCCAGCGCGAATACGCGAATCCTCAAAAGCAAGGGTTTGGAAGGTTCTCGTTTCCTCTTTCATTCCTTTAACTG
> RepA70 S

GCCACCAAAGCCTTCTCTCAACTGGAGATTGCTAAAGCAGAGGGCATGAGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGA
CGGTGGTTTCGGAAGAGAGTTGACCTCTAACGATTTCGTCTCCCGTACTCATTTCCTCTTCTTGAAAAGTGACCTCAACAGGGTTAAGAACAACTTAATCTACCACT
’ RepA70 ' Cerulean

TGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCGT
ACAATTACCCGTGTTTAAAAGACAGTCACCTCTCCCACTTCCACTACGTTGTATGCCTTTTGAATGGGAATTTAAATAAACGTGATGACCTTTTGATGGACAAGGCA

Cerulean

GGCCAACACTTGTCACTACTTTGACTTGGGGTGTTCAATGCTTTGCTAGATACCCAGATCATATGAAACAGCATGACTTTTTCAAGAGTGCCATGCCCGAAGGTTAT
CCGGTTGTGAACAGTGATGAAACTGAACCCCACAAGTTACGAAACGATCTATGGGTCTAGTATACTTTGTCGTACTGAAAAAGTTCTCACGGTACGGGCTTCCAATA

Cerulean

GTACAGGAAAGAACTATATTTTTCAAAGATGACGGGAACTACAAGACACGTGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCCTTGTTAATAGAATCGAGTTAAAAGGTAT
CATGTCCTTTCTTGATATAAAAAGTTTCTACTGCCCTTGATGTTCTGTGCACGACTTCAGTTCAAACTTCCACTATGGGAACAATTATCTTAGCTCAATTTTCCATA

Cerulean

TGATTTTAAAGAAGATGGAAACATTCTTGGACACAAATTGGAATACAACGCTATTTCAGATAATGTATACATCACTGCAGACAAACAAAAGAATGGAATCAAAGCTA
ACTAAAATTTCTTCTACCTTTGTAAGAACCTGTGTTTAACCTTATGTTGCGATAAAGTCTATTACATATGTAGTGACGTCTGTTTGTTTTCTTACCTTAGTTTCGAT

Cerulean

ATTTCAAAATTAGACACAACATTGAAGATGGAAGCGTTCAACTAGCAGACCATTATCAACAAAATACTCCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCAT
TAAAGTTTTAATCTGTGTTGTAACTTCTACCTTCGCAAGTTGATCGTCTGGTAATAGTTGTTTTATGAGGTTAACCGCTACCGGGACAGGAAAATGGTCTGTTGGTA

Cerulean

TACCTGTCCACACAATCTaaaCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCTGCTGGGATTACACTAGGCATGGATGA
ATGGACAGGTGTGTTAGAt ttGAAAGCTTTCTAGGGTTGCTTTTCTCTCTGGTGTACCAGGAAGAACTCAAACATTGTCGACGACCCTAATGTGATCCGTACCTACT

Cerulean



pJ2072.2_CRISPRIator (6900 bp) (from 4816-6099 bp)

NotI

ACTATACAAATAATAATCGCTGGGACGCCCGGCGGCCGCggaaacacagAAAAAAGCCCGCACCTGACAGTGCGGGCTTTTTTTTTcgaccaaagg TAGCGAACGAC
TGATATGTTTATTATTAGCGACCCTGCGGGCCGCCGGCGectttgtgtcTTTTTTCGGGCGTGGACTGTCACGCCCGAAAAAAAAAgCctggtttccATCGCTTGCTG
Cerulean Suffix ECK120033737 Terminator Li...8

KasI BbvCI AscIl

GAGTCACTGTTGAGGATAAATACTTTCTCTACTAGGCGCCTGTTACACAGGTCCTCAGCGGCGCGCCTTTGTCGGTGAACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCG
CTCAGTGACAACTCCTATTTATGAAAGAGATGATCCGCGGACAATGTGTCCAGGAGTCGCCGCGCGGAAACAGCCACTTGCGAGAGGACTCATCCTGTTTAGGCGGC
Linker_8 Spa...15

GGAGCGGATTTGAACGTTGTGAAGCAACGGCCCGGAGGGTGGCGGGCAGGACGCCCGCCATAAACTGCCAGGCATCAAACTAAGCAGAAGGCCATCCTGACGGATGG
CCTCGCCTAAACTTGCAACACTTCGTTGCCGGGCCTCCCACCGCCCGTCCTGCGGGCGGTATTTGACGGTCCGTAGTTTGATTCGTCTTCCGGTAGGACTGCCTACC

CCTTTTTGCGTTTCAGATCTACCGGTaaaccagcaatagacataagcecggctatttaacgaccctgecctgaaccgacgacaagetgacgaccgggtctecgceaagtg
GGAAAAACGCAAAGTCTAGATGGCCAtttggtcgttatctgtattcgeccgataaattgetgggacgggacttggetgetgttegactgetggeccagaggegttcac

gcacttttcggggaaatgtgecgeggaaccectatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgetcatgaattaattcttagaaaaactcatcgageat
cgtgaaaagcccctttacacgecgecttggggataaacaaataaaaagatttatgtaagtttatacataggegagtacttaattaagaatctttttgagtagetcgta
KanR

caaatgaaactgcaatttattcatatcaggattatcaataccatatttttgaaaaagecgtttctgtaatgaaggagaaaactcaccgaggecagttccataggatgg
gtttactttgacgttaaataagtatagtcctaatagttatggtataaaaactttttcggcaaagacattacttecctecttttgagtggectccgtcaaggtatcectacce
KanR

caagatcctggtatcggtctgecgattccgactcgtccaacatcaatacaacctattaatttcccctcgtcaaaaataaggttatcaagtgagaaatcaccatgagtg
gttctaggaccatagccagacgctaaggectgagecaggttgtagttatgttggataattaaaggggagcagtttttattccaatagttcactctttagtggtactcac
KanR

acgactgaatccggtgagaatggcaaaagtttatgecatttctttccagacttgttcaacaggecagecattacgetegtcatcaaaatcactcgecatcaaccaaacc
tgctgacttaggccactcttaccgttttcaaatacgtaaagaaaggtctgaacaagttgtccggtcggtaatgegagecagtagttttagtgagegtagttggtttgg
KanR

gttattcattcgtgattgecgectgagegagacgaaatacgeggtcgetgttaaaaggacaattacaaacaggaatcgaatgcaaccggegecaggaacactgecageg
caataagtaagcactaacgcggactcgctctgetttatgegeccagegacaattttectgttaatgtttgtecttagettacgttggecgegtecttgtgacggtcege
KanR

catcaacaatattttcacctgaatcaggatattcttctaatacctggaatgectgttttcccggggatcgecagtggtgagtaaccatgecatcatcaggagtacggata
gtagttgttataaaagtggacttagtcctataagaagattatggaccttacgacaaaagggecccctagegtcaccactcattggtacgtagtagtectcatgectat
KanR

aaatgcttgatggtcggaagaggcataaattccgtcagecagtttagtctgaccatctcatctgtaacatcattggecaacgetacctttgecatgtttcagaaacaa
tttacgaactaccagccttctccgtatttaaggcagtcggtcaaatcagactggtagagtagacattgtagtaaccgttgegatggaaacggtacaaagtetttgtt
KanR

ctctggcgecatcgggecttcccatacaatcgatagattgtcgecacctgattgeccgacattatcgegageccatttatacccatataaatcagecatccatgttggaat
gagaccgcgtagecccgaagggtatgttagetatctaacagegtggactaacgggectgtaatagegetcecgggtaaatatgggtatatttagtegtaggtacaacctta
KanR



pJ2072.2_CRISPRIator (6900 bp) (from 6100-6900 bp)

ttaatcgcggcctagagcaagacgtttcccgttgaatatggetcatactettectttttcaatattattgaagecatttatcagggttattgtctcatgageggatac
aattagcgccggatctecgttctgcaaagggcaacttataccgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagtactcgectatg
KanR

atatttgaatgtatttagaaaaataaacaaataggcatgctagegecagaaacgtcctagaagatgeccaggaggatacttagecagagagacaataaggecggagegaa
tataaacttacataaatctttttatttgtttatccgtacgatcgegtctttgeaggatcttectacggtectectatgaategtetetetgttattecggectegett
ColA ori 4

gceegtttttecataggetecgecccectgacgaacatcacgaaatctgacgetcaaatcagtggtggegaaacccgacaggactataaagataccaggegttteccc
cggcaaaaaggtatccgaggeggggggactgettgtagtgetttagactgegagtttagtcaccaccgetttgggetgtectgatatttetatggtecgcaaagggs
> ColA ori ¢

ctgatggctccctettgegetetectgtteccgtectgeggegtecgtgttgtggtggaggetttacccaaatcaccacgteccgttecgtgtagacagttegetec
gactaccgagggagaacgcgagaggacaagggcaggacgecgcaggcacaacaccacctecgaaatgggtttagtggtgcagggcaaggecacatctgtcaagegage
’ ColA ori 4

aagctgggetgtgtgecaagaacccccegttcageccgactgetgegecttatecggtaactatcatettgagtccaacccggaaagacacgacaaaacgecactgge
ttcgacccgacacacgttcttggggggcaagtegggctgacgacgecggaataggecattgatagtagaactcaggttgggectttetgtgetgttttgeggtgaccg
> ColA ori ¢

agcagccattggtaactgagaattagtggatttagatatcgagagtcttgaagtggtggectaacagaggetacactgaaaggacagtatttggtatetgegeteca
tcgtcggtaaccattgactcttaatcacctaaatctatagetctcagaacttcaccaccggattgtetecgatgtgactttectgtcataaaccatagacgegaggt
> ColA ori 4

ctaaagccagttaccaggttaagcagttccccaactgacttaaccttcgatcaaaccgectccccaggeggttttttegtttacagagecaggagattacgacgateg
gatttcggtcaatggtccaattcgtcaaggggttgactgaattggaagetagtttggcggaggggtccgeccaaaaaagcaaatgtetegtectetaatgetgetage
’ ColA ori 4

taaaaggatctcaagaagatcctttacggattcccgacaccatcactctaga
attttcctagagttcttctaggaaatgectaagggetgtggtagtgagatet
> ColA ori





