(from 1-1177 bp)

pJ2042.2 GFPonly (5858 bp)

ACTTTTCATACTCCCGCCATTCAGAGAAGAAACCAATTGTCCATATTGCATCAGACATTGCCGTCACTGCGTCTTTTACTGGCTCTTCTCGCTAACCAAACCGGTAA
TGAAAAGTATGAGGGCGGTAAGTCTCTTCTTTGGTTAACAGGTATAACGTAGTCTGTAACGGCAGTGACGCAGAAAATGACCGAGAAGAGCGATTGGTTTGGCCATT

CCCCGCTTATTAAAAGCATTCTGTAACAAAGCGGGACCAAAGCCATGACAAAAACGCGTAACAAAAGTGTCTATAATCACGGCAGAAAAGTCCACATTGATTATTTG
GGGGCGAATAATTTTCGTAAGACATTGTTTCGCCCTGGTTTCGGTACTGTTTTTGCGCATTGTTTTCACAGATATTAGTGCCGTCTTTTCAGGTGTAACTAATAAAC

EcoRI

CACGGCGTCACACTTTGCTATGCCATAGCATTTTTATCCATAAGATTAGCGGtTCCTACCTGACGCTTTTTATCGCAACTCTCTACTGTTTCTCCATACCGAATTCA
GTGCCGCAGTGTGAAACGATACGGTATCGTAAAAATAGGTATTCTAATCGCCaAGGATGGACTGCGAAAAATAGCGTTGAGAGATGACAAAGAGGTATGGCTTAAGT
P(BAD) promoter

Sacl

TAGGATAGATTCTGGAAACTTTACCGTCCGAGCTCCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGAAGCTAGACTCTAGTGGTTTCAGAGCTATGCTGGAAA
ATCCTATCTAAGACCTTTGAAATGGCAGGCTCGAGGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCTTCGATCTGAGATCACCAAAETCTCGATACGACCTTT
Linker_14 Prefix Csy4 site f SgRNA-1t4 4

CAGCATAGCAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGGGGACTA
GTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCCCCTGAT
’ SgRNA-1t4 Csy4 site Suffix

CACTTACGAAACTATTGATTGCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGATCAGTGTGTACTAAGTACTGTTTCAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAG
GTGAATGCTTTGATAACTAACGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCTAGTCACACATGATTCATGACAAAETCTCGATACGACCTTTGTCGTATC
Linker_1 Prefix Csy4 site SgRNA-2 $

Xhol
CAAGTTgAAATAAGGCTAGTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGCTCGAGCAATAAACA

GTTCAACTTTATTCCGATCAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCGAGCTCGTTATTTGT
’ SgRNA-2 Csy4 site Suffix

Ncol
GTTGATAGGGCTTCTCCGTTACCATGGTTCAGCCAAAAAACTTAAGACCGCCGGTCTTGTCCACTACCTTGCAGTAATGCGGTGGACAGGATCGGCGGTTTTCTTTT

CAACTATCCCGAAGAGGCAATGGTACCAAGTCGGTTTTTTGAATTCTGGCGGCCAGAACAGGTGATGGAACGTCATTACGCCACCTGTCCTAGCCGCCAAAAGAAAA
Linker_0 ECK120029600 Terminator $

CTCTTCTCAATTCTTCTGACCTGTAACGAATAATAGATAGTAAAGTAGTCTCCGATTGAGTTTTCTCTGCCGAGTCCCACCCAGTTCTGTGATTTCAGTAAGTTGGT
GAGAAGAGTTAAGAAGACTGGACATTGCTTATTATCTATCATTTCATCAGAGGCTAACTCAAAAGAGACGGCTCAGGGTGGGTCAAGACACTAAAGTCATTCAACCA
EC...r Spacer 1

HindIII
AATTGATACACTGTTGCGAGAACTGCTGCCTGGTAGTAGATAGGTTGTTATTGAGTAAGAAGGTAAAGTGAACGAAATCCCTGAAACTGAGACTGTAGAAAATAAGC
TTAACTATGTGACAACGCTCTTGACGACGGACCATCATCTATCCAACAATAACTCATTCTTCCATTTCACTTGCTTTAGGGACTTTGACTCTGACATCTTTTATTCG

Spacer 1

TTCAGCCTGCGGTCCGGttgacggctagetcagtectaggtacagtgectagcTCGCTGGGACGCCCGAGATAGCCGTTACACAGGTGACACTTATTTCAGCCTGCGG
AAGTCGGACGCCAGGCCaactgccgatcgagtcaggatccatgtcacgatcgAGCGACCCTGCGGGCTCTATCGGCAATGTGTCCACTGTGAATAAAGTCGGACGCC
Prefix P(BBa_J23100) Suffix Linker_24 Pr...x



pJ2042.2_GFPonly (5858 bp) (from 1178-2354 bp)

BamHI
TCCGGccaCACTAGAGTCTAGCTTGAGATCGCTGGGACGCCCGGGATCCAAGAGATTTCTACACGATTGAGCACTGTCTCAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTA

AGGCCggtGTGATCTCAGATCGAACTCTAGCGACCCTGCGGGCCCTAGGTTCTCTAAAGATGTGCTAACTCGTGACAGAGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCAT
bs-1 Suffix Linker_10 Prefix Csy...te

TAGGCAGTAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACATATGCGTAAAGGCGAAGAACTGTTTACCGGTGTGGTTCCGATTCTGGTGGAACTGGACGGCGATGTT
ATCCGTCATTAAAACAAATTGAAATTCTTCCTCTATATGTATACGCATTTCCGCTTCTTGACAAATGGCCACACCAAGGCTAAGACCACCTTGACCTGCCGCTACAA
| RBS 4 sfGFP

AATGGTCATAAATTCAGTGTTCGCGGCGAAGGTGAAGGCGATGCGACGAACGGCAAACTGACCCTGAAATTTATCTGCACCACGGGTAAACTGCCGGTCCCGTGGCC
TTACCAGTATTTAAGTCACAAGCGCCGCTTCCACTTCCGCTACGCTGCTTGCCGTTTGACTGGGACTTTAAATAGACGTGGTGCCCATTTGACGGCCAGGGCACCGG
sfGFP

GACGCTGGTGACCACGCTGACCTATGGCGTTCAATGTTTTGCGCGTTACCCGGATCACATGAAACAGCACGACTTTTTCAAATCGGCCATGCCGGAAGGCTATGTGC
CTGCGACCACTGGTGCGACTGGATACCGCAAGTTACAAAACGCGCAATGGGCCTAGTGTACTTTGTCGTGCTGAAAAAGTTTAGCCGGTACGGCCTTCCGATACACG
sfGFP

AGGAACGTACGATTAGCTTTAAAGACGATGGTACGTATAAAACCCGCGCGGAAGTGAAATTCGAAGGCGATACCCTGGTTAACCGTATCGAACTGAAAGGTATCGAT
TCCTTGCATGCTAATCGAAATTTCTGCTACCATGCATATTTTGGGCGCGCCTTCACTTTAAGCTTCCGCTATGGGACCAATTGGCATAGCTTGACTTTCCATAGCTA
sfGFP

TTCAAAGAAGACGGCAATATTCTGGGTCATAAACTGGAATATAACTTCAATTCCCACAACGTGTACATCACCGCGGATAAACAGAAAAACGGCATTAAAGCCAATTT
AAGTTTCTTCTGCCGTTATAAGACCCAGTATTTGACCTTATATTGAAGTTAAGGGTGTTGCACATGTAGTGGCGCCTATTTGTCTTTTTGCCGTAATTTCGGTTAAA
sfGFP

CAAAATCCGCCATAATGTGGAAGATGGTAGCGTTCAGCTGGCCGACCACTATCAGCAAAACACGCCGATTGGTGATGGCCCGGTCCTGCTGCCGGACAATCACTACC
GTTTTAGGCGGTATTACACCTTCTACCATCGCAAGTCGACCGGCTGGTGATAGTCGTTTTGTGCGGCTAACCACTACCGGGCCAGGACGACGGCCTGTTAGTGATGG
sfGFP

TGAGTACCCAGTCCGTGCTGTCAAAAGATCCGAACGAAAAACGTGACCACATGGTCCTGCTGGAATTTGTGACGGCTGCGGGTATCACCCACGGCATGGACGAACTG
ACTCATGGGTCAGGCACGACAGTTTTCTAGGCTTGCTTTTTGCACTGGTGTACCAGGACGACCTTAAACACTGCCGACGCCCATAGTGGGTGCCGTACCTGCTTGAC
sfGFP

SbfI KpnI

TATAAAATGTCCCGCCGTAATACTGACGCCATCACAATCCACAGCATCCTGGATTGGATTGAAGACTAATAATCGCTGGGACGCCCGCCTGCAGGCTCGGTACCAAA
ATATTTTACAGGGCGGCATTATGACTGCGGTAGTGTTAGGTGTCGTAGGACCTAACCTAACTTCTGATTATTAGCGACCCTGCGGGCGGACGTCCGAGCCATGGTTT
MarAn20 Suffix [L3S...or »¢

TTCCAGAAAAGAGGCCTCCCGAAAGGGGGGCCTTTTTTCGTTTTGGTCCTAATAGATAAAGGATAGGTCTGGTAGTGTTGTTCGTTCTCGCAGGTAAATCAATAATA
AAGGTCTTTTCTCCGGAGGGCTTTCCCCCCGGAAAAAAGCAAAACCAGGATTATCTATTTCCTATCCAGACCATCACAACAAGCAAGAGCGTCCATTTAGTTATTAT
’ L3S2P21 Terminator Spacer 2.5

CTCAGCAGTTCCGTAGACTTTTCAGTGGGACAGGGTAGCGATAACAGATAGATTGTAATAAGACACAGTAGGTGCTCGTAGTTGCGTGAAGAGAACCGCTCAGGAAA
GAGTCGTCAAGGCATCTGAAAAGTCACCCTGTCCCATCGCTATTGTCTATCTAACATTATTCTGTGTCATCCACGAGCATCAACGCACTTCTCTTGGCGAGTCCTTT
Spacer 2.5



pJ2042.2_GFPonly (5858 bp) (from 2355-3531 bp)

Sall

TCCAGTCAGAAGTATTGGTAATCGTTGAAAACTCAGTCGACCAGCCTGCGGTCCGGTTTACGGCTAGCTCAGTCCTAGGTATTATGCTAGCTCGCTGGGACGCCCGA
AGGTCAGTCTTCATAACCATTAGCAACTTTTGAGTCAGCTGGTCGGACGCCAGGCCAAATGCCGATCGAGTCAGGATCCATAATACGATCGAGCGACCCTGCGGGCT
Spacer 2.5 Prefix P(BBa_J23150) Suffix

GTGACGACTGCGAAGTAACCTCTATTTATCAGCCTGCGGTCCGGccaAGTACTTAGTACACACTGATTCGCTGGGACGCCCGGTAGTGCTTATCAGACCCAATACTG
CACTGCTGACGCTTCATTGGAGATAAATAGTCGGACGCCAGGCCggt TCATGAATCATGTGTGACTAAGCGACCCTGCGGGCCATCACGAATAGTCTGGGTTATGAC
Linker_25 Prefix bs-2 Suffix Linker_17

TTGAACAGCCTGCGGTCCGGGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCTCAAGCTAGACTCTAGTGGTTTCcAGAGCTATGCTGGAAACAGCATAGCAAGTTEAAATAAGGCTA
AACTTGTCGGACGCCAGGCCCAAGTGACGGCATATCCGTCAGAGTTCGATCTGAGATCACCAAAETCTCGATACGACCTTTGTCGTATCGTTCAACTTTATTCCGAT
Prefix Csy4 site f SgRNA-1 4

AatIl

GTCCGTTATCAACTTGAAAAAGTGGCACCGAGTCGGTGCGTTCACTGCCGTATAGGCAGTCGCTGGGACGCCCGGACGTCCTATTACACTCGTCGTTGGAAACTGAA
CAGGCAATAGTTGAACTTTTTCACCGTGGCTCAGCCACGCAAGTGACGGCATATCCGTCAGCGACCCTGCGGGCCTGCAGGATAATGTGAGCAGCAACCTTTGACTT
> SgRNA-1 Csy4 site Suffix Linker_11

NotI

GATGCGGCCGCggaaacacagAAAAAAGCCCGCACCTGACAGTGCGGGCTTTTTTTTTcgaccaaagg TAGCGAACGACGAGTCACTGTTGAGGATAAATACTTTCT
CTACGCCGGCGcctttgtgtcTTTTTTCGGGCGTGGACTGTCACGCCCGAAAAAAAAAgCctggtttccATCGCTTGCTGCTCAGTGACAACTCCTATTTATGAAAGA
ECK120033737 Terminator Linker_8

KasI BbvCI AscI

CTACTAGGCGCCTGTTACACAGGTCCTCAGCGGCGCGCCTTTGTCGGTGAACGCTCTCCTGAGTAGGACAAATCCGCCGGGAGCGGATTTGAACGTTGTGAAGCAAC
GATGATCCGCGGACAATGTGTCCAGGAGTCGCCGCGCGGAAACAGCCACTTGCGAGAGGACTCATCCTGTTTAGGCGGCCCTCGCCTAAACTTGCAACACTTCGTTG
Spa...15

GGCCCGGAGGGTGGCGGGCAGGACGCCCGCCATAAACTGCCAGGCATCAAACTAAGCAGAAGGCCATCCTGACGGATGGCCTTTTTGCGTTTCAGATCTACCGGTaa
CCGGGCCTCCCACCGCCCGTCCTGCGGGCGGTATTTGACGGTCCGTAGTTTGATTCGTCTTCCGGTAGGACTGCCTACCGGAAAAACGCAAAGTCTAGATGGCCAtt

accagcaatagacataagcggctatttaacgaccctgecctgaaccgacgacaagetgacgaccgggtcetecgeaagtggeactttteggggaaatgtgegeggaac
tggtcgttatctgtattcgecgataaattgetgggacgggacttggetgetgttegactgetggeccagaggegttcaccgtgaaaagecectttacacgegecttg

ccctatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgctcatgaattaattcttagaaaaactcatcgagcatcaaatgaaactgcaatttattcatatca
gggataaacaaataaaaagatttatgtaagtttatacataggcgagtacttaattaagaatctttttgagtagectcgtagtttactttgacgttaaataagtatagt
KanR

ggattatcaataccatatttttgaaaaagccgtttctgtaatgaaggagaaaactcaccgaggcagttccataggatggcaagatcectggtateggtetgegattec
cctaatagttatggtataaaaactttttcggcaaagacattacttectcttttgagtggeteccgtcaaggtatecctaccgttctaggaccatageccagacgetaagg
KanR

gactcgtccaacatcaatacaacctattaatttcccctcgtcaaaaataaggttatcaagtgagaaatcaccatgagtgacgactgaatccggtgagaatggcaaaa
ctgagcaggttgtagttatgttggataattaaaggggagcagtttttattccaatagttcactctttagtggtactcactgectgacttaggecactecttaccgtttt
KanR



pJ2042.2_GFPonly (5858 bp) (from 3532-4815 bp)

gtttatgcatttctttccagacttgttcaacaggccageccattacgetcgtcatcaaaatcactcgecatcaaccaaaccgttattcattegtgattgegectgageg
caaatacgtaaagaaaggtctgaacaagttgtccggtcggtaatgegagecagtagttttagtgagegtagttggtttggcaataagtaagecactaacgeggactcge
KanR

agacgaaatacgcggtcgctgttaaaaggacaattacaaacaggaatcgaatgcaaccggegecaggaacactgecagegecatcaacaatattttcacctgaatcagg
tctgctttatgegecagegacaattttectgttaatgtttgtecttagettacgttggecgegtecttgtgacggtegegtagttgttataaaagtggacttagtcece
KanR

atattcttctaatacctggaatgctgttttcccggggatcgecagtggtgagtaaccatgecatcatcaggagtacggataaaatgettgatggtcggaagaggcataa
tataagaagattatggaccttacgacaaaagggcccctagegtcaccactcattggtacgtagtagtcctcatgectattttacgaactaccagecttctecgtatt
KanR

attccgtcagccagtttagtctgaccatctcatctgtaacatcattggecaacgectacctttgecatgtttcagaaacaactctggegecategggettcccatacaat
taaggcagtcggtcaaatcagactggtagagtagacattgtagtaaccgttgecgatggaaacggtacaaagtctttgttgagaccgegtageccgaagggtatgtta
KanR

cgatagattgtcgcacctgattgeccgacattatcgegageccatttatacccatataaatcagecatccatgttggaatttaatcgeggectagagecaagacgttte
gctatctaacagecgtggactaacgggetgtaatagegetecgggtaaatatgggtatatttagtcgtaggtacaaccttaaattagegecggatctegttetgecaaag
KanR

ccgttgaatatggctcatactcttcctttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgageggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaac
ggcaacttataccgagtatgagaaggaaaaagttataataacttcgtaaatagtcccaataacagagtactcgectatgtataaacttacataaatctttttatttg
KanR

aaataggcatgctagcgcagaaacgtcctagaagatgecaggaggatacttagcagagagacaataaggecggagegaageegtttttecataggetecgecceect
tttatccgtacgatcgegtetttgecaggatcttctacggtectectatgaategtctetetgttatteeggectegetteggecaaaaaggtatecgaggegggggga
ColA ori 4

gacgaacatcacgaaatctgacgctcaaatcagtggtggcgaaacccgacaggactataaagataccaggegttteccccctgatggetecctettgegetetectgt
ctgcttgtagtgetttagactgegagtttagtcaccaccgetttgggetgtectgatatttetatggtecgcaaagggggactaccgagggagaacgecgagaggaca
> ColA ori ¢

tccegtectgeggegtecgtgttgtggtggaggctttacccaaatcaccacgteccgttecgtgtagacagttegetecaagetgggetgtgtgcaagaaccceecg
agggcaggacgcecgcaggecacaacaccacctccgaaatgggtttagtggtgcagggecaaggcacatetgtcaagegaggttegacccgacacacgttettggggggc
’ ColA ori 4

ttcagcccgactgetgegecttatecggtaactatcatettgagtccaacccggaaagacacgacaaaacgecactggeageagecattggtaactgagaattagtg
aagtcgggctgacgacgcggaataggecattgatagtagaactcaggttgggectttetgtgetgttttgeggtgaccgtegteggtaaccattgactcttaatcac
> ColA ori 4

gatttagatatcgagagtcttgaagtggtggecctaacagaggctacactgaaaggacagtatttggtatetgegetecactaaagecagttaccaggttaageagtt
ctaaatctatagctctcagaacttcaccaccggattgtctecgatgtgactttectgtcataaaccatagacgegaggtgattteggtcaatggtecaattegtecaa
> ColA ori $

ccccaactgacttaaccttcgatcaaaccgectccccaggeggttttttegtttacagagcaggagattacgacgatcgtaaaaggatctcaagaagatectttacg
ggggttgactgaattggaagctagtttggeggaggggtccgccaaaaaagcaaatgtetegtectctaatgetgetageattttectagagttettctaggaaatge
’ ColA ori 4



pJ2042.2_GFPonly (5858 bp) (from 4816-5858 bp)

gattcccgacaccatcactctagatttcagtgcaatttatctcttcaaatgtagcacctgaagtcagecccatacgatataagttgtaattctcatgttagteatge

ctaagggctgtggtagtgagatctaaagtcacgttaaatagagaagtttacatcgtggacttcagteggggtatgectatattcaacattaagagtacaatcagtacg
<» ColA ori >

cccgegeccaccggaaggagetgactgggttgCTCCTAGGGTCTGATTCGTTACCAATTATGACAACTTGACGGCTACATCATTCACTTTTTCTTCACAACCGGCAC
gggecgegggtggecttecctecgactgacccaacGAGGATcCCAGACTAAGCAATGGTTAATACTGTTGAACTGCCGATGTAGTAAGTGAAAAAGAAGTGTTGGCCGTG

araC <

GGAACTCGCTCGGGCTGGCCCCGGTGCATTTTTTAAATACCCGCGAGAAATAGAGTTGATCGTCAAAACCAACATTGCGACCGACGGTGGCGATAGGCATCCGGGTG
CCTTGAGCGAGCCCGACCGGGGCCACGTAAAAAATTTATGGGCGCTCTTTATCTCAACTAGCAGTTTTGGTTGTAACGCTGGCTGCCACCGCTATCCGTAGGCCCAC

K araC <

GTGCTCAAAAGCAGCTTCGCCTGGCTGATACGTTGGTCCTCGCGCCAGCTTAAGACGCTAATCCCTAACTGCTGGCGGAAAAGATGTGACAGACGCGACGGCGACAA
CACGAGTTTTCGTCGAAGCGGACCGACTATGCAACCAGGAGCGCGGTCGAATTCTGCGATTAGGGATTGACGACCGCCTTTTCTACACTGTCTGCGCTGCCGCTGTT

S araC <2

GCAAACATGCTGTGCGACGCTGGCGATATCAAAATTGCTGTCTGCCAGGTGATCGCTGATGTACTGACAAGCCTCGCGTACCCGATTATCCATCGGTGGATGGAGCG
CGTTTGTACGACACGCTGCGACCGCTATAGTTTTAACGACAGACGGTCCACTAGCGACTACATGACTGTTCGGAGCGCATGGGCTAATAGGTAGCCACCTACCTCGC

3K araC <2

ACTCGTTAATCGCTTCCATGCGCCGCAGTAACAATTGCTCAAGCAGATTTATCGCCAGCAGCTCCGAATAGCGCCCTTCCCCTTGCCCGGCGTTAATGATTTGCCCA
TGAGCAATTAGCGAAGGTACGCGGCGTCATTGTTAACGAGTTCGTCTAAATAGCGGTCGTCGAGGCTTATCGCGGGAAGGGGAACGGGCCGCAATTACTAAACGGGT

3K araC R

AACAGGTCGCTGAAATGCGGCTGGTGCGCTTCATCCGGGCGAAAGAACCCCGTATTGGCAAATATTGACGGCCAGTTAAGCCATTCATGCCAGTAGGCGCGCGGACG
TTGTCCAGCGACTTTACGCCGACCACGCGAAGTAGGCCCGCTTTCTTGGGGCATAACCGTTTATAACTGCCGGTCAATTCGGTAAGTACGGTCATCCGCGCGCCTGC

S araC <2

AAAGTAAACCCACTGGTGATACCATTCGCGAGCCTCCGGATGACGACCGTAGTGATGAATCTCTCCTGGCGGGAACAGCAAAATATCACCCGGTCGGCAAACAAATT
TTTCATTTGGGTGACCACTATGGTAAGCGCTCGGAGGCCTACTGCTGGCATCACTACTTAGAGAGGACCGCCCTTGTCGTTTTATAGTGGGCCAGCCGTTTGTTTAA

K araC <

CTCGTCCCTGATTTTTCACCACCCCCTGACCGCGAATGGTGAGATTGAGAATATAACCTTTCATTCCCAGCGGTCGGTCGATAAAAAAATCGAGATAACCGTTGGCC
GAGCAGGGACTAAAAAGTGGTGGGGGACTGGCGCTTACCACTCTAACTCTTATATTGGAAAGTAAGGGTCGCCAGCCAGCTATTTTTTTAGCTCTATTGGCAACCGG

S araC <2

TCAATCGGCGTTAAACCCGCCACCAGATGGGCATTAAACGAGTATCCCGGCAGCAGGGGATCATTTTGCGCTTCAGCCAT
AGTTAGCCGCAATTTGGGCGGTGGTCTACCCGTAATTTGCTCATAGGGCCGTCGTCCCCTAGTAAAACGCGAAGTCGGTA

3K araC |




