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10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * *
atagaccgagatagggttgagt 100
flori
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * *
flori
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * *
flori
310 320 330 340 350 360 370 380 390 400
* * * * * * * * * *
_ccgctacagggcgcgtcccattcgccattcaggctgcgcaactgttgggaagggcgatcggtgcgggcc 400
flori
410 420 430 440 450 460 470 480 490 500
* * * * * * * * * *
tcttcgctattacgccagctggcgaaagggggatgtgctgcaaggcgattaagttgggtaacgeccagggttttcccagtcacgacgttgtaaaacgacgg 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
* * * * * * * * * *
T7_promoter HSP70Ap
610 620 630 640 650 660 670 680 690 700
* * * * * * * * * *
HSP70Ap
710 720 730 740 750 760 770 780 790 800
* * * * * * * * * *
HSP70Ap
810 820 830 840 850 860 870 880 890 900
* * * * * * * * * *
_ccgg_ 900
HSP70Ap Rbcs2 promoter
910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000
* * * * * * * * * *

Rbcs2 promoter

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * *

* * * * * *
_tggccagGTGAGTCGACGAGCAAGCCCGGCGGAT o

Rbcs2 promoter

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * *

C-AAGTATC-GATCTAGGCAGCGTGCTTGCAGATTTGACTTGCAACGCCCGCATTGTGTCGACGAAGGCTTTT 1200
>>>>>>>

loxP_WT_arm Sp8_227210x66R

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

* * * * * * * * * *

GGCTCCTCTGTCGCTGTCTCAAGCAGCATCTAACCCTGCGTCGCCGTTTCCATTTGCAGgatgcatatggegegtactggegetetactectggtegege 1300
SSSSSSSSS55555555555555555555>>
CAHl_sec_signal

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400

* * * * * * * * * *

tggcgcttgcgggectgegegecaggettgecagatctgacgtcatcgagggcaggaageccgacggagaacaacgaggacttcaacattgtegeecgtggegte 1400

I E G R
1
SESSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS5555>> >>>>>>>>>>>>
CAH1_sec_signal FactorXa_site(1
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1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500

* * * * * * * * * *

N F AT TD L DA AD U RGI KL P G KK L P LEV L KEMTEANA R K
17

gLuc

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600

* * * * * * * * * *

A G C TR G CUL I CUL s HI K CT P KMIE K K F I P G R

RBSC2i2
1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700
* * * * * * * * * *
RBSC2i2
gLuc
1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800
* * * * * * * * * *
RBSC2i2
gLuc
1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * *
RBSC2i2
gLuc
1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000
* * * * * * * * * *
— 2000
RBSC2i2
cC H TYEGDI KESAQGGTI GEATI VDI PETI P G F K D
77
gLuc
2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100
* * * * * * * * * *
2100

L EPMESQUPF I AQVDLTCVDT CTTS GT CULI KG GILA ANV VOQQTC S DL L

gLuc
2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200
* * * * * * * * * *
2200
K K WL P QR CATU FAS K I QGOQUV DI KTII K GASGTGT DTTIE G R
141 1
gLuc FactorXa_site
2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300
* * * * * * * * * *
64t LG gAg Ot IgCgAgagECegacaIatacactatageACtaggt tATe L EGIEacACIgt ceaCt gt ggeaCt agt taget Eggeace 11
1

FactorXa_site

RBSC2i3
2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400
RBSC2i3
2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500
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RBSC2i3 peptide that binds Strep-Tactin(R), an engineered form of streptavidin

SESS5555>>>>>

3'UTR
2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * *

atggaggcgctcgttgatctgagecttgecccctgacgaacggcggtggatggaagatactgetetcaagtgetgaageggtagettageteceegttte 2600
D T e
3'UTR

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700
* * * * * * * * * *
gtgctgatcagtctttttcaacacgtaaaaagcggaggagttttgcaattttgttggttgtaacgatectecgttgattttggectetttetecatggge 2700
D b
3'UTR

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800
* * * * * * * * * *
gggctgggegtatttgaagegactagtacgeg
SSSSSSSS555555555555>
)

3'UTR HSP70Ap (1
2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900
* * * * * * * * * *

)
©
o
o

HSP70Ap (1)

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * *

w
o
o
o

HSP70Ap (1)
3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * *
Rbcs2 promoter

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200

* * * * * * * * * *

w
o
o
o

Rbcs2 promoter

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * *
tggccagGTGAGTCGACGAGCAAGCCCGGCGGATCCATAACTTCGTATAAAGTATC! G 3300
SEEEE555555555555>>>
Rbcs2 promoter loxP_WT_arm Sp8_227210x66R
3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * *

ATCTAGGCAGCGTGCTTGCAGATTTGACTTGCAACGCCCGCATTGTGTCGACGAAGGCTTTTGGCTCCTCTGTCGCTGTCTCAAGCAGCATCTAACCCTG 3400

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * *
CGTCGCCGTTTCCATTTGCAGgaagcttatgecgecgaggeccgtgatcgecgaggtgagecacccagetgagecgaggtggtgggegtgatecgagegecacectg 3500
M R E AV I A E V S T QL S E V V GV I E R H L
1
SSSSSSSS5555555555555555555555 5555555555555 5555555555555 55555555555 555>

AadA
3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * *

gagcccaccectgetggecgtgecacctgtacggecagegeegtggacggeggectgaagececacagegacategacctgetggtgacegtgacegtgegee 3600
E P T L LAV HULYGSAVDSGSGULZI KZ®PHSDIDILILV TV TV RL

25

SSSSSSSS555555555555555555 5555555555555 5555555555555 55 55555 55555555555 5555555555555 5555555555555 555>
AadA

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * *
tggacgagaccacccgecgegecctgatcaacgacctgetggagaccagegecagecceggegagagegagatectgegegeegtggaggtgaccategt 3700
DETT®R®RALTINDTLTULETSASUPGESETITLTZ RAVEV T IV
59
SSSSSSSS555555555555555555 5555555555555 5555555555555 5 5555 55555555555 5555555555555 5555555555555 555>
AadA

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * *
ggtgcacgacgacatcatccectggegetaccecegecaagegegagetgecagtteggegagtggecagegcaacgacatectggeecggeatettegagece 3800
VHD DI I PWR Y PAZ KU RETZLUGQTFGETWI Q®RNDTITULAGTITFTE P
92
SSSSS5S5555555555555555555 5555555555555 5555555555555 55555 55555555555 5555555555555 5555555555555 555>
AadA

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900

* * * * * * * * * *



A T I DI DL A I L L T XK AR EH SV AL V G P A A E

RBCS2_intron

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000

* * * * * * * * * *
o _ o

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100

* * * * * * * * * *

4001 4100

E L F D PV PEQDTLFEATLNZETTLTTIL W N S P

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * *
1201 coccqactaggeEIIEIAIAegEsacTEaTEIEtIACCtIAgeEgeat CEag ACATEICegEgACEIgEAAgAEageaceeaaggaACTEIgaca 1200
P D WAGID E RNV VL TL S R I WY S AUV T G K I A P K D V A A

-
-
-

AadA

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * *
D WAMUEIRULPAOQY QP V I L EARQAY L G QEZETDIZ RTLA A S R A

210
AadA
4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * *

4301 cogaceagetasaguagteostacactacyaangaucgagateaceagstagtgacaagt aact cgayt sAceactocgEataaatagaggcaetey 4400
*

D Q L E E F V HY V K G E I T K V V G K

244
AadA 3'UTR(1)
4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * *
3'UTR(1)
4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * *
3'UTR(1)
4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * *
4601 -gtacccagcttttgttccctttagtgagggttaattgcgcgcttggcgtaatcatggt 4700
3'UTR(1) M13_reverse_primer
M13_pUC_rev_primer
4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * *
4701 -ccacacaacat_gtgcctaatgagtgagctaactcacattaattgcgttgcgctca 4800
M13_pUC_rev_primer lac_promoter
4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * *

4801 ctgcccgetttccagtecgggaaacctgtegtgecagetgecattaatgaatcggeccaacgegeggggagaggeggtttgegtattgggegetettecgett 4900

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000

* * * * * * * * * *

4901 cctcgctcactgactcgetgegeteggtegtteggetgeggegageggtatcagetcactcaaaggecggtaatacggttatccacagaatcaggggataa 5000

5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * *
5001 cgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggccagcaaaaggccaggaaccgtaaaaaggccgegt 5100

PBR3220ri
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5201
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5801

5901

6001

6101

6201

6301

5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200

* * * * * * * * * *
PBR322o0ri
5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300
* * * * * * * * * *
PBR322o0ri
5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400
* * * * * * * * * *
PBR322o0ri
5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500
* * * * * * * * * *
PBR322o0ri
5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600
* * * * * * * * * *
PBR322o0ri
5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700

* *

ggggtctgacgctcag 5700

*
*
*
*
*
*
*
*

PBR3220ri

5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800

* * * * * * * * * *

tggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatct 5800

5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900

* * * * * * * * * *

Ampicillin
5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000
* * * * * * * * * *
6000
s 6T T Y 1 Vv Vv IR S P K GDU?P G LA ATITIGI RS GUREGAG S KD
264
Ampicillin
6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100
* * * * * * * * * *
6100
A I F W GAUPULASI RULULUPGA AV KD AEMW®WUDTIULQQOQUR S AL T
230
Ampicillin
6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200
* * * * * * * * * *
6200
L. L e GG T L L KRL T TAMA AV ?PMTTDURET DNU?PTIAUZENTL E P
197
Ampicillin
6210 6220 6230 6240 6250 6260 6270 6280 6290 6300
* * * * * * * * * *
6300
E W R DL R T V HD GMNUH L F ATLEK P G G I T T L L L N A AT
164
Ampicillin
6310 6320 6330 6340 6350 6360 6370 6380 6390 6400
* * * * * * * * * *
6400
N D S M T I AAS CULERVTMGDTL HKETV P S Y E V L DN
130
Ampicillin
6410 6420 6430 6440 6450 6460 6470 6480 6490 6500

* * * * * * * * * *



6401

6501

6601

6701

6801

6901

6500
Q s Y H I R R G L Q E Q GADTIRSLVAGT CTLULUV KU FT S MMTP
97

Ampicillin
6510 6520 6530 6540 6550 6560 6570 6580 6590 6600
* * * * * * * * * *

6600
F R EE PRVF S E L I K G S NLwDILUETI Y GV RAGILOQUDEA ATUD KV
64

Ampicillin
6610 6620 6630 6640 6650 6660 6670 6680 6690 6700
* * * * * * * * * *

ctcttcc 6700
K v . T E P HA F V P L CFAA AU FF P I L AV RF H QI S M
30

Ampicillin
6710 6720 6730 6740 6750 6760 6770 6780 6790 6800
* * * * * * * * * *
tttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgt: tagaaaaataaacaaataggggttccgcgcac 6800
AmpRp
6810 6820 6830 6840 6850 6860 6870 6880 6890 6900
* * * * * * * * * *

atttccccgaaaagtgccacactaaattgtaagegttaatattttgttaaaattcgegttaaatttttgttaaatcagectcattttttaaccaataggee 6900

6910 6920 6930

* * *

gaaatcggcaaaatcccttataaatcaaaaga 6932



