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               10        20        30        40        50        60        70        80        90        100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
     1 GTTGACATTGATTATTGACTAGTTATTAATAGTAATCAATTACGGGGTCATTAGTTCATAGCCCATATATGGAGTTCCGCGTTACATAACTTACGGTAAA 100
                                                                                      >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                                                                                      CMV promoter

               110       120       130       140       150       160       170       180       190       200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   101 TGGCCCGCCTGGCTGACCGCCCAACGACCCCCGCCCATTGACGTCAATAATGACGTATGTTCCCATAGTAACGCCAATAGGGACTTTCCATTGACGTCAA 200
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

               210       220       230       240       250       260       270       280       290       300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   201 TGGGTGGAGTATTTACGGTAAACTGCCCACTTGGCAGTACATCAAGTGTATCATATGCCAAGTCCGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCG 300
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

               310       320       330       340       350       360       370       380       390       400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   301 CCTGGCATTATGCCCAGTACATGACCTTACGGGACTTTCCTACTTGGCAGTACATCTACGTATTAGTCATCGCTATTACCATGGTGATGCGGTTTTGGCA 400
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

               410       420       430       440       450       460       470       480       490       500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   401 GTACACCAATGGGCGTGGATAGCGGTTTGACTCACGGGGATTTCCAAGTCTCCACCCCATTGACGTCAATGGGAGTTTGTTTTGGCACCAAAATCAACGG 500
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

               510       520       530       540       550       560       570       580       590       600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   501 GACTTTCCAAAATGTCGTAATAACCCCGCCCCGTTGACGCAAATGGGCGGTAGGCGTGTACGGTGGGAGGTCTATATAAGCAGAGCTCGTTTAGTGAACC 600
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

               610       620       630       640       650       660       670       680       690       700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   601 GTCAGATCTCTAGAAGCTGGGTACCAGCTGCTAGCCGGAACTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGACAGCTTCTGGAA 700
       >>>>>>                             >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter                       mLINE_5'UTR

               710       720       730       740       750       760       770       780       790       800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   701 CAGGCGGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCATCACCCTGTGTGGGCCGGGGACAGCCGGCCACCTTCTGGACCAGAGGACAGGTGCCCGCCCGGCTGGGGAGG 800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

               810       820       830       840       850       860       870       880       890       900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   801 CGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCGGGACCCGCCGAACTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGA 900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

               910       920       930       940       950       960       970       980       990      1000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
   901 CAGCTTCTGGAACAGGCAGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCAGCACCCTGTGTGGGCCGGGGACAGCCGGCCACCTTCCGGACCAGAGGACAGGTGCCCGCC 1000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1001 CGGCTGGGGAGGCGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCGGGACCCGCCGAACTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGC 1100
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      1200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1101 CAGAGAACCTGACAGCTTCTGGAACAGGCGGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCAGCACCCTTTGTGGGCCGGGGACAGCCAGCCACCATCCGGACCGGAGGA 1200
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1201 CAGGTGCCCGCCCGGCTGGGGAGGCGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCGAGACCCGCCGAACTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGT 1300
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      1400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1301 GAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGACAGCTTCTAGAACAGGCCGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCAGCACCCTGTGTGGGCCGGGGACAGCCGGCCACCTTC 1400
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1401 TGGACCAGAGGACAGGTGCCCGCCCGGCTGGGGAGGCGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCGGGACCCGCCGAACTTAGGAAATTA 1500
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>



       mLINE_5'UTR

              1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      1600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1501 GTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGACAGCTTCTGGAACAGGCAGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCAGCACCCTGTGTGGGCCGGGGACAG 1600
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1610      1620      1630      1640      1650      1660      1670      1680      1690      1700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1601 CCGGCCACCTTCCGGACCAGAGGACAGGTGCCCGCCCGGCTGGGGAGGCGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCGGGACCCGCCGAA 1700
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1710      1720      1730      1740      1750      1760      1770      1780      1790      1800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1701 CTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGACAGCTTCTGGAACAGGCAGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCAGCACCCTGTGTG 1800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1810      1820      1830      1840      1850      1860      1870      1880      1890      1900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1801 GGCCGGGGACAGCCGGCCACCTTCCGGACCAGAGGACAGGTGCCCGCCCGGCTGGGGAGGCGACCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGCCATCTTGGTCCG 1900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              1910      1920      1930      1940      1950      1960      1970      1980      1990      2000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  1901 GGACCCGCCGAACTTAGGAAATTAGTCTGAACAGGTGAGAGGGTGCGCCAGAGAACCTGACAGCTTCTGGAACAGGCGGAAGCACAGAGGCGCTGAGGCA 2000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              2010      2020      2030      2040      2050      2060      2070      2080      2090      2100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2001 GCACCCTGTGTGGGCCGGGGACAGCCAGCCACCTTCCTGACCGGAGGACAGGTGCCCACCCGGCAGGGGAGGCGGCCTAAGCCACAGCAGCAGCGGTCGC 2100
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              2110      2120      2130      2140      2150      2160      2170      2180      2190      2200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2101 CATCTTGGTCCCGGGACTCCAAGGAACTTAGGAATTTAGTCTGCTTAGGTGAGAGTCTGTACCACCTGGGAACTGCCAAAGCAACACAGTGTCTGAGAAA 2200
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              2210      2220      2230      2240      2250      2260      2270      2280      2290      2300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2201 GGTCCTGTTTTGGGCCTTCTTCTTCGTCCAGGAGGAGGTCCAAATACAAGATATCTGCGCACCTTCCCTGTAAGAGAGCTTGCCAGCAGAGAGTGCTCTG 2300
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              2310      2320      2330      2340      2350      2360      2370      2380      2390      2400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2301 AGCACTGAAACTCAGAGGAGAGAATCTGTCTCCCAGGTCTGCTGATAGACGGTAACAGAATCACCAGAAGAACAATCTCTAAACAGAGTCAACTATAACT 2400
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR

              2410      2420      2430      2440      2450      2460      2470      2480      2490      2500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2401 ACTAACTCCAGAGATTACCAGATGGCCAAGGGCAAGCGCCGCAACCTGACCAACCGCAACCAGGACCACAGCCCCAGCCCCGAGCCCAGCACCCCCACCA 2500
                            M  A  K  G  K  R  R  N  L  T  N  R  N  Q  D  H  S  P  S  P  E  P  S  T  P  T  S
                            1
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE_5'UTR          mORF1

              2510      2520      2530      2540      2550      2560      2570      2580      2590      2600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2501 GCCCCAGCCCCGGCAACCCCAACACCCCCGAGAACCTGGACCTGGACCTGAAGGCCTACCTGATGATGATGGTGGAGGACATCAAGAAGGACTTCAACAA 2600
         P  S  P  G  N  P  N  T  P  E  N  L  D  L  D  L  K  A  Y  L  M  M  M  V  E  D  I  K  K  D  F  N  K 
       28
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              2610      2620      2630      2640      2650      2660      2670      2680      2690      2700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2601 GAGCCTGAAGGAGATCCAGGAGAACACCGCCAAGGAGCTGCAGGTGCTGAAGGAGAAGCAGGAGAACACCATCAAGCAGGTGGAGGTGCTGACCGAGAAG 2700
        S  L  K  E  I  Q  E  N  T  A  K  E  L  Q  V  L  K  E  K  Q  E  N  T  I  K  Q  V  E  V  L  T  E  K  
       61
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              2710      2720      2730      2740      2750      2760      2770      2780      2790      2800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2701 GAGGAGAAGACCTACAAGCAGGTGATGGAGATGAACAAGACCATCCTGGACCTGAAGCGCGAGGTCGACACCATCAAGAAGACCCAGAGCGAGGCCACCC 2800
       E  E  K  T  Y  K  Q  V  M  E  M  N  K  T  I  L  D  L  K  R  E  V  D  T  I  K  K  T  Q  S  E  A  T  L
       94
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              2810      2820      2830      2840      2850      2860      2870      2880      2890      2900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *



  2801 TGGAGATCGAGACCCTGGGCAAGAAGAGCGGCACCATCGACCTGAGCATCAGCAACCGCATCCAGGAGATGGAGGAGCGCATCAGCGGCGCCGAGGACAG 2900
         E  I  E  T  L  G  K  K  S  G  T  I  D  L  S  I  S  N  R  I  Q  E  M  E  E  R  I  S  G  A  E  D  S 
       128
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              2910      2920      2930      2940      2950      2960      2970      2980      2990      3000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  2901 CATCGAGAACATCGGCACCACCATCAAGGAGAACGGCAAGTGCAAGAAGATCCTGACCCAGAACATCCAGGAGATCCAGGACACCATCCGCCGCCCCAAC 3000
        I  E  N  I  G  T  T  I  K  E  N  G  K  C  K  K  I  L  T  Q  N  I  Q  E  I  Q  D  T  I  R  R  P  N  
       161
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3010      3020      3030      3040      3050      3060      3070      3080      3090      3100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3001 GTGCGCATCATCGGCGTGGACGAGAACGAGGACTTCCAGCTGAAGGGCCCCGCCAACATCTTCAACAAGATCATCGAGGAGAACTTCCCCAACCTGAAGA 3100
       V  R  I  I  G  V  D  E  N  E  D  F  Q  L  K  G  P  A  N  I  F  N  K  I  I  E  E  N  F  P  N  L  K  N
       194
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3110      3120      3130      3140      3150      3160      3170      3180      3190      3200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3101 ACGAGATGCACATGAACATCCAGGAGGCCTACCGCACCCCCAACCGCCTGGACCAGAAGCGCAACAGCTCTAGACACATCATCATCCGCACCAGCAACGC 3200
         E  M  H  M  N  I  Q  E  A  Y  R  T  P  N  R  L  D  Q  K  R  N  S  S  R  H  I  I  I  R  T  S  N  A 
       228
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3210      3220      3230      3240      3250      3260      3270      3280      3290      3300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3201 CCTGAACAAGGACCGCATCCTGAAGGCCGTGCGCGAGAAGGGCCAGGTGACCTACAAGGGCAAGCCCATCCGCATCACCCCCGACTTCAGCCCCGAGACC 3300
        L  N  K  D  R  I  L  K  A  V  R  E  K  G  Q  V  T  Y  K  G  K  P  I  R  I  T  P  D  F  S  P  E  T  
       261
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3310      3320      3330      3340      3350      3360      3370      3380      3390      3400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3301 ATGAAGGCCCGCCGCGCCTGGACCGACGTGATCCAGACCCTGCGCGAGCACAAGCTGCAGCCCCGCCTGCTGTACCCCGCCAAGCTGAGCATCATCATCG 3400
       M  K  A  R  R  A  W  T  D  V  I  Q  T  L  R  E  H  K  L  Q  P  R  L  L  Y  P  A  K  L  S  I  I  I  E
       294
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3410      3420      3430      3440      3450      3460      3470      3480      3490      3500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3401 AGGGCGAGACCAAGGTGTTCCACGACAAGACCAAGTTCACCCACTACCTGAGCACCAACCCCGCCCTGCAGCGCATCATCACCGAGAAGAACCAGTACAA 3500
         G  E  T  K  V  F  H  D  K  T  K  F  T  H  Y  L  S  T  N  P  A  L  Q  R  I  I  T  E  K  N  Q  Y  K 
       328
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1

              3510      3520      3530      3540      3550      3560      3570      3580      3590      3600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3501 GAACGGCAACAACGCCCTGGAGAAGACCCGCCGCTAATCCCTCAACAAACCTTAATTAACCCAAAACCTAGGATACCCACGATATAAGATACAATTTCCT 3600
        N  G  N  N  A  L  E  K  T  R  R  *  
       361
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>                      >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mORF1                                                      mLINE 3'UTR upstream for mneol

              3610      3620      3630      3640      3650      3660      3670      3680      3690      3700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3601 AAACACATGAAACTCAAGAAAAATGAAGACTGAAGTGTGGACACTATGCCCCTCCTTAGAAGTGGGAACAAAACACCCATGGAAGGAGTTACAGAAACAA 3700
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              3710      3720      3730      3740      3750      3760      3770      3780      3790      3800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3701 AGTTTGGAGCTGAGATGAAAGGAGGGACCATGTAGAGACTGCCATATCCAGGGATCCACCCCATAATCAGCATCCAAACGCTGACACCATTGCATATACT 3800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              3810      3820      3830      3840      3850      3860      3870      3880      3890      3900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3801 AGCAAGATTTTATCGAAAGGACCCAGATGTAGCTGTCTCTTGTGAGACTATGCCGGGGCCTAGCAAACACAGAAGTGGATGCTCACAGTCAGCTAATGGA 3900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              3910      3920      3930      3940      3950      3960      3970      3980      3990      4000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  3901 TGGATCACAGGGCTCCCAATGGAGGAGCTAGAGAAAGTACCCAAGGAGCTAAAGGGATCTGCAACCCTATAGGTGGAACAACATTATGAACTAACCAGTA 4000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              4010      4020      4030      4040      4050      4060      4070      4080      4090      4100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4001 CCCCTGAGCTCTTGACTCTAGCTGCATATGTATCAAAAGATGGCCTAGTCGGCCATCACTGGAAAGAGAGGCCCATTGGACACGCAGACTTTGTGTGCCC 4100
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>



       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              4110      4120      4130      4140      4150      4160      4170      4180      4190      4200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4101 CGGTACAGGGGAACGCCAGGGCCAAAGGGGGGGGAGTGGGTGGGTAGGGGAGTGGGGGTGGGTGGGTAAGGGGGACTTTTGGTATAGCATTGGAAATGTA 4200
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       mLINE 3'UTR upstream for mneol

              4210      4220      4230      4240      4250      4260      4270      4280      4290      4300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4201 AGCTATGGCAGGGCCTGCCGCCCCGACGTTGGCTGCGAGCCCTGGGCCTTCACCCGAACTTGGGGGGTGGGGTGGGGAAAAGGAAGAAACGCGGGCGTAT 4300
       >
       mLINE 3'UTR upstream for mneol
        <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
        TK poly A

              4310      4320      4330      4340      4350      4360      4370      4380      4390      4400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4301 TGGCCCCAATGGGGTCTCGGTGGGGTATCGACAGAGTGCCAGCCCTGGGACCGAACCCCGCGTTTATGAACAAACGACCCAACACCCGTGCGTTTTATTC 4400
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       TK poly A

              4410      4420      4430      4440      4450      4460      4470      4480      4490      4500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4401 TGTCTTTTTATTGCCGTCATAGCGCGGGTTCCTTCCGGTATTGTCTCCTTCCGTGTTTCAGAAGAACTCGTCAAGAAGGCGATAGAAGGCGATGCGCTGC 4500
                                                                *  F  F  E  D  L  L  R  Y  F  A  I  R  Q  S
                                                                206
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       TK poly A                                                NeoR_downstream for mneol

              4510      4520      4530      4540      4550      4560      4570      4580      4590      4600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4501 GAATCGGGAGCGGCGATACCGTAAAGCACGAGGAAGCGGTCAGCCCATTCGCCGCCAAGCTCTTCAGCAATATCACGGGTAGCCAACGCTATGTCCTGAT 4600
         D  P  A  A  I  G  Y  L  V  L  F  R  D  A  W  E  G  G  L  E  E  A  I  D  R  T  A  L  A  I  D  Q  Y 
       191
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol

              4610      4620      4630      4640      4650      4660      4670      4680      4690      4700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4601 AGCGGTCCGCCACACCCAGCCGGCCACAGTCGATGAATCCAGAAAAGCGGCCATTTTCCACCATGATATTCGGCAAGCAGGCATCGCCATGGGTCACGAC 4700
        R  D  A  V  G  L  R  G  C  D  I  F  G  S  F  R  G  N  E  V  M  I  N  P  L  C  A  D  G  H  T  V  V  
       158
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol

              4710      4720      4730      4740      4750      4760      4770      4780      4790      4800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4701 GAGATCCTCGCCGTCGGGCATGCTCGCCTTGAGCCTGGCGAACAGTTCGGCTGGCGCGAGCCCCTGATGCTCTTCGTCCAGATCATCCTGATCGACAAGA 4800
       L  D  E  G  D  P  M  S  A  K  L  R  A  F  L  E  A  P  A  L  G  Q  H  E  E  D  L  D  D  Q  D  V  L  G
       125
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol

              4810      4820      4830      4840      4850      4860      4870      4880      4890      4900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4801 CCGGCTTCCATCCGAGTACGTGCTCGCTCGATGCGATGTTTCGCTTGGTGGTCGAATGGGCAGGTAGCCGGATCAAGCGTATGCAGCCGCCGCATTGCAT 4900
         A  E  M  R  T  R  A  R  E  I  R  H  K  A  Q  H  D  F  P  C  T  A  P  D  L  T  H  L  R  R  M  A  D 
       91
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol

              4910      4920      4930      4940      4950      4960      4970      4980      4990      5000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  4901 CAGCCATGATGGATACTTTCTCGGCAGGAGCAAGGTGAGATGACAGGAGATCCTGCCCCGGCACTTCGCCCAATAGCAGCCAGTCCCTTCCCGCTTCAGT 5000
        A  M  I  S  V  K  E  A  P  A  L  H  S  S  L  L  D  Q  G  P  V  E  G  L  L  L  W  D  R  G  A  E  T  
       58
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol

              5010      5020      5030      5040      5050      5060      5070      5080      5090      5100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5001 GACAACGTCGAGCACAGCTGCGCAAGGAACGCCCGTCGTGGCCAGCCACGATAGCCGCGCTGCCTCGTCTTGCAGGTGAGTCCAGGAGATGTTTCAGCAC 5100
       V  V  D  L  V  A  A  C  P  V  G  T  T  A  L  W  S  L  R  A  A  E  D  Q  L  
       25
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_downstream for mneol                                                  gamma globin IVS2

              5110      5120      5130      5140      5150      5160      5170      5180      5190      5200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5101 TGTTGCCTTTAGTCTCGAGGCAACTTAGACAACTGAGTATTGATCTGAGCACAGCAGGGTGTGAGCTGTTTGAAGATACTGGGGTTGGGAGTGAAGAAAC 5200
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5210      5220      5230      5240      5250      5260      5270      5280      5290      5300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5201 TGCAGAGGACTAACTGGGCTGAGACCCAGTGGCAATGTTTTAGGGCCTAAGGAGTGCCTCTGAAAATCTAGATGGACAACTTTGACTTTGAGAAAAGAGA 5300
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2



              5310      5320      5330      5340      5350      5360      5370      5380      5390      5400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5301 GGTGGAAATGAGGAAAATGACTTTTCTTTATTAGATTTCGGTAGAAAGAACTTTCACCTTTCCCCTATTTTTGTTATTCGTTTTAAAACATCTATCTGGA 5400
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5410      5420      5430      5440      5450      5460      5470      5480      5490      5500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5401 GGCAGGACAAGTATGGTCATTAAAAAGATGCAGGCAGAAGGCATATATTGGCTCAGTCAAAGTGGGGAACTTTGGTGGCCAAACATACATTGCTAAGGCT 5500
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5510      5520      5530      5540      5550      5560      5570      5580      5590      5600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5501 ATTCCTATATCAGCTGGACACATATAAAATGCTGCTAATGCTTCATTACAAACTTATATCCTTTAATTCCAGATGGGGGCAAAGTATGTCCAGGGGTGAG 5600
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5610      5620      5630      5640      5650      5660      5670      5680      5690      5700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5601 GAACAATTGAAACATTTGGGCTGGAGTAGATTTTGAAAGTCAGCTCTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGCGCGCGTGTGTTTGTGTGTGTGTGAGAGCGTG 5700
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5710      5720      5730      5740      5750      5760      5770      5780      5790      5800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5701 TGTTTCTTTTAACGTTTTCAGCCTACAGCATACAGGGTTCATGGTGGCAAGAAGATAACAAGatttaaattatggccagtgactagtgctgcaagaagaa 5800
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5810      5820      5830      5840      5850      5860      5870      5880      5890      5900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5801 caactacctgcatttaatgggaaagcaaaatctcaggctttgagggaagttaacataggcttgattctgggtggaagcttggtgtgtagttatctggagg 5900
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2

              5910      5920      5930      5940      5950      5960      5970      5980      5990      6000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  5901 ccaggctggagctctcagctcactatgggttcatctttattgtctcctttcatctcaacagttcattcagggcaccggacaggtcggtcttgacaaaaag 6000
                                                                    E  N  L  A  G  S  L  D  T  K  V  F  L  
                                                                    59
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       gamma globin IVS2                                            NeoR_upstream for mneol

              6010      6020      6030      6040      6050      6060      6070      6080      6090      6100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6001 aaccgggcgcccctgcgctgacagccggaacacggcggcatcagagcagccgattgtctgttgtgcccagtcatagccgaatagcctctccacccaagcg 6100
       V  P  R  G  Q  A  S  L  R  F  V  A  A  D  S  C  G  I  T  Q  Q  A  W  D  Y  G  F  L  R  E  V  W  A  A
       46
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       NeoR_upstream for mneol

              6110      6120      6130      6140      6150      6160      6170      6180      6190      6200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6101 gccggagaacctgcgtgcaatccatcttgttcaatcatggtaccggtatctcattgccccccgggatctgcggcacgctgttgacgctgttaagcgggtc 6200
         P  S  G  A  H  L  G  D  Q  E  I  M  
       12
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<                                                   <<<<<<<<<<<
       NeoR_upstream for mneol                                                                  TK promoter

              6210      6220      6230      6240      6250      6260      6270      6280      6290      6300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6201 gctgcagggtcgctcggtgttcgaggccacacgcgtcaccttaatatgcgaagtggacctcggaccgcgccgccccgactgcatctgcgtgttcgaattc 6300
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       TK promoter

              6310      6320      6330      6340      6350      6360      6370      6380      6390      6400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6301 gccaatgacaagacgctgggcggggtttgtgtcatcatagaactaaagacatgcaaatatatttcttccggggacaccgccagcaaacgcgagcaacggg 6400
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       TK promoter

              6410      6420      6430      6440      6450      6460      6470      6480      6490      6500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6401 ccacggggatgaagcagggCGCGTGTTGACATTGATTATTGACTAGTTATTAATAGTAATCAATTACGGGGTCATTAGTTCATAGCCCATATATGGAGTT 6500
       <<<<<<<<<<<<<<<<<
       TK promoter

              6510      6520      6530      6540      6550      6560      6570      6580      6590      6600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6501 CCGCGTTACATAACTTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTGACCGCCCAACGACCCCCGCCCATTGACGTCAATAATGACGTATGTTCCCATAGTAACGCCA 6600
          >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
          CMV promoter

              6610      6620      6630      6640      6650      6660      6670      6680      6690      6700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6601 ATAGGGACTTTCCATTGACGTCAATGGGTGGAGTATTTACGGTAAACTGCCCACTTGGCAGTACATCAAGTGTATCATATGCCAAGTCCGCCCCCTATTG 6700
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter



              6710      6720      6730      6740      6750      6760      6770      6780      6790      6800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6701 ACGTCAATGACGGTAAATGGCCCGCCTGGCATTATGCCCAGTACATGACCTTACGGGACTTTCCTACTTGGCAGTACATCTACGTATTAGTCATCGCTAT 6800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

              6810      6820      6830      6840      6850      6860      6870      6880      6890      6900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6801 TACCATGGTGATGCGGTTTTGGCAGTACACCAATGGGCGTGGATAGCGGTTTGACTCACGGGGATTTCCAAGTCTCCACCCCATTGACGTCAATGGGAGT 6900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

              6910      6920      6930      6940      6950      6960      6970      6980      6990      7000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  6901 TTGTTTTGGCACCAAAATCAACGGGACTTTCCAAAATGTCGTAATAACCCCGCCCCGTTGACGCAAATGGGCGGTAGGCGTGTACGGTGGGAGGTCTATA 7000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter

              7010      7020      7030      7040      7050      7060      7070      7080      7090      7100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7001 TAAGCAGAGCTCGTTTAGTGAACCGTCAGATCTCTAGAAGCTGGGTACCAGCTGCTAGCAAGCTTgctaGCggccgctctagaccATGAGGTCTTTGCTA 7100
                                                                                            M  R  S  L  L  
                                                                                            1
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>                                                       >>>>>>>>>>>>>>>
       CMV promoter                                                                         scFv

              7110      7120      7130      7140      7150      7160      7170      7180      7190      7200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7101 ATCTTGGTGCTTTGCTTCCTGCCCCTGGCTGCTCTGGGGAAAGTGACGTTGGACGAGTCCGGGGGCAGCCTCCAGACGCCCGGAGGAGGGCTCAGCCTCG 7200
       I  L  V  L  C  F  L  P  L  A  A  L  G  K  V  T  L  D  E  S  G  G  S  L  Q  T  P  G  G  G  L  S  L  V
       6
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7210      7220      7230      7240      7250      7260      7270      7280      7290      7300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7201 TCTGCAAGGCCTCTGGGTTCTCCTTCAGCAGCCATGGCATGGGCTGGGTGCGCCAGGCGCCTGGCAGAGGGCTGGAGTGGGTCGGTCTTATTAGCGGTGC 7300
         C  K  A  S  G  F  S  F  S  S  H  G  M  G  W  V  R  Q  A  P  G  R  G  L  E  W  V  G  L  I  S  G  A 
       40
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7310      7320      7330      7340      7350      7360      7370      7380      7390      7400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7301 TGGTAGTAGCACAAGATACGGGTCGGCGGTGCAGGGCCGTGCCACCATCTCGAGGGACAACGGGCAGAGCACAGTGAGGCTGCAGCTGAACAACCTCAGG 7400
        G  S  S  T  R  Y  G  S  A  V  Q  G  R  A  T  I  S  R  D  N  G  Q  S  T  V  R  L  Q  L  N  N  L  R  
       73
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7410      7420      7430      7440      7450      7460      7470      7480      7490      7500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7401 GCTGAGGACACCGGCACCTACTACTGCGCCAAAGCTGCTGATACTGTTTACGATGATGATGATACTTATATAAGTGCTGATAATATCGACACGTGGGGCC 7500
       A  E  D  T  G  T  Y  Y  C  A  K  A  A  D  T  V  Y  D  D  D  D  T  Y  I  S  A  D  N  I  D  T  W  G  H
       106
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7510      7520      7530      7540      7550      7560      7570      7580      7590      7600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7501 ACGGGACCGAAGTCATCGTGTCGACAGGTGGAGGCGGCTCTGGTGGCGGTGGCAGTGGCGGCGGAGGTTCTGACGTCGCGCTGACTCAGCCGGCCTCGGT 7600
         G  T  E  V  I  V  S  T  G  G  G  G  S  G  G  G  G  S  G  G  G  G  S  D  V  A  L  T  Q  P  A  S  V 
       140
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7610      7620      7630      7640      7650      7660      7670      7680      7690      7700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7601 GTCAGCAAACCTGGGAGGAACCGTCGAGATCACCTGCTCCGGGGGCAGCTACTATGGCTGGTACCAGCAGAAGTCTCCTGGCAGTGCCCTTGTCACTGTG 7700
        S  A  N  L  G  G  T  V  E  I  T  C  S  G  G  S  Y  Y  G  W  Y  Q  Q  K  S  P  G  S  A  L  V  T  V  
       173
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7710      7720      7730      7740      7750      7760      7770      7780      7790      7800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7701 ATCTATGAAGACACCAAGAGACCCTCGAACATCCCTTCACGATTCTCCGGTTCCACATCCGGCTCCACAAGCACATTAACCATCACTGGGGTCCAAGCCG 7800
       I  Y  E  D  T  K  R  P  S  N  I  P  S  R  F  S  G  S  T  S  G  S  T  S  T  L  T  I  T  G  V  Q  A  E
       206
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       scFv

              7810      7820      7830      7840      7850      7860      7870      7880      7890      7900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7801 AGGACGAGGCTGTCTATTTCTGTGGGAGCTACGACATCAGTAGTTATGCTGATCTCTTTGGGGCCGGGACAACCCTGACCGTCCTTAAGCGCGgatccGA 7900
         D  E  A  V  Y  F  C  G  S  Y  D  I  S  S  Y  A  D  L  F  G  A  G  T  T  L  T  V  L  K  R        E 
       240                                                                                               1
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>      >>
       scFv                                                                                              Fc derived from human IgG1



              7910      7920      7930      7940      7950      7960      7970      7980      7990      8000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  7901 GCCCAAATCTTGTGACAAAACTCACACATGCCCACCGTGCCCAGCACCTGAACTCCTGGGGGGACCGTCAGTCTTCCTCTTCCCCCCAAAACCCAAGGAC 8000
        P  K  S  C  D  K  T  H  T  C  P  P  C  P  A  P  E  L  L  G  G  P  S  V  F  L  F  P  P  K  P  K  D  
       2
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8010      8020      8030      8040      8050      8060      8070      8080      8090      8100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8001 ACCCTCATGATCTCCCGGACCCCTGAGGTCACATGCGTGGTGGTGGACGTGAGCCACGAAGACCCTGAGGTCAAGTTCAACTGGTACGTGGACGGCGTGG 8100
       T  L  M  I  S  R  T  P  E  V  T  C  V  V  V  D  V  S  H  E  D  P  E  V  K  F  N  W  Y  V  D  G  V  E
       35
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8110      8120      8130      8140      8150      8160      8170      8180      8190      8200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8101 AGGTGCATAATGCCAAGACAAAGCCGCGGGAGGAGCAGTACAACAGCACGTACCGTGTGGTCAGCGTCCTCACCGTCCTGCACCAGGACTGGCTGAATGG 8200
         V  H  N  A  K  T  K  P  R  E  E  Q  Y  N  S  T  Y  R  V  V  S  V  L  T  V  L  H  Q  D  W  L  N  G 
       69
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8210      8220      8230      8240      8250      8260      8270      8280      8290      8300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8201 CAAGGAGTACAAGTGCAAGGTCTCCAACAAAGCCCTCCCAGCCCCCATCGAGAAAACCATCTCCAAAGCCAAAGGGCAGCCCCGAGAACCACAGGTGTAC 8300
        K  E  Y  K  C  K  V  S  N  K  A  L  P  A  P  I  E  K  T  I  S  K  A  K  G  Q  P  R  E  P  Q  V  Y  
       102
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8310      8320      8330      8340      8350      8360      8370      8380      8390      8400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8301 ACCCTGCCCCCATCCCGGGAGGAGATGACCAAGAACCAGGTCAGCCTGACCTGCCTGGTCAAAGGCTTCTATCCCAGCGACATCGCCGTGGAGTGGGAGA 8400
       T  L  P  P  S  R  E  E  M  T  K  N  Q  V  S  L  T  C  L  V  K  G  F  Y  P  S  D  I  A  V  E  W  E  S
       135
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8410      8420      8430      8440      8450      8460      8470      8480      8490      8500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8401 GCAATGGGCAGCCGGAGAACAACTACAAGACCACGCCTCCCGTGCTGGACTCCGACGGCTCCTTCTTCCTCTATAGCAAGCTCACCGTGGACAAGAGCAG 8500
         N  G  Q  P  E  N  N  Y  K  T  T  P  P  V  L  D  S  D  G  S  F  F  L  Y  S  K  L  T  V  D  K  S  R 
       169
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8510      8520      8530      8540      8550      8560      8570      8580      8590      8600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8501 GTGGCAGCAGGGGAACGTCTTCTCATGCTCCGTGATGCATGAGGCTCTGCACAACCACTACACGCAGAAGAGCCTCTCCCTGTCTCCGGGTAAATGAAcg 8600
        W  Q  Q  G  N  V  F  S  C  S  V  M  H  E  A  L  H  N  H  Y  T  Q  K  S  L  S  L  S  P  G  K  *  
       202
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       Fc derived from human IgG1

              8610      8620      8630      8640      8650      8660      8670      8680      8690      8700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8601 cgccatgagctaaatacctaataaaaaatggaaaaaaaataaaaaaaataaaataaaaaaaaagaccatgaaacataaaaaaaaaaaaaaaaaaagcggc 8700
           >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
           mLINE 3'UTR downstream for mneol

              8710      8720      8730      8740      8750      8760      8770      8780      8790      8800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8701 cgcTCGAGGCCGGCAAGGCCGGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTG 8800
                                                    >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                                                    SV40_late_polyA

              8810      8820      8830      8840      8850      8860      8870      8880      8890      8900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8801 AAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGA 8900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       SV40_late_polyA

              8910      8920      8930      8940      8950      8960      8970      8980      8990      9000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  8901 GGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGCTGATTATGATCCGGCTGCCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACC 9000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       SV40_late_polyA

              9010      9020      9030      9040      9050      9060      9070      9080      9090      9100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9001 TCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCG 9100

              9110      9120      9130      9140      9150      9160      9170      9180      9190      9200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9101 GGGCGCAGCCATGAGGTCGACTCTAGAGGATCGATGATAAGCTGTCAAACATGAGAATTCTTGAAGACGAAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAG 9200

              9210      9220      9230      9240      9250      9260      9270      9280      9290      9300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *



  9201 GTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAA 9300
                                                                          >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                                                                          beta-lactamase promoter

              9310      9320      9330      9340      9350      9360      9370      9380      9390      9400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9301 ATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCC 9400
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       beta-lactamase promoter

              9410      9420      9430      9440      9450      9460      9470      9480      9490      9500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9401 CTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATC 9500

              9510      9520      9530      9540      9550      9560      9570      9580      9590      9600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9501 GAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTAT 9600
                                                                      M  S  T  F  K  V  L  L  C  G  A  V  L
                                                                      1
                                                                      >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                                                                      AmpR

              9610      9620      9630      9640      9650      9660      9670      9680      9690      9700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9601 TATCCCGTGTTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTAC 9700
         S  R  V  D  A  G  Q  E  Q  L  G  R  R  I  H  Y  S  Q  N  D  L  V  E  Y  S  P  V  T  E  K  H  L  T 
       14
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              9710      9720      9730      9740      9750      9760      9770      9780      9790      9800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9701 GGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAG 9800
        D  G  M  T  V  R  E  L  C  S  A  A  I  T  M  S  D  N  T  A  A  N  L  L  L  T  T  I  G  G  P  K  E  
       47
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              9810      9820      9830      9840      9850      9860      9870      9880      9890      9900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9801 CTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCA 9900
       L  T  A  F  L  H  N  M  G  D  H  V  T  R  L  D  R  W  E  P  E  L  N  E  A  I  P  N  D  E  R  D  T  T
       80
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              9910      9920      9930      9940      9950      9960      9970      9980      9990      10000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
  9901 CGATGCCTGCAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGA 10000
         M  P  A  A  M  A  T  T  L  R  K  L  L  T  G  E  L  L  T  L  A  S  R  Q  Q  L  I  D  W  M  E  A  D 
       114
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              10010     10020     10030     10040     10050     10060     10070     10080     10090     10100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10001 TAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCA 10100
        K  V  A  G  P  L  L  R  S  A  L  P  A  G  W  F  I  A  D  K  S  G  A  G  E  R  G  S  R  G  I  I  A  
       147
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              10110     10120     10130     10140     10150     10160     10170     10180     10190     10200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10101 GCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAG 10200
       A  L  G  P  D  G  K  P  S  R  I  V  V  I  Y  T  T  G  S  Q  A  T  M  D  E  R  N  R  Q  I  A  E  I  G
       180
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              10210     10220     10230     10240     10250     10260     10270     10280     10290     10300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10201 GTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGT 10300
         A  S  L  I  K  H  W  
       214
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       AmpR

              10310     10320     10330     10340     10350     10360     10370     10380     10390     10400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10301 GAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGA 10400
                           >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                           ColE1 origin

              10410     10420     10430     10440     10450     10460     10470     10480     10490     10500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10401 GATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTC 10500
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin



              10510     10520     10530     10540     10550     10560     10570     10580     10590     10600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10501 CGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTAC 10600
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin

              10610     10620     10630     10640     10650     10660     10670     10680     10690     10700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10601 ATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCG 10700
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin

              10710     10720     10730     10740     10750     10760     10770     10780     10790     10800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10701 CAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCG 10800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin

              10810     10820     10830     10840     10850     10860     10870     10880     10890     10900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10801 CCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTA 10900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin

              10910     10920     10930     10940     10950     10960     10970     10980     10990     11000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 10901 TCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCG 11000
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       ColE1 origin

              11010     11020     11030     11040     11050     11060     11070     11080     11090     11100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11001 GCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTGAAGCTGTCCCTGATGGTCGTCATCTACCTGCCTGGACAGCATGGCCTGCAACGCGGGCATCCCGA 11100
       >>>
       ColE1 origin

              11110     11120     11130     11140     11150     11160     11170     11180     11190     11200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11101 TGCCGCCGGAAGCGAGAAGAATCATAATGGGGAAGGCCATCCAGCCTCGCGTCGCGAACGCCAGCAAGACGTAGCCCAGCGCGTCGGCCCCGAGATGCGC 11200

              11210     11220     11230     11240     11250     11260     11270     11280     11290     11300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11201 CGCGTGCGGCTGCTGGAGATGGCGGACGCGATGGATATGTTCTGCCAAGGGTTGGTTTGCGCATTCACAGTTCTCCGCAAGAATTGATTGGCTCCAATTC 11300

              11310     11320     11330     11340     11350     11360     11370     11380     11390     11400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11301 TTGGAGTGGTGAATCCGTTAGCGAGGTGCCGCCCTGCTTCATCCCCGTGGCCCGTTGCTCGCGTTTGCTGGCGGTGTCCCCGGAAGAAATATATTTGCAT 11400
                                        >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
                                        TK promoter

              11410     11420     11430     11440     11450     11460     11470     11480     11490     11500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11401 GTCTTTAGTTCTATGATGACACAAACCCCGCCCAGCGTCTTGTCATTGGCGAATTCGAACACGCAGATGCAGTCGGGGCGGCGCGGTCCGAGGTCCACTT 11500
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       TK promoter

              11510     11520     11530     11540     11550     11560     11570     11580     11590     11600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11501 CGCATATTAAGGTGACGCGTGTGGCCTCGAACACCGAGCGACCCTGCAGCGACCCGCTTAACAGCGTCAACAGCGTGCCGCAGATCCCGGGGGGCAATGA 11600
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       TK promoter

              11610     11620     11630     11640     11650     11660     11670     11680     11690     11700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11601 GATATGAAAAAGCCTGAACTCACCGCGACGTCTGTCGAGAAGTTTCTGATCGAAAAGTTCGACAGCGTCTCCGACCTGATGCAGCTCTCGGAGGGCGAAG 11700
          M  K  K  P  E  L  T  A  T  S  V  E  K  F  L  I  E  K  F  D  S  V  S  D  L  M  Q  L  S  E  G  E  E
          1
          >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
          HygR

              11710     11720     11730     11740     11750     11760     11770     11780     11790     11800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11701 AATCTCGTGCTTTCAGCTTCGATGTAGGAGGGCGTGGATATGTCCTGCGGGTAAATAGCTGCGCCGATGGTTTCTACAAAGATCGTTATGTTTATCGGCA 11800
         S  R  A  F  S  F  D  V  G  G  R  G  Y  V  L  R  V  N  S  C  A  D  G  F  Y  K  D  R  Y  V  Y  R  H 
       34
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              11810     11820     11830     11840     11850     11860     11870     11880     11890     11900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11801 CTTTGCATCGGCCGCGCTCCCGATTCCGGAAGTGCTTGACATTGGGGAATTCAGCGAGAGCCTGACCTATTGCATCTCCCGCCGTGCACAGGGTGTCACG 11900
        F  A  S  A  A  L  P  I  P  E  V  L  D  I  G  E  F  S  E  S  L  T  Y  C  I  S  R  R  A  Q  G  V  T  
       67
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              11910     11920     11930     11940     11950     11960     11970     11980     11990     12000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 11901 TTGCAAGACCTGCCTGAAACCGAACTGCCCGCTGTTCTGCAGCCGGTCGCGGAGGCCATGGATGCGATCGCTGCGGCCGATCTTAGCCAGACGAGCGGGT 12000
       L  Q  D  L  P  E  T  E  L  P  A  V  L  Q  P  V  A  E  A  M  D  A  I  A  A  A  D  L  S  Q  T  S  G  F



       100
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12010     12020     12030     12040     12050     12060     12070     12080     12090     12100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12001 TCGGCCCATTCGGACCGCAAGGAATCGGTCAATACACTACATGGCGTGATTTCATATGCGCGATTGCTGATCCCCATGTGTATCACTGGCAAACTGTGAT 12100
         G  P  F  G  P  Q  G  I  G  Q  Y  T  T  W  R  D  F  I  C  A  I  A  D  P  H  V  Y  H  W  Q  T  V  M 
       134
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12110     12120     12130     12140     12150     12160     12170     12180     12190     12200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12101 GGACGACACCGTCAGTGCGTCCGTCGCGCAGGCTCTCGATGAGCTGATGCTTTGGGCCGAGGACTGCCCCGAAGTCCGGCACCTCGTGCACGCGGATTTC 12200
        D  D  T  V  S  A  S  V  A  Q  A  L  D  E  L  M  L  W  A  E  D  C  P  E  V  R  H  L  V  H  A  D  F  
       167
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12210     12220     12230     12240     12250     12260     12270     12280     12290     12300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12201 GGCTCCAACAATGTCCTGACGGACAATGGCCGCATAACAGCGGTCATTGACTGGAGCGAGGCGATGTTCGGGGATTCCCAATACGAGGTCGCCAACATCT 12300
       G  S  N  N  V  L  T  D  N  G  R  I  T  A  V  I  D  W  S  E  A  M  F  G  D  S  Q  Y  E  V  A  N  I  F
       200
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12310     12320     12330     12340     12350     12360     12370     12380     12390     12400
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12301 TCTTCTGGAGGCCGTGGTTGGCTTGTATGGAGCAGCAGACGCGCTACTTCGAGCGGAGGCATCCGGAGCTTGCAGGATCGCCGCGGCTCCGGGCGTATAT 12400
         F  W  R  P  W  L  A  C  M  E  Q  Q  T  R  Y  F  E  R  R  H  P  E  L  A  G  S  P  R  L  R  A  Y  M 
       234
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12410     12420     12430     12440     12450     12460     12470     12480     12490     12500
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12401 GCTCCGCATTGGTCTTGACCAACTCTATCAGAGCTTGGTTGACGGCAATTTCGATGATGCAGCTTGGGCGCAGGGTCGATGCGACGCAATCGTCCGATCC 12500
        L  R  I  G  L  D  Q  L  Y  Q  S  L  V  D  G  N  F  D  D  A  A  W  A  Q  G  R  C  D  A  I  V  R  S  
       267
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12510     12520     12530     12540     12550     12560     12570     12580     12590     12600
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12501 GGAGCCGGGACTGTCGGGCGTACACAAATCGCCCGCAGAAGCGCGGCCGTCTGGACCGATGGCTGTGTAGAAGTACTCGCCGATAGTGGAAACCGACGCC 12600
       G  A  G  T  V  G  R  T  Q  I  A  R  R  S  A  A  V  W  T  D  G  C  V  E  V  L  A  D  S  G  N  R  R  P
       300
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR

              12610     12620     12630     12640     12650     12660     12670     12680     12690     12700
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12601 CCAGCACTCGTCCGGATCGGGAGATGGGGGAGGCTAACTGAAACACGGAAGGAGACAATACCGGAAGGAACCCGCGCTATGACGGCAATAAAAAGACAGA 12700
         S  T  R  P  D  R  E  M  G  E  A  N  *  
       334
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       HygR                                     TK poly A

              12710     12720     12730     12740     12750     12760     12770     12780     12790     12800
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12701 ATAAAACGCACGGGTGTTGGGTCGTTTGTTCATAAACGCGGGGTTCGGTCCCAGGGCTGGCACTCTGTCGATACCCCACCGAGACCCCATTGGGGCCAAT 12800
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       TK poly A

              12810     12820     12830     12840     12850     12860     12870     12880     12890     12900
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12801 ACGCCCGCGTTTCTTCCTTTTCCCCACCCCACCCCCCAAGTTCGGGTGAAGGCCCAGGGCTCGCAGCCAACGTCGGGGCGGCAGGCCCTGCCATAGCCAC 12900
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       TK poly A

              12910     12920     12930     12940     12950     12960     12970     12980     12990     13000
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 12901 TGGCCCCGTGGGTTAGGGACGGGGTCCCCCATGGGGAATGGTTTATGGTTCGTGGGGGTTATTATTTTGGGCGTTGCGTGGGGTCAGGTCCACGACTGGA 13000

              13010     13020     13030     13040     13050     13060     13070     13080     13090     13100
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 13001 CTGAGCAGACAGACCCATGGTTTTTGGATGGCCTGGGCATGGACCGCATGTACTGGCGCGACACGAACACCGGGCGTCTGTGGCTGCCAAACACCCCCGA 13100

              13110     13120     13130     13140     13150     13160     13170     13180     13190     13200
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 13101 CCCCCAAAAACCACCGCGCGGATTTCTGGCGTGCCAAGCTAGTCGACCAATTCTCATGTTTGACAGCTTATCATCGCAGATCCGGGCAACGTTGTTGCCA 13200

              13210     13220     13230     13240     13250     13260     13270     13280     13290     13300
                *         *         *         *         *         *         *         *         *         *
 13201 TTGCTGCAGGCGCAGAACTGGTAGGTATGGAAGATCTATACATTGAATCAATATTGGCAATTAGCCATATTAGTCATTGGTTATATAGCATAAATCAATA 13300

              13310     13320     13330     13340     13350     13360     13370     13380
                *         *         *         *         *         *         *         * 



 13301 TTGGCTATTGGCCATTGCATACGTTGTATCTATATCATAATATGTACATTTATATTGGCTCATGTCCAATATGACCGCCAT 13381


