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* * * * * * * * *

GGATCGATCCGGCTGTGGAATGTGTGTCAGTTAGGGTGTGGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGTCAG 100

110 120 130 140 150 160 170 180 190 200

* * * * *

* * * * *
CAACCAGGTGTGGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGC_ 200

SV40 early promoter

210 220 230 240 250 260 270 280 290 300

* * * * * * * * * *
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SV40 early promoter

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * *

AGCTCTCTGGCTAACTAGAGAACCCACTGCTTACTGGCTTATCGAAAT 400
SV40 early promoter

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * *
_GACCCAAGCTGGCTAGCGCTACCGGACTCAGATCtACCATGGCCAAGGGCAAGCGCCGCAACCTGACCAACCGCAACCA 500
M A K G K R RN L T N R N O
1
_ >SS SSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSS>S>>
T7

mORF1
510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
* * * * * * * * * *

GGACCACAGCCCCAGCCCCGAGCCCAGCACCCCCACCAGCCCCAGCCCCGGCAACCCCAACACCCCCGAGAACCTGGACCTGGACCTGAAGGCCTACCTG 600
D H s p S P E P S T P T s P S P G N P N T P E N L D L D L K A Y L

15

SESSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555>5>

mORF1

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * *
ATGATGATGGTGGAGGACATCAAGAAGGACTTCAACAAGAGCCTGAAGGAGATCCAGGAGAACACCGCCAAGGAGCTGCAGGTGCTGAAGGAGAAGCAGG 700
M M M vV E D I K K D F N K S L K E I Q E N T A K E L Q V L K E K Q E
48
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 555555555555 55 55555555555 5555555555555555555>>
mORF1

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800
* * * * * * * * * *
AGAACACCATCAAGCAGGTGGAGGTGCTGACCGAGAAGGAGGAGAAGACCTACAAGCAGGTGATGGAGATGAACAAGACCATCCTGGACCTGAAGCGCGA 800
N T I K Q vV E V L T E K E E K T ¥ K 9 vM™M E M N K T I L D L K R E
82
SSSS5S55S555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 5 55555555555 5555555555555555555>>
mORF1

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * *
GGTCGACACCATCAAGAAGACCCAGAGCGAGGCCACCCTGGAGATCGAGACCCTGGGCAAGAAGAGCGGCACCATCGACCTGAGCATCAGCAACCGCATC 900
v b T™ I K K T @ S B A T L E I E T L G K K S 66 T I D L S I s N R I
115
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
mORF1

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * *
CAGGAGATGGAGGAGCGCATCAGCGGCGCCGAGGACAGCATCGAGAACATCGGCACCACCATCAAGGAGAACGGCAAGTGCAAGAAGATCCTGACCCAGA 1000
Q EM E E R I S G A E D S I E N I G T T I K E N G K C K K I L T Q N
148
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
mORF1
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* * * * * * * * * *
ACATCCAGGAGATCCAGGACACCATCCGCCGCCCCAACGTGCGCATCATCGGCGTGGACGAGAACGAGGACTTCCAGCTGAAGGGCCCCGCCAACATCTT 1100
I 9 BT ¢ DTIRRUPNV R I I GV DENZEDVF Q L K G P A N I F
182
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF1

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200
* * * * * * * * * *
CAACAAGATCATCGAGGAGAACTTCCCCAACCTGAAGAACGAGATGCACATGAACATCCAGGAGGCCTACCGCACCCCCAACCGCCTGGACCAGAAGCGC 1200
N K I I E E N F P N L K N E M H M N I Q E A Y R T P N R L D Q K R
215
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF1

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
* * * * * * * * * *
AACAGCTCTAGACACATCATCATCCGCACCAGCAACGCCCTGAACAAGGACCGCATCCTGAAGGCCGTGCGCGAGAAGGGCCAGGTGACCTACAAGGGCA 1300
N s §S R H I I I R T s N A L N K D R I L K A V R E K G Q V T Y K G K
248
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF1

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400
* * * * * * * * * *
AGCCCATCCGCATCACCCCCGACTTCAGCCCCGAGACCATGAAGGCCCGCCGCGCCTGGACCGACGTGATCCAGACCCTGCGCGAGCACAAGCTGCAGCC 1400
p 1 R I T P D F S P E T M K A R R A W T D V I Q T L R E H K L Q P
282
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF1

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500
* * * * * * * * * *
CCGCCTGCTGTACCCCGCCAAGCTGAGCATCATCATCGAGGGCGAGACCAAGGTGTTCCACGACAAGACCAAGTTCACCCACTACCTGAGCACCAACCCC 1500
R L L Y pPp A K L s 1 I I E G E T K V F H D K T K F T H Y L S T N P
315
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF1

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600
* * * * * * * * * *
GCCCTGCAGCGCATCATCACCGAGAAGAACCAGTACAAGAACGGCAACAACGCCCTGGAGAAGACCCGCCGCTAATCCCTCAACAAACCTTAATTAAGAC 1600
A L Q9 R I I T E K N Q Y K N G N N A L E K T R R *

348
SESSS55555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555>>
mORF1
1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700
* * * * * * * * * *

AGCCACAAGAACAGAATGCCCCCCCTGACCACCAAGATCACCGGCAGCAACAACTACTTCAGCCTGATCAGCCTGAACATCAACGGCCTGAACAGCCCCA 1700
M p P L T T K I T G S N N Y F s L I 8 L N I N G L N S P I
1
SEE5SS5555SE55SS55SS555SS55SSE55SS555S555SS555SS55SS555555555555555555555555555555>>>

mORF2
1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800
* * * * * * * * * *

TCAAGCGGCACCGCCTGACCAACTGGCTGCACAAGCAGGACCCCACCTTCTGTTGCCTCCAGGAGACCCACCTGCGCGAGAAGGACCGGCACTACCTGCG 1800
K R H R L T N W L H K QD P T F CC L Q E T H L R E K D R H Y L R

30

SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>

mORF2

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * *
GATGAAGGGCTGGAAGACCATCTTTCAGGCCAACGGCATGAAGAAGCAGGCTGGCGTGGCCATCCTGATCAGCGACAAGATCGACTTCCAGCCCAAGGTG 1900
M K G W K T I F 9 A N G M K K Q A GV A I L I s D K I D F Q P K V
63
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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* * * * * * * * * *
ATCAAGAAGGACAAGGAGGGCCACTTCATCCTGATCAAGGGCAAGATCCTGCAGGAGGAGCTGAGCATTCTGAACATCTACGCCCCCAACACCCGCGCCG 2000
I K K b K E G H F I L I K G K I L Q9 E E L S I L N I Y A P N T R A A
96
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100
* * * * * * * * * *
CCACCTTCACCAAGGAGACCCTCGTGAAGCTGAAGGCCCACATCGCTCCCCACACCATCATCGTCGGCGACTTCAACACCCCCCTGAGCCCCATGGACAG 2100
T ¥ T K E T L VvV K L K A H I A P H T I I V G D F N T P L S P M D R
130
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200
* * * * * * * * * *
ATCTTGGAAGCAGAAGCTGAACCGCGACACCCTGAAGCTGACCGAGGTGATGAAGCAGATGGACCTGACCGACATCTACCGCACCTTCTACCCCAAGACC 2200
s w K 9 K L. ~N R D T L K L T E V M K ¢ M D L T D I Y R T F Y P K T
163
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300
* * * * * * * * * *
AAGGGCTACACCTTCTTCAGCGCTCCCCACGGCACCTTCAGCAAGATCGACCACATCATCGGCCACAAGAGCGGGCTGAACCGGCTGAAGAACATCGAGA 2300
K 6y T F F S A P H G T F S K I DH I I G H K S G L N R L K N I E I
196
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400
* * * * * * * * * *
TCGTGCCCTGCATCCTGAGCGACCACCATGCCCTGCGCCTGATCTTCAACAACAAGATTAACAACCGCAAGCCCACCTTCACCTGGAAGCTGAACAACAC 2400
v p C I L $ D H HA L R L I F NN K I NN R K P T F T W K L N N T
230
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500
* * * * * * * * * *
CCTGCTGAACGACACCCTGGTGAAGGAAGGCATCAAGAAGGAGATCAAGGACTTCCTGGAGTTCAACGAGAACGAGGCCACCACCTACCCTAACCTGTGG 2500
L L N D T L V K E G I K K E I K D F L E F N E N E A T T Y P N L W
263
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * *
GACACCATGAAGGCCTTCCTGCGGGGCAAGCTGATCGCCATGAGCGCCTTCAAGAAGAAGCGGGAGCGCGCCCACACTAGTAGCCTGACCACCCACCTGA 2600
b T M K A F L R G K L I A M S A F K K K R E R A H T S S L T T H L K
296
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700
* * * * * * * * * *
AGGCCCTGGAGAAGAAGGAGGCTAACTCCCCCAAGCGCTCCCGGCGGCAGGAGATCATCAAGCTGCGCGGCGAGATCAACCAGGTGGAGACCCGGCGCALC 2700
A L E K K E A N S P K R S R R Q E I I K L R G E I N Q V E T R R T
330
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800
* * * * * * * * * *
CATCCAACGGATCAACCAGACCCGGTCTTGGTTCTTCGAGAAGATCAACAAGATCGACAAGCCCCTGGCTCGCCTGACCAAGGGCCACCGCGACAAGATC 2800
I 9 R I N Q T R S W F F E K I N K I D K P L A R L T K G H R D K I
363
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900
* * * * * * * * * *
CTGATCAACAAGATCCGCAACGAGAAGGGCGACATCACCACCGACCCCGAGGAGATCCAGAACACCATCCGCAGCTTCTACAAGCGCCTGTACAGCACCA 2900
L I N K I R N E K G D I T T D P E E I Q N T I R S F Y K R L Y S T K
396
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000
* * * * * * * * * *
AGCTGGAGAACCTGGACGAGATGGACAAGTTCCTGGACCGCTATCAGGTGCCCAAGCTGAACCAGGACCAGGTGGACCTGCTGAACAGCCCCATCTCCCC 3000
L E N L D E M D K F L DR Y Q V P K L N OQOQD Q V DL L N S P I S P
430
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * *
CAAGGAAATCGAGGCCGTGATCAACAGCCTGCCCGCCAAGAAGAGCCCCGGCCCCGACGGCTTCAGCGCTGAGTTCTACCAGACCTTCAAGGAGGACCTG 3100
K B I E A V I N s L P A K K s p G P D G F S A E F Y O T F K E D L
463
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200
* * * * * * * * * *
ACCCCCGTGCTGCACAAGCTTTTCCACAAGATCGAGGTCGAGGGCATCCTCCCCAACAGCTTCTACGAGGCCACCATCACCCTGATCCCCAAGCCCCAGA 3200
T p V L H K L F H K I E VvV E 66 I L P N S F Y E A T I T L I P K P Q K
496
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * *
AGGACCCCACCAAGATCGAGAACTTCCGCCCCATCAGCCTGATGAACATCGACGCCAAGATCCTGAACAAGATCCTCGCCAACCGCATCCAGGAGCACAT 3300
b p T K I E N F R P I § L M N I DA K I L N K I L A N R I Q E H I
530
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * *
CAAGGCCATCATCCACCCTGACCAGGTCGGCTTCATCCCCGGCATGCAGGGCTGGTTCAACATCCGCAAGAGCATCAACGTGATCCACTACATCAACAAG 3400
K A I I H P D Q V G F I P G M Q G W F N I R K s I NV I H Y I N K
563
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * *
CTGAAGGACAAGAACCACATGATCATCAGCCTGGACGCCGAGAAGGCCTTCGACAAGATCCAGCACCCCTTCATGATCAAGGTCCTGGAGCGCAGCGGCA 3500
L K b K N H M I I § L DA E K A F D K I Q H P F M I K V L E R S G I
596
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * *
TTCAGGGCCAGTACCTCAACATGATCAAGGCCATCTACAGCAAGCCCGTCGCCAACATCAAGGTGAACGGGGAGAAGCTGGAGGCCATCCCTCTGAAGAG 3600
Q 6 Y L N M I K A I ¥ S K P VA NI K V N G E K L E A I P L K S
630
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * *
CGGCACGCGTCAGGGCTGTCCTCTGTCCCCCTACCTGTTCAACATCGTGCTGGAGGTGCTGGCCCGCGCTATCCGGCAGCAGAAGGAGATCAAGGGCATC 3700
G T R 9 G ¢C P L S P Y L F N I VL E V L A R A I R Q Q K E I K G I
663
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * *
CAGATCGGCAAGGAGGAAGTGAAGATCAGCCTGTTCGCCGACGACATGATCGTGTACATCAGCGACCCCAAGAACAGCAACCGCGAGCTCCTGAACCTGA 3800
Q I 6 K E E V K I § L Fr A D DM I V Y I s D P K N S N R E L L N L I
696
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * *
TCAACAGCTTCGGCGAGGTGGCTGGCTACAAGATCAACAGCAACAAGAGCATGGCCTTCCTGTACACCAAGAACAAGCAGGCCGAGAAGGAGATCCGCGA 3900
N s F G E V A G Y K I N S N K S M A F L Y T K N K Q A E K E I R E
730
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * *
GACCACCCCCTTCAGCATCGCCACCAACAACATCAAGTACCTGGGCGTGACCCTGACCAAGGAGGTGAAGGACCTGTACGACAAGAACTTCAAGAGCCTG 4000
T T p F S I A T N N I K Y L G V T L T K E V K D L Y D K N F K S L
763
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * *
AAGAAGGAGATCAAGGAGGACCTGCGCCGCTGGAAGGACCTGCCCTGCAGCTGGATCGGCCGCACCAACATCGTGAAGATGGCCATCCTGCCCAAGGCTA 4100
K Kk ¢ I K E D L R R W K D L P C S W I G R T N I V K M A I L P K A I
796
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * *
TCTACCGCTTCAACGCCATCCCCATCAAGATCCCCACCCAGTTCTTCAACGAGCTCGAGGGCGCCATCTGCAAGTTCATCTGGAACAACAAGAAGCCCCG 4200
Y R F N A I P I K I p T Q F F N E L E G A I C K F I W N N K K P R
830
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * *
CATCGCCAAGACCCTGCTGAAGGACAAGCGCACCAGTGGGGGGATCACCATGCCCGACCTGAAGCTGTACTACCGCGCCATCGTGATCAAGACCGCCTGG 4300
I A K T L L K D K R T S G G I T M P D L K L Y Y R A I V I K T A W
863
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * *
TACTGGTACCGCGACCGCCAGGTGGACCAGTGGAACCGCATCGAGGACCCCGAGATGAACCCCCACACCTACGGCCACCTGATCTTCGACAAGGGCGCCA 4400
Y w ¥y R D R Q VvV D Q W N R I E D P E M N P H T Y G H L I F D K G A K
896
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * *
AGACCATCCAGTGGAAGAAGGACAGCATCTTCAACAACTGGTGCTGGCACAACTGGCTGCTGAGCTGCCGCCGCATGCGCATCGACCCCTACCTAAGCCC 4500
T I 9 w K K bD S I F N N W C W H N W L L s C R R M R I D P Y L S P
930
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * *
CTGCACCAAGGTGAAGAGCAAGTGGATCAAGGAGCTGCACATCAAGCCCGAGACTCTGAAGCTGATCGAGGAGAAGGTGGGCAAGAGCCTGGAGGACATG 4600
c T K v K s K w I K E L H I K P E T L K L I E E K V G K S L E D M
963
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2



4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

5301

5401

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * *
GGCACCGGCGAAAAGTTCCTGAACCGCACCGCCATGGCCTGTGCCGTGCGCAGCCGGATCGATAAGTGGGACCTGATGAAGCTGCAGTCCTTCTGTAAGG 4700
G T 6 E K F L N R T AMACA AV R S R I DK WD L M K L Q S F C K A
996
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * *
CCAAGGATACCGTGTACAAGACCAAGCGCCCCCCGACCGACTGGGAGCGCATCTTCACCTACCCCAAGAGCGACCGCGGCCTGATCAGCAACATCTACAA 4800
Xk bp T Vv Yy K T K R P P T D W E R I F T Y P K S D R G L I S N I Y K
1030
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * *
GGAGCTGAAGAAGGTGGACCTGCGCAAGAGCAACAACCCGCTGAAGAAGTGGGGCTCCGAGCTGAACAAGGAGTTCTCCCCCGAGGAGTACCGCATGGCC 4900
E L K K v b L R K S N N P L K K W G S E L N K E F S P E E Y R M A
1063
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * *
GAGAAGCACCTGAAGAAGTGCAGCACCAGCCTGATCATCCGCGAGATGCAGATCAAGACCACCCTGCGCTTCCACCTGACCCCCGTGCGGATGGCCAAGA 5000
E K H L K K ¢ s T s L. I I R E M Q I K T T L R F H L T P V R M A K I
1096
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * *
TCAAGAACAGCGGCGACTCGCGATGCTGGCGGGGCTGCGGCGAGCGCGGCACCCTGCTGCACTGCTGGTGGGACTGTCGCCTGGTCCAGCCCCTGTGGAA 5100
XK N s G D s R C W R G C G E R G T L L HCW WD C R L V Q P L W K
1130
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * *
GAGCGTGTGGCGGTTCCTGCGGAAGCTGGACATCGTGCTGCCCGAGGACCCCGCTATCCCCCTGCTGGGCATCTACCCTGAGGAGGCCCCCACCGGCAAG 5200
s v w R F L R XK L DI V L P E D P A I P L L G I Y P E E A P T G K
1163
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300
* * * * * * * * * *
AAGGACACCTGCAGTACCATGTTCATCGCCGCTCTGTTCATCATCGCCCGCAACTGGAAGGAGCCCCGCTGCCCCAGCACCGAGGAGTGGATTCAGAAGA 5300
Kk o T C¢CSsS T MM F I A AL F I I A RN WK E P R C P S T EE W I Q K M
1196
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400
* * * * * * * * * *
TGTGGTACATCTACACCATGGAGTACTACAGCGCCATCAAGAAGAACGAGTTCATGAAGTTCCTGGCCAAGTGGATGGACCTGGAGAGCATCATCCTGAG 5400
w Yy I vy T M £E Y Y s A I K K N E F M K F L A K WM D L E s I I L S
1230
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500
* * * * * * * * * *
CGAGGTGACCCAGAGCCAGCGCAACAGCCACAACATGTACAGCCTGATCAGCGGCTACTAGggatccGCCCCTCTCCCTCCCCCCCCCCTAACGTTACTG 5500
E v T ¢ s 9 R N S H N M Y S L I S G Y *
1263
SESE55S55555555SS55SS555SS55SS555SS555555555555555555555555>> SES5S5SS555SS55SS555S555555555555>
mORF2 EMCV_IRES



5501

5601

5701

5801

5901

6001

6101

6201

6301

6401

5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600
* * * * * * * * * *
GCCGAAGCCGCTTGGAATAAGGCCGGTGTGCGTTTGTCTATATGTTATTTTCCACCATATTGCCGTCTTTTGGCAATGTGAGGGCCCGGARAACCTGGCCC 5600
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700
* * * * * * * * * *
TGTCTTCTTGACGAGCATTCCTAGGGGTCTTTCCCCTCTCGCCAAAGGAATGCAAGGTCTGTTGAATGTCGTGAAGGAAGCAGTTCCTCTGGAAGCTTCT 5700
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800
* * * * * * * * * *
TGAAGACAAACAACGTCTGTAGCGACCCTTTGCAGGCAGCGGAACCCCCCACCTGGCGACAGGTGCCTCTGCGGCCAAAAGCCACGTGTATAAGATACAC 5800
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555 5555555555555555555555>>
EMCV_IRES

5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900
* * * * * * * * * *
CTGCARAGGCGGCACAACCCCAGTGCCACGTTGTGAGTTGGATAGTTGTGGAAAGAGTCAAATGGCTCTCCTCAAGCGTATTCAACAAGGGGCTGAAGGA 5900
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 5 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000
* * * * * * * * * *
TGCCCAGAAGGTACCCCATTGTATGGGATCTGATCTGGGGCCTCGGTGCACATGCTTTACATGTGTTTAGTCGAGGTTARAAAAACGTCTAGGCCCCCCG 6000
SSSS5S55S555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 5 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100
* * * * * * * * * *
AACCACGGGGACGTGGTTTTCCTTTGAAAAACACGATGATAATATGGCCACAACC] 6100

1

EMCV_IRES DsRed
6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200
* * * * * * * * * *

6300



150
DsRed
6610 6620 6630 6640 6650 6660 6670 6680 6690 6700
* * * * * * * * * *

A K K Pp V QL P G Y Y Y Vv DS K L D I T S HN E D Y T I V E Q Y E

183
DsRed
6710 6720 6730 6740 6750 6760 6770 6780 6790 6800
* * * * * * * *

6800

*
*

6701 _ggccgcTCGAGTCTAGAGGGCCCGTTTAAACCCGCTGATCAGCCTCGAC

216
DsRed BGH polyA
6810 6820 6830 6840 6850 6860 6870 6880 6890 6900
6801 6900
6910 6920 6930 6940 6950 6960 6970 6980 6990 7000
* * * * * * * * * *
o _ o
BGH polyA
7010 7020 7030 7040 7050 7060 7070 7080 7090 7100
* * * * * * * * * *
7001 TTCTGAGGCGGAAAGAACCAGCATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAA_ 7100
BGH polyA ColEl origin
7110 7120 7130 7140 7150 7160 7170 7180 7190 7200
* * * * * * * * * *
7101 _ o
ColEl origin
7210 7220 7230 7240 7250 7260 7270 7280 7290 7300
* * * * * * * * * *
o _ o
ColEl origin
7310 7320 7330 7340 7350 7360 7370 7380 7390 7400
* * * * * * * * * *
o _ o
ColEl origin
7410 7420 7430 7440 7450 7460 7470 7480 7490 7500
* * * * * * * * * *
7401 _ o
ColEl origin
7510 7520 7530 7540 7550 7560 7570 7580 7590 7600
* * * * * * * * * *
o _ o
ColEl origin
7610 7620 7630 7640 7650 7660 7670 7680 7690 7700

* * * * * * * * * *



7601

7701

7801

7901

8001

8101

8201

8301

8401

8501

8601

8701

8801

ColEl origin

7710

ColEl origin

7810

*

7720

* * * * *

7820

*

7730

7830

*

7740

7840

*

7750

7850

*

7760

*

7770

*

7780

*

7790

*

7800

*

7700

ATTAACCTATAAAAATAGGCGTATCACGAGGCCCTTTCGTCTCGC 7800

7860

*

7870

*

7880

*

7890

*

7900

*

GCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAG 7900

7910

*

7920

*

7930

*

7940

*

7950

*

7960

*

7970

*

7980

*

7990

*

8000

*

GGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGC 8000

8010

*

ACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGACGCGCCCTGTAGCGGC

8110

8020

*

8120

8030

*

8130

8040

*

8140

8050

Fl ori

8150

8060

8160

8070

8170

8080

8180

8090

8190

8100

8200

* * * * * *
_ o

* * * * * * * * * *
_ o
Fl ori

8210

8220

8230

8240

8250

8260

8270

8280

8290

8300

* * * * * * * * * *
_ o
Fl ori

8310

* * * * *
Fl ori

8410

*

8320

8420

*

8330

8430

*

8340

8440

*

8350

8450

*

8360

*

8460

*

8370

*

8470

*

8380

*

8480

*

8390

*

8490

*

8400

*

8500

*

ACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATT 8400

TTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTCCATTCGCCATT 8500

8510

*

CAGGCTGAACTAGATCTAGAGTC]

8610

8520

*

8620

8530

8540

8550

8560

8570

8580

8590

8600

*
*
*
*
*
*
*
*

CMV promoter

8630

8640

8650

8660

8670

8680

8690

8700

*
*
*
*
*
*
*
*
*
*

CMV promoter

8710

8720

8730

8740

8750

8760

8770

8780

8790

8800

*
*
*
*
*
*
*
*
*
*

CMV promoter

8810

8820

8830

8840

8850

8860

8870

8880

8890

8900

*
*
*
*
*
*
*
*
*
*

CMV promoter

8910

*

8920

8930

8940

8950

8960

8970

8980

8990

9000

8600

8700

8800

8900



8901 9000

CMV promoter

9010 9020 9030 9040 9050 9060 9070 9080 9090 9100

* * * * *

9001 CGCCTGGAGACGCCATCCACGCTGTTTTGACCTCCATAGAAGACACCGG 9100

*
*
*
*
*

CMV promoter

9110 9120 9130 9140 9150 9160 9170 9180 9190 9200

* * * * * * * * * *

9101 GACCGATCCAGCCTCCGCGGCCGGGAACGGTGCATTGGAACGGACCGTGTTGACAATTAATCATCGGCATAGTATATCGGCATAGTATAATACGACAAGG 9200

9210 9220 9230 9240 9250 9260 9270 9280 9290 9300
* * * * * * * * * *
M A K L T s A V P V L T A R D V A G A V E F W T D R L G F
1
ZeoR
9310 9320 9330 9340 9350 9360 9370 9380 9390 9400
* * * * * * * * * *
s R D F VED D F A GV V R D DV T L ¥ I S A V Q D Q V V P D N T
30
ZeoR
9410 9420 9430 9440 9450 9460 9470 9480 9490 9500
* * * * * * * * * *
L A W V WV R G L D E L Y A E W S E V V S T N F R DA S G P A M T E
63
ZeoR
9510 9520 9530 9540 9550 9560 9570 9580 9590 9600

*
*
*
*
*
*
*
*

* *

9501 ACTCGACCTC 9600

—
@
=

Q p W G R E F A L R D P A G N C

<

H F V A E

=
0
o

*

©
~

N
o
[¢)
o

9610 9620 9630 9640 9650 9660 9670 9680 9690 9700

* * * * * * * * * *

9601 GAAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTT 9700

9710 9720 9730

* * *

9701 GTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCT 9732



