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* * * * * * * * *

GGATCGATCCGGCTGTGGAATGTGTGTCAGTTAGGGTGTGGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGCATGCATCTCAATTAGTCAG 100

110 120 130 140 150 160 170 180 190 200

* * * * *

* * * * *
CAACCAGGTGTGGAAAGTCCCCAGGCTCCCCAGCAGGCAGAAGTATGCAAAGC_ 200

SV40 early promoter

210 220 230 240 250 260 270 280 290 300

* * * * * * * * * *
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SV40 early promoter

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * *

AGCTCTCTGGCTAACTAGAGAACCCACTGCTTACTGGCTTATCGAAAT 400
SV40 early promoter

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * *

* *
_GACCCAAGCTGGCTAGCGCTACCGGACTCAGATCtcgacACCATGCCCCCCCTGACCACCAAGATCACCGGCAGCAACA 500
77

M P P L T T K I T G S N N
1
SESSSS555S555S555S555SS555S55555555>>>
mORF2

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
* * * * * * * * * *
ACTACTTCAGCCTGATCAGCCTGAACATCAACGGCCTGAACAGCCCCATCAAGCGGCACCGCCTGACCAACTGGCTGCACAAGCAGGACCCCACCTTCTG 600
Yy ¥ s L I s L N I N G L N S P I K R H R L T N W L H K Q D P T F C
14
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
mORF2

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700
* * * * * * * * * *
TTGCCTCCAGGAGACCCACCTGCGCGAGAAGGACCGGCACTACCTGCGGATGAAGGGCTGGAAGACCATCTTTCAGGCCAACGGCATGAAGAAGCAGGCT 700
¢ L ¢ E T H L R E K DR HY L R M K G W K T I F Q A N G M K K Q A
47
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 555555555555 55 55555555555 5555555555555555555>>
mORF2

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800
* * * * * * * * * *
GGCGTGGCCATCCTGATCAGCGACAAGATCGACTTCCAGCCCAAGGTGATCAAGAAGGACAAGGAGGGCCACTTCATCCTGATCAAGGGCAAGATCCTGC 800
G v A I L I S DK I D F Q P K V I K K D K E G H F I L I K G K I L Q
80
SSSS5S55S555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 5 55555555555 5555555555555555555>>
mORF2

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900
* * * * * * * * * *
AGGAGGAGCTGAGCATTCTGAACATCTACGCCCCCAACACCCGCGCCGCCACCTTCACCAAGGAGACCCTCGTGAAGCTGAAGGCCCACATCGCTCCCCA 900
E E L § I L N I Y A P N T R A A T F T K E T L V K L K A H I A P H
114
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
mORF2

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000
* * * * * * * * * *
CACCATCATCGTCGGCGACTTCAACACCCCCCTGAGCCCCATGGACAGATCTTGGAAGCAGAAGCTGAACCGCGACACCCTGAAGCTGACCGAGGTGATG 1000
T I 1 v 6 D F N T P L S P M D R S W K Q K L N R D T L K L T E V M
147
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 55555555555 555 55555555555 5555555555555555555>>
mORF2
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* * * * * * * * * *
AAGCAGATGGACCTGACCGACATCTACCGCACCTTCTACCCCAAGACCAAGGGCTACACCTTCTTCAGCGCTCCCCACGGCACCTTCAGCAAGATCGACC 1100
K ¢ M DL T DI Y R T F Y P K T K G Y T F F S A P H G T F S K I D H
180
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200
* * * * * * * * * *
ACATCATCGGCCACAAGAGCGGGCTGAACCGGCTGAAGAACATCGAGATCGTGCCCTGCATCCTGAGCGACCACCATGCCCTGCGCCTGATCTTCAACAA 1200
I I G #H K s 6L N R L KNI E I Vv P C I L S D H H A L R L I F N N
214
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
* * * * * * * * * *
CAAGATTAACAACCGCAAGCCCACCTTCACCTGGAAGCTGAACAACACCCTGCTGAACGACACCCTGGTGAAGGAAGGCATCAAGAAGGAGATCAAGGAC 1300
K I N N R K P T F T W K L N N T L L N D T L V K E G I K K E I K D
2417
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400
* * * * * * * * * *
TTCCTGGAGTTCAACGAGAACGAGGCCACCACCTACCCTAACCTGTGGGACACCATGAAGGCCTTCCTGCGGGGCAAGCTGATCGCCATGAGCGCCTTCA 1400
F L E F N E N E A T T Y P N L W D T M K A F L R G K L I A M S A F K
280
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500
* * * * * * * * * *
AGAAGAAGCGGGAGCGCGCCCACACTAGTAGCCTGACCACCCACCTGAAGGCCCTGGAGAAGAAGGAGGCTAACTCCCCCAAGCGCTCCCGGCGGCAGGA 1500
K K R E R A H T s s L T T H L K A L E K K E A N s P K R S R R Q E
314
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600
* * * * * * * * * *
GATCATCAAGCTGCGCGGCGAGATCAACCAGGTGGAGACCCGGCGCACCATCCAACGGATCAACCAGACCCGGTCTTGGTTCTTCGAGAAGATCAACAAG 1600
I I K L R G E I N Q V E T R R T I 9 R I N Q T R 8§ W F F E K I N K
347
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700
* * * * * * * * * *
ATCGACAAGCCCCTGGCTCGCCTGACCAAGGGCCACCGCGACAAGATCCTGATCAACAAGATCCGCAACGAGAAGGGCGACATCACCACCGACCCCGAGG 1700
I b K p L AR L T K G H R DK I L I N K I R N E K G D I T T D P E E
380
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800
* * * * * * * * * *
AGATCCAGAACACCATCCGCAGCTTCTACAAGCGCCTGTACAGCACCAAGCTGGAGAACCTGGACGAGATGGACAAGTTCCTGGACCGCTATCAGGTGCC 1800
I g N T I R S F Y K R L Y S T K L E N L D E M D K F L DR Y Q V P
414
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * *
CAAGCTGAACCAGGACCAGGTGGACCTGCTGAACAGCCCCATCTCCCCCAAGGAAATCGAGGCCGTGATCAACAGCCTGCCCGCCAAGAAGAGCCCCGGL 1900
K L.~ 9 D Q V D L L N s p I s p K E I E A V I N S8 L P A K K S P G
447
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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* * * * * * * * * *
CCCGACGGCTTCAGCGCTGAGTTCTACCAGACCTTCAAGGAGGACCTGACCCCCGTGCTGCACAAGCTTTTCCACAAGATCGAGGTCGAGGGCATCCTCC 2000
P D G F S A E F Y Q T F K E D L T P V L H K L F H K I E V E G I L P
480
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100
* * * * * * * * * *
CCAACAGCTTCTACGAGGCCACCATCACCCTGATCCCCAAGCCCCAGAAGGACCCCACCAAGATCGAGAACTTCCGCCCCATCAGCCTGATGAACATCGA 2100
N s F Y E A T I T L I P K P Q K D P T K I E N F R P I 8§ L M N I D
514
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200
* * * * * * * * * *
CGCCAAGATCCTGAACAAGATCCTCGCCAACCGCATCCAGGAGCACATCAAGGCCATCATCCACCCTGACCAGGTCGGCTTCATCCCCGGCATGCAGGGC 2200
A K I L ~N K I L A N R I Q E H I K A I I H P D Q V G F I P G M QO G
547
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300
* * * * * * * * * *
TGGTTCAACATCCGCAAGAGCATCAACGTGATCCACTACATCAACAAGCTGAAGGACAAGAACCACATGATCATCAGCCTGGACGCCGAGAAGGCCTTCG 2300
W F N I R K S I NV I H Y I N K L K D K N H M I I S L D A E K A F D
580
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400
* * * * * * * * * *
ACAAGATCCAGCACCCCTTCATGATCAAGGTCCTGGAGCGCAGCGGCATTCAGGGCCAGTACCTCAACATGATCAAGGCCATCTACAGCAAGCCCGTCGC 2400
XKk I 9 H P F M I K V L ER S GG I 9 G Q Y L N M I K A I Y S K P V A
614
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500
* * * * * * * * * *
CAACATCAAGGTGAACGGGGAGAAGCTGGAGGCCATCCCTCTGAAGAGCGGCACGCGTCAGGGCTGTCCTCTGTCCCCCTACCTGTTCAACATCGTGCTG 2500
N I K v N G E K L E A I P L K S G T R Q G C P L S P Y L F N I V L
647
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * *
GAGGTGCTGGCCCGCGCTATCCGGCAGCAGAAGGAGATCAAGGGCATCCAGATCGGCAAGGAGGAAGTGAAGATCAGCCTGTTCGCCGACGACATGATCG 2600
E v L A R A I R OQ Q K E I K 6 I ¢ I 6 K E E V K I 8§ L F A D D M I V
680
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700
* * * * * * * * * *
TGTACATCAGCGACCCCAAGAACAGCAACCGCGAGCTCCTGAACCTGATCAACAGCTTCGGCGAGGTGGCTGGCTACAAGATCAACAGCAACAAGAGCAT 2700
Yy I s b P K N S N RE L L N L I NS F G E V A G Y K I N S N K S M
714
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800
* * * * * * * * * *
GGCCTTCCTGTACACCAAGAACAAGCAGGCCGAGAAGGAGATCCGCGAGACCACCCCCTTCAGCATCGCCACCAACAACATCAAGTACCTGGGCGTGACC 2800
A F L Y T K N K Q A E K E I R E T T P F 8 I A T N N I K Y L G V T
747
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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* * * * * * * * * *
CTGACCAAGGAGGTGAAGGACCTGTACGACAAGAACTTCAAGAGCCTGAAGAAGGAGATCAAGGAGGACCTGCGCCGCTGGAAGGACCTGCCCTGCAGCT 2900
L T K E v K D L Y D K N F K s L K K E I K E D L R R W K D L P C S W
780
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000
* * * * * * * * * *
GGATCGGCCGCACCAACATCGTGAAGATGGCCATCCTGCCCAAGGCTATCTACCGCTTCAACGCCATCCCCATCAAGATCCCCACCCAGTTCTTCAACGA 3000
I G R T NT V K M A I L P K A I Y R F N A I P I K I P T Q F F N E
814
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * *
GCTCGAGGGCGCCATCTGCAAGTTCATCTGGAACAACAAGAAGCCCCGCATCGCCAAGACCCTGCTGAAGGACAAGCGCACCAGTGGGGGGATCACCATG 3100
L £E 6 A I C K F I W NN KK P R I A K T L L K D KR T s G G I T M
847
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200
* * * * * * * * * *
CCCGACCTGAAGCTGTACTACCGCGCCATCGTGATCAAGACCGCCTGGTACTGGTACCGCGACCGCCAGGTGGACCAGTGGAACCGCATCGAGGACCCCG 3200
P DL K L ¥ Y R A I V I K T A W Y W Y R D R Q V D Q W N R I E D P E
880
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * *
AGATGAACCCCCACACCTACGGCCACCTGATCTTCGACAAGGGCGCCAAGACCATCCAGTGGAAGAAGGACAGCATCTTCAACAACTGGTGCTGGCACAA 3300
M N P H T Y G H L I F D K GG A K T I Q W K K D s I F N N W C W H N
914
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * *
CTGGCTGCTGAGCTGCCGCCGCATGCGCATCGACCCCTACCTAAGCCCCTGCACCAAGGTGAAGAGCAAGTGGATCAAGGAGCTGCACATCAAGCCCGAG 3400
W L L s ¢C R R MR I D P Y L 8§ P C T K V K S K W I K E L H I K P E
947
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * *
ACTCTGAAGCTGATCGAGGAGAAGGTGGGCAAGAGCCTGGAGGACATGGGCACCGGCGAAAAGTTCCTGAACCGCACCGCCATGGCCTGTGCCGTGCGCA 3500
T L K L I E E K v G K s L E b MM G T G E K F L N R T A M A C A V R S
980
SOSS55S5555SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555S3555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * *
GCCGGATCGATAAGTGGGACCTGATGAAGCTGCAGTCCTTCTGTAAGGCCAAGGATACCGTGTACAAGACCAAGCGCCCCCCGACCGACTGGGAGCGCAT 3600
R I DK WD L M K L Q S F C K A K D T V Y K T K R P P T D W E R I
1014
SOSO55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * *
CTTCACCTACCCCAAGAGCGACCGCGGCCTGATCAGCAACATCTACAAGGAGCTGAAGAAGGTGGACCTGCGCAAGAGCAACAACCCGCTGAAGAAGTGG 3700
F T Yy P K s bR G L I s N I ¥ K E L K K V D L R K S N N P L K K W
1047
SOSO55SS555SE55SE555S555SSS55SE55SS555S555SS555SE55SS555S5555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2
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* * * * * * * * * *
GGCTCCGAGCTGAACAAGGAGTTCTCCCCCGAGGAGTACCGCATGGCCGAGAAGCACCTGAAGAAGTGCAGCACCAGCCTGATCATCCGCGAGATGCAGA 3800
G $S E L N K E F s P E E Y R M A E K H L K K C s T S L I I R E M Q I
1080
SOSE55SS5555E55SE555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * *
TCAAGACCACCCTGCGCTTCCACCTGACCCCCGTGCGGATGGCCAAGATCAAGAACAGCGGCGACTCGCGATGCTGGCGGGGCTGCGGCGAGCGCGGCAC 3900
Xk T T L R F H L T P V R M A K I K N S G D s R C W R G C G E R G T
1114
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * *
CCTGCTGCACTGCTGGTGGGACTGTCGCCTGGTCCAGCCCCTGTGGAAGAGCGTGTGGCGGTTCCTGCGGAAGCTGGACATCGTGCTGCCCGAGGACCCC 4000
L L H C W W D C IR L V Q P L W K S V W R F L R K L DI V L P E D P
1147
SOSE55S5555SE55SS55SS555SS555S555SS555S555SS555SE555555555555S35555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * *
GCTATCCCCCTGCTGGGCATCTACCCTGAGGAGGCCCCCACCGGCAAGAAGGACACCTGCAGTACCATGTTCATCGCCGCTCTGTTCATCATCGCCCGCA 4100
A I p L L G I Y P E E A P T G K K D T C s T M F I A A L F I I A R N
1180
SOSS55555555E55SS555S555SS555SE55SS555S5555S555SE555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * *
ACTGGAAGGAGCCCCGCTGCCCCAGCACCGAGGAGTGGATTCAGAAGATGTGGTACATCTACACCATGGAGTACTACAGCGCCATCAAGAAGAACGAGTT 4200
W K E P R C P s T E E W I Q0 KM WYy I ¥ T MU E Y Y S A I K K N E F
1214
SOSS55S5555SE55SE555S555SS555SE55SS555S555SS555SE55SS55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * *
CATGAAGTTCCTGGCCAAGTGGATGGACCTGGAGAGCATCATCCTGAGCGAGGTGACCCAGAGCCAGCGCAACAGCCACAACATGTACAGCCTGATCAGC 4300
M K F L A K WM DL E s I I L S E V T Q s Q R N S H N M Y S L I S
1247
SOESO55SS555SE55SS555SE55SS555SE55SS555S5555S555SE555555555555S55555555555555555535555555555555555>>>
mORF2

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * *
GGCTACTAGggatccGCCCCTCTCCCTCCCCCCCCCCTAACGTTACTGGCCGAAGCCGCTTGGAATAAGGCCGGTGTGCGTTTGTCTATATGTTATTTTC 4400
G Y ~*

1280
SS>5>>>>>> SESSSSS5SSS5S5S5S5S5S5S555S5S5S555S55555S55555S55555555555555555555555555555555555>5>
mORF2 EMCV_IRES
4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * *

CACCATATTGCCGTCTTTTGGCAATGTGAGGGCCCGGAAACCTGGCCCTGTCTTCTTGACGAGCATTCCTAGGGGTCTTTCCCCTCTCGCCAAAGGAATG 4500
SOSO55SS555SE55SS555S555SS555SE55SS555S555SS555SS555S55555555S55555555555555555535555555555555555>>>
EMCV_ IRES

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * *
CAAGGTCTGTTGAATGTCGTGAAGGAAGCAGTTCCTCTGGAAGCTTCTTGAAGACAAACAACGTCTGTAGCGACCCTTTGCAGGCAGCGGAACCCCCCAC 4600
SOSS55S55555E55SS555S5555S555SE55SS555S555SS555SE555555555555S55555555555555555555555555555555555>>>
EMCV_ IRES

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * *
CTGGCGACAGGTGCCTCTGCGGCCAARAAGCCACGTGTATAAGATACACCTGCAAAGGCGGCACAACCCCAGTGCCACGTTGTGAGTTGGATAGTTGTGGA 4700
SOS555S55555E55SS555S555SS55S5SE55SS555S555SS555SS55SS555S5555S35555555555555555555555555555555555>>>
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4901

5001
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5201
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5401

5501

EMCV_IRES

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * *
AAGAGTCAAATGGCTCTCCTCAAGCGTATTCAACAAGGGGCTGAAGGATGCCCAGAAGGTACCCCATTGTATGGGATCTGATCTGGGGCCTCGGTGCACA 4800
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 555555555555 55 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * *
TGCTTTACATGTGTTTAGTCGAGGTTAAAAAAACGTCTAGGCCCCCCGAACCACGGGGACGTGGTTTTCCTTTGAAAAACACGATGATAATATGGCCACA 4900
SSSS5S555555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 5 55555555555 5555555555555555555>>
EMCV_IRES

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000

* * * * * * * * * *
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5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100

* * * * * * * * * *

5100

E 6 R P Y E G T Q T A K L K Vv T K GG G P L P F A W D I L S P Q F Q

DsRed

5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200

* * * * * * * * * *

5200

K

G S K vy v K H p A DI P D Y K K L s F P E G F K W E R V M N F

o

7

DsRed

5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300
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G v v T Vv T o D S s L 9 b G S ¥ I ¥ K V K F I G V N F P S D

@

100

DsRed

5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400

* * * * * * * * * *

5400

P Vv M Q K K T M G W E A S T E R L Y P R D G V L K G E I H K A L K
134

DsRed

5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500

* * * * * * * * * *

5500

5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600

* * * * * * * * * *

ggccgcTCGAGTCTAGAG 5600



5601

5701

5801

5901

6001

6101

6201

6301

6401

6501

6601

6701

5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700

* * * * * * * * * *
BGH polyA
5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800
* * * * * * * * * *
BGH polyA
5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900

* * * * *

TTCTGAGGCGGAAAGAACCAGCATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAA 5900

*
*
*
*
*

BGH polyA
5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6210 6220 6230 6240 6250 6260 6270 6280 6290 6300
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6310 6320 6330 6340 6350 6360 6370 6380 6390 6400
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6410 6420 6430 6440 6450 6460 6470 6480 6490 6500
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6510 6520 6530 6540 6550 6560 6570 6580 6590 6600
* * * * * * * * * *
ColEl origin
6610 6620 6630 6640 6650 6660 6670 6680 6690 6700

* * * * * * * * * *

ATTAACCTATAAAAATAGGCGTATCACGAGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACG 6700

ColEl origin

6710 6720 6730 6740 6750 6760 6770 6780 6790 6800

* * * * * * * * * *

GTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCAT 6800

6810 6820 6830 6840 6850 6860 6870 6880 6890 6900

* * * * * * * * * *



6801

6901

7001

7101

7201

7301

7401

7501

7601

7701

7801

7901

8001

CAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGACGCGCCCTGTAGCGGC. 6900

Fl ori
6910 6920 6930 6940 6950 6960 6970 6980 6990 7000
* * * * * * * * * *
Fl ori
7010 7020 7030 7040 7050 7060 7070 7080 7090 7100
* * * * * * * * * *
Fl ori
7110 7120 7130 7140 7150 7160 7170 7180 7190 7200
* * * * * * * * * *
Fl ori
7210 7220 7230 7240 7250 7260 7270 7280 7290 7300

* * * * * * * * * *

ACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTA 7300

Fl ori
7310 7320 7330 7340 7350 7360 7370 7380 7390 7400
* * * * * * * * * *
ACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTCCATTCGCCATTCAGGCTGAACTAGATCTAGAGTC_ 7400
CMV promoter
7410 7420 7430 7440 7450 7460 7470 7480 7490 7500
* * * * * * * * * *
_ o
CMV promoter
7510 7520 7530 7540 7550 7560 7570 7580 7590 7600
* * * * * * * * * *
_ o
CMV promoter
7610 7620 7630 7640 7650 7660 7670 7680 7690 7700
* * * * * * * * * *
_ o
CMV promoter
7710 7720 7730 7740 7750 7760 7770 7780 7790 7800
* * * * * * * * * *
_ .
CMV promoter
7810 7820 7830 7840 7850 7860 7870 7880 7890 7900
* * * * * * * * * *
_C o
CMV promoter
7910 7920 7930 7940 7950 7960 7970 7980 7990 8000

* * * * * * * * * *

GCCTGGAGACGCCATCCACGCTGTTTTGACCTCCATAGAAGACACCGGGACCGATCCAGCCTCCGCGGCCGGGAACGGTGCATTGGAACGGACCGTGTTG 8000

8010 8020 8030 8040 8050 8060 8070 8080 8090 8100
* * * * * * * * * *
ACAATTAATCATCGGCATAGTATATCGGCATAGTATAATACGACAAGGTGAGGAACTAAACCATGGCCAAGTTGACCAGTGCCGTTCCGGTGCTCACCGC 8100
M A K L T S A V P V L T A



‘H

ZeoR

8110 8120 8130 8140 8150 8160 8170 8180 8190 8200

* * * * * * * * * *
R DV AGAVTETFUWTUDTZ RTLTGT FSURUDTFVETDTDTFA ATGT VYV V R DD V
14
ZeoR

8210 8220 8230 8240 8250 8260 8270 8280 8290 8300

* * * * * * * * * *
T L F I S AV QDOQUV UV PDNTTLA AUWU VTUWVIRGTLT DTETLTYATETWS E
47
ZeoR

8310 8320 8330 8340 8350 8360 8370 8380 8390 8400

* * * * * * * * * *
vV VvsTNTFFI RTIDA ASTGTPA AMTT ETITGTET GQTPWGURTETFA ATLT RTDPA G
81
ZeoR

8410 8420 8430 8440 8450 8460 8470 8480 8490 8500

* * * * * * * * * *

8401 _ACTCGACCTCGAAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCAC 8500

N C V H F V A EE Q D *
114
ZeoR

8510 8520 8530 8540 8550 8560 8570 8580

* * * * * * * *

8501 AAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCT 8580



