(from 1-642 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

PAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp)

Vspl

gagggcctatttcccatgattecttcatatttgeatatacgatacaaggetgttagagagataattggaattaatttgactgtaaacacaaagatattagtacaaaa
ctcccggataaagggtactaaggaagtataaacgtatatgetatgttecgacaatctctctattaaccttaattaaactgacatttgtgtttctataatcatgtttt

U6 promoter
hU6-F
source

10 20 30 40 50 60 70 80 90 100

tacgtgacgtagaaagtaataatttcttgggtagtttgcagttttaaaattatgttttaaaatggactatcatatgecttaccgtaacttgaaagtatttecgatttct
atgcactgcatctttcattattaaagaacccatcaaacgtcaaaattttaatacaaaattttacctgatagtatacgaatggcattgaactttcataaagctaaaga

U6 promoter
LKO.1 5’
source

110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210

tggctttatatatcttgtggaaaggacgaaacaccctgggcaatectgtagatacgttttagagectagaaatagcaagttaaaataaggetagtecgttatcaactt
accgaaatatatagaacacctttcctgetttgtgggacccgttaggacatctatgcaaaatctegatctttategttcaattttattccgatcaggcaatagttgaa

U6 promoter
gRNA scaffold
source

220 230 240 250 260 270 280 290 300 310 320

Xbal

gaaaaagtggcaccgagtcggtgetttttttctagactgcagagggeectgegtatgagtgcaagtgggttttaggaccaggatgaggeggggtgggggtgectacc
ctttttcaccgtggctcageccacgaaaaaaagatctgacgtcteeccgggacgeatactcacgttcacccaaaatectggtectactecgecccacceccacggatgg

gRNA scaffold hSyn promoter
source

330 340 350 360 370 380 390 400 410 420

tgacgaccgaccccgacccactggacaagcacccaacccccattecccaaattgegeatecectatcagagagggggaggggaaacaggatgeggegaggegegtge
actgctggetggggetgggtgacctgttegtgggttgggggtaaggggtttaacgegtaggggatagtetetececctecectttgtectacgecgeteegegeacg

hSyn promoter
source

430 440 450 460 470 480 490 500 510 520 530

Aatll

gcactgccagcttcagecaccgeggacagtgecttegeecceccgectggeggegegegecaccgecgectcageactgaaggegegetgacgtcactegecggteeecc
cgtgacggtcgaagtcgtggegectgtcacggaagegggggeggaccgecgegegeggtggeggeggagtegtgacttecgegegactgeagtgageggecaggeges
hSyn promoter
source

540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640
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PAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 643-1177 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

Cpol

gcaaactccccttecceggecaccttggtegegtecgegecgeegecggeccagecggaccgeaccacgegaggegegagataggggggcacgggegegaccatetge
cgtttgaggggaagggecggtggaaccagegeaggegeggeggeggecgggteggectggegtggtgegetecgegetetateccececgtgeeccgegetggtagacg
hSyn promoter
source

650 660 670 680 690 700 710 720 730 740

HincII
Xbal

gctgeggegeeggegactcagegetgectcagtetgeggtgggcageggaggagtegtgtegtgectgagagegeagtcgagaaggtaccggatectetagagtcega
cgacgecgeggecgetgagtcgegacggagtcagacgecacecgtegectectcagecacageacggactetegegtcagetcttecatggectaggagatcteaget

hSyn promoter
source

750 760 770 780 790 800 810 820 830 840 850

catggtgagcaagggcgaggaggataacatggecatcatcaaggagttcatgegettcaaggtgcacatggagggctecgtgaacggecacgagttcgagategagg
gtaccactcgttcecgetectectattgtaccggtagtagttcctcaagtacgegaagttcecacgtgtaccteccgaggeacttgecggtgetcaagetetagetec

2 4 6 8 10 12 14 16 18 20 22 24 26 28 30 32 34
MV SKGEEDNMATITIIKEVFMREFKVHMEGS VNS GHEFETIE
mCherry

source
860 870 880 890 900 910 920 930 940 950 960

gcgagggegagggecgeccctacgagggcacccagaccgecaagetgaaggtgaccaagggtggececctgeccttegectgggacatectgteccctecagtteatg

cgcteecgetececggeggggatgeteecgtgggtetggeggttegacttecactggttcccaccgggggacgggaageggaccctgtaggacaggggagtcaagtac
36 38 40 42 44 46 48 50 52 54 56 58 60 62 64 66 68 70
GE GE GRPY EGTOQTAKLIKVTKGSG®PLZPFAWDTIILSZPAQ,F M
mCherry

mCherry-R
source

970 980 990 1,000 1,010 1,020 1,030 1,040 1,050 1,060 1,070

Ecol471

tacggctccaaggcctacgtgaagecaccecgecgacatcecccgactacttgaagetgtecttececgagggettcaagtgggagegegtgatgaacttegaggacgg

atgccgaggttccggatgecacttegtggggeggectgtaggggetgatgaacttcgacaggaaggggctececgaagttcaccctegegeactacttgaagetectgec
72 74 76 78 80 82 84 86 88 90 92 94 96 98 100 102 104 106

Y G S K AYVKHWPADTIW®PDYULIKILSFPEGIFIKWEIRVMNIFE DG
mCherry

source

1,080 1,090 1,100 1,110 1,120 1,130 1,140 1,150 1,160 1,170
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PAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 1178-1712 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

cggegtggtgaccgtgacccaggactccteectgeaggacggegagttcatctacaaggtgaagetgegeggeaccaactteccectecgacggeeccgtaatgeaga

gccgeaccactggeactgggtectgaggagggacgtectgecgetcaagtagatgttcecacttegacgegecgtggttgaaggggaggetgeeggggeattacgtet
108 110 112 114 116 118 120 122 124 126 128 130 132 134 136 138 140 142
G v v TVT1TOQDSSLOQODGEEFTIYKVKLRGTNFEFPSDGPVMDQ
mCherry

mCherry-F
source

1,180 1,190 1,200 1,210 1,220 1,230 1,240 1,250 1,260 1,270 1,280

Bpil Ecol471 Cail

agaagaccatgggctgggaggectectecgageggatgtaccccgaggacggegeectgaagggcgagatcaageagaggetgaagetgaaggacggeggecactac

tcttctggtacccgaccctecggaggaggetegectacatggggetectgecgegggactteeccgetetagttegtetecgacttegacttectgecgecggtgatg
144 146 148 150 152 154 156 158 160 162 164 166 168 170 172 174 176 178
KK T M GWEASSEWRM)Y PEDSGALIKSGETII KU QRILIKTILIKUDGGHY
mCherry

source

1,290 1,300 1,310 1,320 1,330 1,340 1,350 1,360 1,370 1,380 1,390

HincII

gacgctgaggtcaagaccacctacaaggccaagaageccgtgeagetgeecggegectacaacgtcaacatcaagttggacatcaccteccacaacgaggactacac

ctgcgactccagttctggtggatgttccggttecttecgggecacgtecgacgggecgeggatgttgecagttgtagttcaacctgtagtggagggtgttgetectgatgtg

180 182 184 186 188 190 192 194 196 198 200 202 204 206 208 210 212 214
D AEV KTTYKAKI KW®PVQLPGAYNVNTIIKULUDTITS SHNETDYT
mCherry

source

1,400 1,410 1,420 1,430 1,440 1,450 1,460 1,470 1,480 1,490

XhoI
0lil BglIl

catcgtggaacagtacgaacgcgecgagggecgecactecaccggeggecatggacgagetgtacaagtagtecggactcagatctegagaggaggaggaggagacag

gtagcaccttgtcatgettgegeggeteccggeggtgaggtggeecgecgtacctgetegacatgttcatcaggectgagtctagagetctectectectectetgte
216 218 220 222 224 226 228 230 232 234 236
I VE QY ERAEGRUHSTSGSGMDETL Y K *
mCherry

source

1,500 1,510 1,520 1,530 1,540 1,550 1,560 1,570 1,580 1,590 1,600

acagcaggatgccccacctegacagececggeagetcccagecgagacgetecttectetcaagggtgatcagggecagegetaccgttgeagetgettetgetgetg
tgtcgtectacggggtggagetgteggggccgtegagggteggetetgegaggaaggagagttcccactagteccgtegegatggecaacgtegacgaagacgacgac

source

1,610 1,620 1,630 1,640 1,650 1,660 1,670 1,680 1,690 1,700 1,710
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PAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 1713-2354 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

ctgetgetectggectgectgetacctgectctgaagatgactacagetgecacccaggecaacaactttgeecgatecttetaccecatgetgeggtacaccaacgg
gacgacgaggaccggacggacgatggacggagacttctactgatgtcgacgtgggtccggttgttgaaacgggctaggaagatggggtacgacgecatgtggttgec
source

1,720 1,730 1,740 1,750 1,760 1,770 1,780 1,790 1,800 1,810

XhoI BglII

gccacctcccacctaggaattcegatatcaagettategataccgagegetgetegagagatctacgggtggeateectgtgaccectecccagtgectetectggee
cggtggagggtggatecttaagetatagttegaatagetatggetegegacgagetctetagatgeccaccgtagggacactggggaggggtcacggagaggaccgg
hGH poly(A) signal
source

1,820 1,830 1,840 1,850 1,860 1,870 1,880 1,890 1,900 1,910 1,920

0lil

ctggaagttgccactccagtgecccaccagecttgtecctaataaaattaagttgeatcattttgtectgactaggtgtecttctataatattatggggtggaggggggt
gaccttcaacggtgaggtcacgggtggtcggaacaggattattttaattcaacgtagtaaaacagactgatccacaggaagatattataataccccacctceccccca

hGH poly(A) signal
source

1,930 1,940 1,950 1,960 1,970 1,980 1,990 2,000 2,010 2,020 2,030

Bpil

ggtatggagcaaggggcaagttgggaagacaacctgtagggectgeggggtctattgggaaccaagetggagtgecagtggecacaatettggetcactgeaatctecg
ccatacctcgttcccegttcaacccttetgttggacatcccggacgecccagataacccttggttcgacctcacgtcaccgtgttagaaccgagtgacgttagagge
hGH-PA-R
hGH poly(A) signal
source

2,040 2,050 2,060 2,070 2,080 2,090 2,100 2,110 2,120 2,130 2,140

cctectgggttcaagegattctectgectcagecteccgagttgttgggattccaggecatgcatgaccaggetcagetaatttttgtttttttggtagagacggggt
ggaggacccaagttcgctaagaggacggagtcggagggctcaacaaccctaaggtecgtacgtactggtecgagtcgattaaaaacaaaaaaaccatctetgeccca
’ hGH poly(A) signal

source

2,150 2,160 2,170 2,180 2,190 2,200 2,210 2,220 2,230 2,240

Eco31I

ttcaccatattggccaggctggtctccaactectaatctcaggtgatctacccaccttggecteccaaattgetgggattacaggegtgaaccactgeteecttece
aagtggtataaccggtccgaccagaggttgaggattagagtccactagatgggtggaaccggagggtttaacgaccctaatgtecgeacttggtgacgagggaages
> hGH poly(A) signal

source

2,250 2,260 2,270 2,280 2,290 2,300 2,310 2,320 2,330 2,340 2,350
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pAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 2355-2996 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM
Ecob52I
Cpol NotI

tgtccttctgattttgtaggtaaccacgtgeggaccgageggecgeaggaaccectagtgatggagttggecactecctetetgegegetegetegetcactgagge
acaggaagactaaaacatccattggtgcacgectggetegeeggegtecttggggatcactacctcaaccggtgagggagagacgegegagegagegagtgactecg

AAV2 TITR
AAV2 TITR
source
2,360 2,370 2,380 2,390 2,400 2,410 2,420 2,430 2,440 2,450 2,460

cgggcgaccaaaggtcgecegacgeecgggetttgeccgggeggectcagtgagegagegagegegeagetgectgeaggggegectgatgeggtattttctectta
gcecgetggtttecagegggetgegggeccgaaacgggeccgecggagtcactegetegetegegegtegacggacgtececgeggactacgecataaaagaggaat

AAV2 ITR
AAV2 TITR
source
2,470 2,480 2,490 2,500 2,510 2,520 2,530 2,540 2,550 2,560

cgcatctgtgeggtatttcacaccgcatacgtcaaagcaaccatagtacgegecctgtageggegeattaagegeggegggtgtggtggttacgegeagegtgaceg
gcgtagacacgecataaagtgtggegtatgeagtttegttggtatcatgegegggacategecgegtaattegegecgeccacaccaccaatgegegtegeactgge

f1l ori
source

2,570 2,580 2,590 2,600 2,610 2,620 2,630 2,640 2,650 2,660 2,670

ctacacttgccagegecttagegeecgetectttegetttetteecttectttetegecacgttegecggettteccegtcaagetctaaategggggcteccttta
gatgtgaacggtcgeggaatcgegggcgaggaaagegaaagaagggaaggaaagageggtgcaageggecgaaaggggcagttegagatttageeccccgagggaaat

Flori-R
f1l ori
source
2,680 2,690 2,700 2,710 2,720 2,730 2,740 2,750 2,760 2,770 2,780

gggttccgatttagtgetttacggecacctcgaccccaaaaaacttgatttgggtgatggttcacgtagtgggecategecctgatagacggtttttegeectttgac
cccaaggctaaatcacgaaatgecgtggagetggggttttttgaactaaacccactaccaagtgecatcacceggtagegggactatctgeccaaaaagegggaaactg

f1l ori
source

2,790 2,800 2,810 2,820 2,830 2,840 2,850 2,860 2,870 2,880

gttggagtccacgttctttaatagtggactcttgttccaaactggaacaacactcaactctatctegggetattettttgatttataagggattttgecgatttegg
caacctcaggtgcaagaaattatcacctgagaacaaggtttgaccttgttgtgagttgagatagageccgataagaaaactaaatattccctaaaacggetaaagec

Flori-F
1 ori
source
2,890 2,900 2,910 2,920 2,930 2,940 2,950 2,960 2,970 2,980 2,990
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PAAV-U6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 2997-3638 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

tctattggttaaaaaatgagetgatttaacaaaaatttaacgcgaattttaacaaaatattaacgtttacaattttatggtgecactctcagtacaatctgetetgat
agataaccaattttttactcgactaaattgtttttaaattgcgcttaaaattgttttataattgcaaatgttaaaataccacgtgagagtcatgttagacgagacta
f1l ori pRS-marker
source

3,000 3,010 3,020 3,030 3,040 3,050 3,060 3,070 3,080 3,090 3,100

gcegeatagttaagecageeccgacacccgecaacaccegetgacgegeectgacgggettgtetgeteccggeatecgettacagacaagetgtgaccgteteegg
cggcgtatcaatteggteggggetgtgggeggttgtgggcgactgegegggactgeccgaacagacgagggecgtaggegaatgtetgttegacactggeagaggec

source

3,110 3,120 3,130 3,140 3,150 3,160 3,170 3,180 3,190 3,200 3,210

gagctgcatgtgtcagaggttttcaccgtcatcaccgaaacgecgegagacgaaagggectegtgatacgectatttttataggttaatgtcatgataataatggttt
ctcgacgtacacagtctccaaaagtggeagtagtggetttgegegetetgetttceccggagecactatgeggataaaaatatccaattacagtactattattaccaaa

pGEX 3’ pBRforEco
source
3,220 3,230 3,240 3,250 3,260 3,270 3,280 3,290 3,300 3,310
AatII Bful

cttagacgtcaggtggecacttttcggggaaatgtgegeggaaccectatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatecgetcatgagacaataacectga
gaatctgcagtccaccgtgaaaageccctttacacgegecttggggataaacaaataaaaagatttatgtaagtttatacataggegagtactectgttattgggact

AmpR promoter
source

3,320 3,330 3,340 3,350 3,360 3,370 3,380 3,390 3,400 3,410 3,420

taaatgcttcaataatattgaaaaaggaagagtatgagtattcaacatttccgtgtcgeccttatteecttttttgeggecattttgecttectgtttttgetcaccce
atttacgaagttattataactttttccttctcatactcataagttgtaaaggcacagcgggaataagggaaaaaacgecgtaaaacggaaggacaaaaacgagtggg

2 4 6 8 10 12 14 16 18 20 22 24
M S I QHFRVALTIPFFAAFCLPVF AHP
AmpR
AmpR promoter
source
3,430 3,440 3,450 3,460 3,470 3,480 3,490 3,500 3,510 3,520 3,530

agaaacgctggtgaaagtaaaagatgctgaagatcagttgggtgcacgagtgggttacatcgaactggatctcaacageggtaagatecttgagagttttegeceeg

tctttgcgaccactttcattttctacgacttctagtcaacccacgtgectcacccaatgtagettgacctagagttgtcgecattctaggaactctcaaaagegggge
26 28 30 32 34 36 38 40 42 44 46 48 50 52 54 56 58 60
E T LV K VKDAEDA QLGARVGYTIZELUDLNSGKTIULTESFRP
AmpR

source

3,540 3,550 3,560 3,570 3,580 3,590 3,600 3,610 3,620 3,630
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pAAV-u6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 3639-4173 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

aagaacgttttccaatgatgagcacttttaaagttctgectatgtggegeggtattatcecgtattgacgecgggcaagageaacteggtegecgeatacactattcet

ttcttgcaaaaggttactactcgtgaaaatttcaagacgatacaccgcgccataatagggecataactgeggeccgttctegttgagecageggegtatgtgataaga

62 64 66 68 70 72 74 76 78 80 82 84 86 88 90 92 94 96
EERFPMMSTFKVLLCGAVLSRTIUDAGAOQEO OQOQLGRRTIMHYS
AmpR

Amp-R
source

3,640 3,650 3,660 3,670 3,680 3,690 3,700 3,710 3,720 3,730 3,740

cagaatgacttggttgagtactcaccagtcacagaaaagcatcttacggatggcatgacagtaagagaattatgecagtgetgecataaccatgagtgataacactge

gtcttactgaaccaactcatgagtggtcagtgtcttttcgtagaatgectaccgtactgtcattctettaatacgtcacgacggtattggtactcactattgtgacg
98 100 102 104 106 108 110 112 114 116 118 120 122 124 126 128 130 132

Q NDL VEY SPVTEIKHLTDS GMTVREILTCSAAITMSDNT A
AmpR

source

3,750 3,760 3,770 3,780 3,790 3,800 3,810 3,820 3,830 3,840 3,850

ggccaacttacttctgacaacgatcggaggaccgaaggagctaaccgettttttgecacaacatgggggatcatgtaactegecttgategttgggaaccggagetga

ccggttgaatgaagactgttgctagectcctggettectegattggegaaaaaacgtgttgtaccecectagtacattgageggaactagecaacccttggectegact
134 136 138 140 142 144 146 148 150 152 154 156 158 160 162 164 166
ANLLLTTIGSG®PIKEILTAFULHNMSGDHVYVTRILUDIRWEPE L
AmpR

source

3,860 3,870 3,880 3,890 3,900 3,910 3,920 3,930 3,940 3,950

BseMI

atgaagccataccaaacgacgagcgtgacaccacgatgectgtagcaatggcaacaacgttgegecaaactattaactggegaactacttactctagetteccggeaa

tacttcggtatggtttgetgetegeactgtggtgctacggacategttacegttgttgeaacgegtttgataattgaccgettgatgaatgagatcgaagggecgtt
168 170 172 174 176 178 180 182 184 186 188 190 192 194 196 198 200 202
NE A I P NDERODTTMPV AMATTILRIKILTILTGETLTILTILASRDQ

AmpR
source
3,960 3,970 3,980 3,990 4,000 4,010 4,020 4,030 4,040 4,050 4,060
Vspl

caattaatagactggatggaggcggataaagttgcaggaccacttctgegeteggeccttecggetggetggtttattgetgataaatetggagecggtgagegtgg

gttaattatctgacctacctccgectatttcaacgtcctggtgaagacgegagecgggaaggecgaccgaccaaataacgactatttagacctcggecactcegeacc
204 206 208 210 212 214 216 218 220 222 224 226 228 230 232 234 236 238
QLI bDWMEADIKVAGPLLIRSALZPAGWIE FEFTIADIKSGAGERG
AmpR

source

4,070 4,080 4,090 4,100 4,110 4,120 4,130 4,140 4,150 4,160 4,170
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pAAV-U6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 4174-4815 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

BseMI
Eco31I

gtctecgeggtatcattgecagecactggggeccagatggtaageecteccgtategtagttatctacacgacggggagtcaggecaactatggatgaacgaaatagacaga

cagagcgccatagtaacgtcgtgaccccggtctaccattcgggagggcatagecatcaatagatgtgetgececctcagtecgttgatacctacttgetttatetgtet
240 242 244 246 248 250 252 254 256 258 260 262 264 266 268 270 272 274
S R I IAALGPDSGK®PSRTIWVVYIYTTS GSAQATMMDERNRDQOQ
AmpR

source

4,180 4,190 4,200 4,210 4,220 4,230 4,240 4,250 4,260 4,270 4,280

tcgctgagataggtgectcactgattaageattggtaactgtcagaccaagtttactcatatatactttagattgatttaaaacttcatttttaatttaaaaggatc

agcgactctatccacggagtgactaattcgtaaccattgacagtctggttcaaatgagtatatatgaaatctaactaaattttgaagtaaaaattaaattttcctag
276 278 280 282 284 286
IA E I G A S L I KHW =%
AmpR

source

4,290 4,300 4,310 4,320 4,330 4,340 4,350 4,360 4,370 4,380

taggtgaagatcctttttgataatctcatgaccaaaatcecttaacgtgagttttegttccactgagegtcagaccccgtagaaaagatcaaaggatcttettgaga
atccacttctaggaaaaactattagagtactggttttagggaattgcactcaaaagcaaggtgactcgecagtetggggeatcttttctagtttcctagaagaactcet

source

4,390 4,400 4,410 4,420 4,430 4,440 4,450 4,460 4,470 4,480 4,490

tcctttttttetgegegtaatetgetgettgcaaacaaaaaaaccaccgetaccageggtggtttgtttgecggatcaagagetaccaactetttttecgaaggtaa
aggaaaaaaagacgcgcattagacgacgaacgtttgtttttttggtggegatggtegecaccaaacaaacggectagttctegatggttgagaaaaaggettecatt

oril
source

4,500 4,510 4,520 4,530 4,540 4,550 4,560 4,570 4,580 4,590 4,600

ctggcttcagcagagegcagataccaaatactgttettctagtgtagecgtagttaggecaccacttcaagaactetgtagecaccgectacatacctegetctgeta
gaccgaagtcgtctcgegtctatggtttatgacaagaagatcacatcggeatcaatccggtggtgaagttcttgagacategtggeggatgtatggagegagacgat

oril
source

4,610 4,620 4,630 4,640 4,650 4,660 4,670 4,680 4,690 4,700

Cail

atcctgttaccagtggetgetgecagtggegataagtegtgtcttaccgggttggactcaagacgatagttaccggataaggegecageggtegggctgaacggggegs
taggacaatggtcaccgacgacggtcaccgctattcagcacagaatggeccaacctgagttetgetatcaatggectattecgegtegecageccgacttgececce

oril
source

4,710 4,720 4,730 4,740 4,750 4,760 4,770 4,780 4,790 4,800 4,810
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pAAV-U6-gRNA(DRD1.2)-hSYN-mCherry (5282 bp) (from 4816-5282 bp) 11/27/2024 1:32:50 PM

ttcgtgcacacagecccagettggagegaacgacctacaccgaactgagatacctacagegtgagetatgagaaagegecacgettcccgaagggagaaaggeggaca
aagcacgtgtgtcgggtcgaacctegettgetggatgtggettgactctatggatgtegecactegatactctttegeggtgegaagggettecctetttecgectgt

oril
source

4,820 4,830 4,840 4,850 4,860 4,870 4,880 4,890 4,900 4,910 4,920

Bful

ggtatccggtaageggeagggtcggaacaggagagegecacgagggagetteccagggggaaacgectggtatetttatagtectgtegggtttegecacctetgactt
ccataggccattcgecgtcccagecttgtectetegegtgetecctegaaggtececctttgeggaccatagaaatatcaggacageccaaageggtggagactgaa

pBR3220ri-F
ori
source

4,930 4,940 4,950 4,960 4,970 4,980 4,990 5,000 5,010 5,020

gagcgtcgatttttgtgatgetegtcaggggggeggagectatggaaaaacgecagcaacgeggectttttacggttectggecttttgetggecttttgeteacat
ctcgcagctaaaaacactacgagcagtccceccgecteggatacctttttgeggtegttgegecggaaaaatgecaaggaccggaaaacgaccggaaaacgagtgta

ori
source

5,030 5,040 5,050 5,060 5,070 5,080 5,090 5,100 5,110 5,120 5,130

gtcctgeaggeagetgegegetegetegetecactgaggecgececgggegtegggegacctttggtegeccggectecagtgagegagegagegegecagagagggagte
caggacgtccgtcgacgegegagegagegagtgactecggegggeccgeageccgetggaaaccagegggecggagtcactegetegetegegegteteteectceac
AAV2 ITR (alternate)
source

5,140 5,150 5,160 5,170 5,180 5,190 5,200 5,210 5,220 5,230 5,240

Eco521I
NotI

gccaactccatcactaggggttcectgeggeecgeacgegt
cggttgaggtagtgatccccaaggacgeecggegtgegea
AAV2 ITR (alternate)
source

5,250 5,260 5,270 5,280
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