Tue Jul 14, 2015 13:35 -0500
YS14.seq
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 TGGCGAATGG
SSSSSSSSOSSOSISSISSISIISISSISSISSISISSISSISSISSISSSSISSISSISSSSSSSSSSSS>

F1 ori
SESSSSSSSSSSIISISSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSISSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>
M13 origin
<<
rbs
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
101
SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSIIISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
F1 ori
SSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSIISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
M13 origin
<<<<
rbs
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
201
SSSSSSSSSSSSSSSIISISISSSSSSSSSIIIISSSSSSSSSSIISISSSSSSSSSSIISISSSSSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
F1 ori
SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSIISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSISSSSSSSS>
M13 origin
310 320 330 340 350 360 370 380 390 400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
301
P S SIS
F1 ori
SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSIISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSISSSSSSSS>
M13 origin
410 420 430 440 450 460 470 480 490 500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

o1, AT A TSI ARCAAATATTAACTITACRATINC o7 GECACTT TTCGGARATETGGOGGA 500
PO PP DO P PP DD PP OPI PP PP >PPDOPP PP PP DOPPD PP DO PPDD SIS >>>>>>>]

M13 origin
510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 CCCCTATTTGTTTA CTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAATTAATTCTTAGAAAAACTCATCGAGCATCAAATGAAACTGCAATTTAT 600
FFEDLMMLUHFAOQL KN

271
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL
KanR
610 620 630 640 650 660 670 680 690 700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 TCATATCAGGATTATCAATACCATA GAAAAAGCCGTTTCTGTAATGAAGGAGAAAACTCACCGAGGCAGTTCCATAGGATGGCAAGATCCTGGTA 700
M DPNUDIGYKQFLRIKOQLSPSFEG GLTC CNWLTIALTDIO QY

258
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L L L LKL L L L L LKL L L LKL LKL L L L L L LLLLLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR
S>>>>>
rbs
710 720 730 740 750 760 770 780 790 800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
701 TCGGTCTGCGATTCCGACTCGTCCAACATCAATACAACCTATTAATTTCCCCTCGTCAAAAATAAGGTTATCAAGTGAGAAATCACCATGAGTGACGACT 800
RDAIGVRGVDICGI1 LK GETDZ FTILNDULSZFDSGHTVVS
225
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L L LKL LKL L L L L L L L L L L L L L LKL L L L L LLLLLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900



801

901

1001

1101

1201

1301

1401

1501

1601

1701

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GAATCCGGTGAGAATGGCAAAAGTTTATGCATTTCTTTCCAGACTTGTTCAACAGGCCAGCCATTACGCTCGTCATCAAAATCACTCGCATCAACCAAAC 900
DPSFPLLIKHMETZKWYVQEVPWGNRTEDUDTFDSADVTLG

191

<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L L L L L L L L L L L L LKL L L L L L L L L LKL L L L L LKL LKL L L L LLLLLLLLLLLL

KanR

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CGTTATTCATTCGTGATTGCGCCTGAGCGAGACGAAATACGCGATCGCTGTTAAAAGGACAATTACAAACAGGAATCGAATGCAACCGGCGCAGGAACAC 1000
NNMRSQAQALRFVRDS SNTFPCNTCVPI SHLIR RRTLFV
158
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L LKL LKL L L L LKL L L L L L LKL L L L LKL L LLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
TGCCAGCGCATCAACAATATTTTCACCTGAATCAGGATATTCTTCTAATACCTGGAATGCTGTTTTCCCGGGGATCGCAGTGGTGAGTAACCATGCATCA 1100

A LADVINEG GSDZPYEELVQFATIKG GPIATTULTLWATDTHD

125
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L LKL L L L L L L L LKL LKL L L L L L LKL LKL L L L LKL LLLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCAGGAGTACGGATAAAATGCTTGATGGTCGGAAGAGGCATAAATTCCGTCAGCCAGTTTAGTCTGACCATCTCATCTGTAACATCATTGGCAACGCTAC 1200
P TRIFHKITPLPMFETLWNLRVMETDTUVDNAVSG
91
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L L L L L LKL LKL L L L L L L L L LKL L L L L LLLLLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTTTGCCATGTTTCAGAAACAACTCTGGCGCATCGGGCTTCCCATACAATCGATAGATTGTCGCACCTGATTGCCCGACATTATCGCGAGCCCATTTATA 1300
K GHKLFLEWPADUPIKG GYLURYI1TTAGSAOQGVNDIRAWEKY
58
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL LKL L L L L L L L L L LKL LKL L L L L LKL L L LKL LKL L L L L LKL L LLLL L LLLLLLLLLLLL
KanR

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCCATATAAATCAGCATCCATGTTGGAATTTAATCGCGGCCTAGAGCAAGACGTTTCCCGTTGAATATGGCTCATAACACCCCTTGTATTACTGTTTATG 1400
GYLDADMNS SNLRPRST CSTERU QIHSWM
25
<L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L L LS LS
KanR
1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TAAGCAGACAG ATTG
B e o e
ColEl origin
1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

SSSSSSSSSSSSSSSIISISSSSSSSSSSISIIISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSIISISISSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSIIISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

SESSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSIIIIISSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900



1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

2601

2701

2801

2901

3001

3101

3201

3301

SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSIIISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSIIIISSSSSSSSSSIISISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

SESSSSSSSSSSSSSIIIISSSSSSSSSSSIIIISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
ColEl origin

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

-I'I'I'I'I'ACGG'I'I'CCTGG(,L,I TTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGT 2200
>>>

ColEl origin

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCTGATGCGGTATﬂ-CGCATCT 2300
<<<<<<
rbs

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GTGCGGTATTTCACACCGCATATATGGTGCACTCTCAGTACAATCTGCTCTGATGCCGCATAGTTAAGCCAGTATACACTCCGCTATCGCTACGTGACTG 2400

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GGTCATGGCTGCGCCCCGACACCCGCCAACACCCGCTGACGCGCCCTGACGGGCTTGTCTGCTCCCGGCATCCGCTTACAGACAAGCTGTGACCGTCTCC 2500

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GGGAGCTGCATGTGTCAGAGG CACCGTCATCACCGAAACGCGCGAGGCAGCTGCGGTAAAGCTCATCAGCGTGGTCGTGAAGCGATTCACAGATGT 2600

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CTGCCTGTTCATCCGCGTCCAGCTCGTTGAGTTTCTCCAGAAGCGTTAATGTCTGGCTTCTGATAAAGCGGGCCATGTTAAGGGCGGT CCTGTTT 2700

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GGTCACTGATGCCTCCGTGTAAGGGGGATTTCTGTTCATGGGGGTAATGATACCGATGAAACGAGAGAGGATGCTCACGATACGGGTTACTGATGATGAA 2800

2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CATGCCCGGTTACTGGAACGTTGTGAGGGTAAACAACTGGCGGTATGGATGCGGCGGGACCAGAGAAAAATCACTCAGGGTCAATGCCAGCGCTTCGTTA 2900

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ATACAGATGTAGGTGTTCCACAGGGTAGCCAGCAGCATCCTGCGATGCAGATCCGGAACATAATGGTGCAGGGCGCTGACTTCCGCGTTTCCAGACTTTA 3000

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CGAAACACGGAAACCGAAGACCATTCATGTTGTTGCTCAGGTCGCAGACGTTTTGCAGCAGCAGTCGCTTCACGTTCGCTCGCGTATCGGTGATTCATTC 3100

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TGCTAACCAGTAAGGCAACCCCGCCAGCCTAGCCGGGTCCTCAACGACAGGAGCACGATCATGCGCACCCGTGGGGCCGCCATGCCGGCGATAATGGCCT 3200

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GCTTCTCGCCGAAACGTTTGGTGGCGGGACCAGTGACGAAGGCT TGAGCGAGGGCGTGCAAGATTCCGAATACCGCAAGCGACAGGCCGATCATCGTCGC 3300

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GCTCCAGCGAAAGCGGTCCTCGCCGAAAATGACCCAGAGCGCTGCCGGCACCTGTCCTACGAGTTGCATGATAAAGAAGACAGTCATAAGTGCGGCGACG 3400



3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
3401 ATAGTCATGCCCCGCGCCCACCGGAAGGAGCTGACTGGGTTGAAGGCTCTCAAGGGCATCGGTCGAGATCCCGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTTACAT 3500
>>>>>>
rbs
3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

3501 TAATTGCGTTGCGCTC,
Q G S ELRSVQRALQMLSDALARZPSATA QTN

319
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL LL LKL L L L L L L L L LKL LKL L L L L L LLLLLLLLLLLLLLLLLLLL
Lacl
3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
3601
PALTTA KRIKVYVLSVPLLIOQNSGIKVAQGQSLQLLRDUVS
291
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L LKL LKL LKL L L LKL L L L L L L L LKL L L L LKL L LLLLLLLLLLLLLLLLL
Lacl
3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
3701
TQGLLRFDO QI KI11ITTLPPIYCSSDETDT DY GVVSI1TDA
258
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L L L L L L L L L LKL LKL L L L L L LKL LKL L L L LKL LLLLL L LLLLLLLLLLLL
Lacl
3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
3801
GVRLGSETIARMAGLAMOQQDNAVLWMATZPV I GENIL
224
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L LKL L L LKL L L L L LKL L L L L LLLL L L L L L L L L LKL L L L LLLLLLLLLLLL
Lacl
3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
3901
M QMTOQQFGSMASWDGEREAILIPQI QNI RTULYIKHWGEG
191
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L LKL L L L L L LKL L L L L LKL L L L LLLL L LKL L L L L LKL LLLLL L LLLLLLLLLLLL
Lacl
4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
4001
A LRLRASVYVYSSLPGALLAIQQHGGLAVLHEVG GLIR RTSG
158
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L L L L LKL L L L LKL L L L L LLLLLLL L LLLLLLLLLLLL
Lacl
4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
4101
DEHSFI1 1 SNIPTQDSVDLFLAPVNTT CAAEVAIA
124
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L L L LKL L L L LKL L L L L LLLL L L L L L L LKL L L L L L L LLLLLLLLLLLL
Lacl
4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
4201
DQDDULPYNIITLGSVRQALLNHVAAKTCAEVGSTR RE
91
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L L L L L L L L L L L L LKL L L L L L L L L L L L L L LKL L L L LKL L LLLL L LLLLLLLLLLLL
Lacl

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400



4301
vVMSVVVSAGLQDARSKIAAVYIQSPAHLALSSTAWV

58
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL L L L L L L L L L L LKL LKL L L L LKL L L L L L LLL LKL L L L L LKL LLLLL L LLLLLLLLLLLL
Lacl

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
4401 OEOA OGO TG TG OC0SC AT TG e0CAOGOBG e GAATCTAATTCAGCTO0R0CAT GCOGC TTCCACTTTTTCC0GCGTTT 4500
G 1 LLSQKGALQQAVRNPIYNLTEAMWM

24
<LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL L LKL LLLLLLL L L L LLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLLL
Lacl

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

4501 TCGCAGAAACGTGGCTGGCCTGGTTCACCACGCGGGAAACGGTCTGATAAGAGACACCGGCATACTCTGCGACATCGTATAACGTTACTGGTTTCACATT 4600

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

4601 CACCACCCTGAATTGACTCTCTTCCGGGCGCTATCATGCCATACCGCGAAAGGTTTTGCGCCATTCGATGGTGTCCGGGATCTCGACGCTCTCCCTTATG 4700

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
4701 CGACTCCTGCATTAGGAAGCAGCCCAGTAGTAGGTTGAGGCCGTTGAGCACCGCCGCCGCAAGGAATGGTGCATGCAAGGAGATGGCGCCCAACAGTCCC 4800
>>>>>>
rbs

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

4801 CCGGCCACGGGGCCTGCCACCATACCCACGCCGAAACAAGCGCTCATGAGCCCGAAGTGGCGAGCCCGATCTTCCCCATCGGTGATGTCGGCGATATAGG 4900

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
4901 CGCCAGCAACCGCACCTGTGGCGCCGGTGATGCCGGCCACGATGCGTCCGGCGTAGAGGATCGAGATCGATCTCGATCCCGCGAAATTAATACGACTCAC 5000
SSSSSSSSS>>>>
T7

5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

5001 TATAGGECAATTCTCACCCCATAACARTTCCCCTCTAGAAATAATTTTGTTTAACT TTAAGAAGGAGATATACA
M KETAAAKF

1
SSS>5>> SESSS533333S55555555555>>
T7 S-Thrombin
SSSSEEEEEE535335335555> SS5>>>
LacO rbs
5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
5101 CACCACCACCACCACCACEETACCCTEETECCACEEEETICEA TCCY
SSSSSSS353355555555>
source:Expression vector pET3-H2A
SSSSSSS353355555555>
H2A
M S G R G K Q
1
SSSSSSS353355555555>
Xenopus laevis-like histone H2A
ERQHMDS P D G TLVPRGS
10 1
SESSESS35333SSS555555555555555> SEEEEE53333333355555555>
S-Thrombin S-Thrombin
5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300

* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5201
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>S>>>
source:Expression vector pET3-H2A
B T o o
H2A



G G6GKTRAKAKTRSSRAGLQFPVGRVHRTLTILRIKTGNY
8
SSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
Xenopus laevis-like histone H2A

5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400
*> * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
5301

SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>S>>>
source:Expression vector pET3-H2A
B T
H2A
AERVGAGAPVYLAAVLEYLTAETILELAGNAARTDN
41
B e o
Xenopus laevis-like histone H2A

5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5401
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>S>>>
source:Expression vector pET3-H2A
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
H2A
K K TR 1 I PRHLOQLAVRNDEELNIKLLGRVTIAQGSG

75
B e e o
Xenopus laevis-like histone H2A

5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5501 BETCCTEC0CAACATCEAGTCEGTECTCC TG ECCAAGAAACCGAGAGTTCCAAGTOGGECAGHGCAABTAS A T TCAATAATTTTGTTTAACTTTAA 5600
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSISISSSSS>>>>
source:Expression vector pET3-H2A
B o o o
H2A
vV LPNIQSVLLPKIKTESSIKSAIKSK™*
108
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSISS>>>>
Xenopus laevis-like histone H2A

5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5601 GAAGGAGATATACA

B e e
source:Expression vector pET3-H2B
B o oo
H2B
M A KSAPAPIKIKG GSI K KAVTIKTOQIKI KD GIKKRRK
1
SSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
Xenopus laevis-like histone H2B

5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5701
B o e
source:Expression vector pET3-H2B
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
H2B
TRKESYAIlI YVYKVLKQVHPDTG GISSKAMSTIMNS

30
B e o P
Xenopus laevis-like histone H2B

5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
5801
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>S>>>
source:Expression vector pET3-H2B
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
H2B



FVNDVFERIAGEASRLAHYNIKRSTITSRETILIOQTA
63
SSSSSSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSISSISISSSSSSSSSSSSISISSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>
Xenopus laevis-like histone H2B

5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000
*> * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
5901 GTCCGACTGCTGCTOCCTGO0GAGTTEG0CAMCACGOOGTGTCOGAGGGCACCAAGGC TG TCACCAAGTACACCAGCGCCAAGTAAGTCOACAATAATT 6000
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSS>>>>
source:Expression vector pET3-H2B
B o
H2B
VRLLLPGELAKHAVSEG GTIKAVTIKYTSATK™=*
96
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
Xenopus laevis-like histone H2B

6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
6001 TTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACA

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSS>>>
source:Expression vector pET3-H3
B e
H3
M ARTIKAOQTARIKSTG GGIKAPRI KU QLATK
1
B e
Xenopus laevis-like histone H3

6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
6101

SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>S>>>
source:Expression vector pET3-H3
B o e e
H3
AARKSAPATS GGV KI KWPHRYRPGTVALRETILIRR RYZOQHK
25
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
Xenopus laevis-like histone H3

6210 6220 6230 6240 6250 6260 6270 6280 6290 6300
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
6201
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>S>>>
source:Expression vector pET3-H3
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
H3
S TELLIRIKLPFQRLVRETILIAQDTZFI KTDILRFQSSAVM
58
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
Xenopus laevis-like histone H3
6310 6320 6330 6340 6350 6360 6370 6380 6390 6400
* * * * * * * * * * * * * * * * * *> * *
6301

B o o e e
source:Expression vector pET3-H3
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
H3

AL QEASEAYLVALFEDTNLT CAIHAKRYVTIMPIKTD
92
SSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSS>>>
Xenopus laevis-like histone H3

6410 6420 6430 6440 6450 6460 6470 6480 6490 6500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
6401 CATCCACCTEECCCECACAATCCEACECEACACEEETTAGGCGGCCGCAATAATTTTGTTTAACTTTAAGAAGGAGATATACA
SEEEEESESESESS>>
source:Expression vector pET3-H4
SEEEEESESESESS>>
HA



6501

6601

6701

SSSSSSSSSSOSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSSS>>>>
source:Expression vector pET3-H3
SSSSSSSSSSOSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSS>>>>>
H3

Il QL ARRIT RGERA*
125
SSSSSSSSSSOSSSSSSSISSSSISSSSSSSSSSS>>>>>
Xenopus laevis-like histone H3

6510 6520 6530 6540

* * * * * * * *

6550

*

6560

*

6570

*

*

*

6580

*

M S G R G K

1

SSSSSSSSSSSSSS>>

Xenopus laevis-like histone H4

6590 6600

* * * *

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSSSOSSSSSSOISSOISSSSSSSSSOISSSSSSSSESSSOISSSOISSOISSSSSOSSSSSSISSISSSSISSSSISSISSSSS>

source:Expression vector pET3-H4

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSISSSSSSSSSSSSOISSSSSSSSSSSSOISSSOISSSISSSSSOSSSSSSISSSSSSISSSISSISSISS>

H4

G G KGLGKGGAKRHRIKVYVLRDN

7

1 QG

T K P A

I R R LA

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSISSSISSSSSSSSSSISSSSSSSISSSSSOSSISISSOISSSSSSSISSSSSSSSSSSSSSSSISSISESSS>

Xenopus laevis-like histone H4

6610 6620 6630 6640

* * * * * * * *

6650

*

6660

*

6670

*

*

*

6680

*

6690 6700

* * * *

SSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSOSSSSSSSSSSSSOISSSSSSSSSSSSOISSSSSSSISSSSSOISSSOISSSISSSSSOSISSSSSISSSSSSISSSSISSISSSSS>

source:Expression vector pET3-H4

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSSSOSSSSSSOISSSISSSSSSSSSOISSSSSSSSSSSSOSSISISSSISSSISSSISISSSSSSSSSSSSSSSISSISSSSS>

H4

RRGGVKRISGLIYEETRSGVLIKVFLENYV

40

R DAV T

SSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSOSSSSSSSSSSSSOISSSISSSSSSSSSOISSSSSSSSSSSSOSSSOISSSISSSSSOSISSSSSSSSSSSSSSSISSISSSSS>

Xenopus laevis-like histone H4

6710 6720 6730 6740

* * * * * * * *

6750

*

*

6760

*

6770

*

*

*

6780

*

6790 6800

* * * *

GCAGCG 6800

SSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSOISSSSSISSSSSSSSSOISSSISSSSSSSSSSSSSISSSSSSSISSSSSSSISSSSSISSISSSISSSSS>

source:Expression vector pET3-H4

SSSSSSSSSSSOSSSSSSSSSSSSOSSSOISSSSSOISSOSSSSSSSSSSISSSSSSSISSSSSSISSESSSSISSSSSSSISSSSSISSISSSISSSSS>

H4

Y TEHAKRKTVTAMDVVYALI KR QGRTULYGFGSGEG

73

SSSSSSSSSSSSSSSSSSOSSSSSOSSSOISSSSSOISSSSSISSSSISSSISSSSSSSSSSSSSISSESSSSISSSSSSSSSSSSISSISSSISSSSS>

Xenopus laevis-like histone H4

6810 6820 6830 6840

* * * * * * * *

*

6850

*

*

6860

*

6870

*

*

*

6880

*

6890 6900

* * * *

6801 GCCTGGTGCCGCGCGGCAGCCTCGACH "~ GA TCCGGCTGCTAACAAAGCCCGAAAGGAAGCTGAGTTGGCTGCTGCCACCGC 6900

HHHHHH

1
SOSSSSSSSEESEEESS>
His6
6910 6920 6930 6940
* * * * * * * *

*

6950

*

*

6960

*

6970

*

*

*

6980

*

6901 TGAGCAATAACTAGCATAACCCCTTGGGGCCTCTAAACGGGTCTTGAGGGGTTTTTTGCTGAAAGGAGGAACTATATCCGGAT 6983

>>>>>>
rbs



