AmpR 6300...5641 KIURA3 623...1426

ori 5543...4861

KanMX4 2852...2043

GAL1-I-Scel 4612...3248

pGSKU

AmpR (R)

5-

GAACGCGGCCGCCAGCTGAAGCTTCGTACGCTGCAGGTCGACGGATCCCCctggceacgacaggtttceeg
actggaaagcgggcagtgagcgcaacgcaattaatgtgagttacctcactcattaggcaccccaggctttacactttatgcttccggctcctatgttgtgtgga
attgtgagcggataacaatttcacacaggaaacagctatgaccatgattacgccaagctcggaattaaccetcactaaagggaacaaaagctgggtaccge
ggagacaatcatatgggagaagcaattggaagatagaaaaaaggtactcggtacataaatatatgtgattctgggtagaagatcggtctgcattggatggtg
gtaacgcatttttttacacacattacttgcctcgagcatcaaatggtggttattcgtggatctatatcacgtgatttgcttaagaattgtcgttcatggtgacactttta
gctttgacatgattaagctcatctcaattgatgttatctaaagtcatttcaactatctaagatgtggttgtgattgggccatttigtgaaagccagtacgccagegte
aatacactcccgtcaattagttgcacc

tatacaggaaacttaatagaacaaatcacatatttaatctaatagccacctgcattggcacggtgcaacactcacttcaacttcatcttacaaaagatcacgtgat
ctgttgtattgaactgaaaattttttgtttgcttctctetctctctttcattatgtgagagtttaaaaaccagaaactacatcatcgaaaaagagtttaaaccattacaa
ccattgcgataagccctctcaaacttcctccagactgtttgtcatccaattggtaagattaattatcatataccccggataagaaaagaagcaagcacacaatg
gatcaacttaatggtaaggaacaacaagcggccgecaccgeggtggagetegttttcgacactggatggeggegttagtatcgaatcgacageagtatage
gaccagcattcacatacgattgacgcatgatattactttctgcgcacttaacttcgcatctgggcagatgatgtcgaggcgaaaaaaaatataaatcacgctaa
catttgattaaaatagaacaactacaatataaaaaaactatacaaatgacaagttcttgaaaacaagaatctttttattgtcagtactg



ctttgccatgtttcagaaacaactctggcgceatcgggcttcccatacaatcgatagattgtcgcacctgattgcccgacattatcgcgagceccatttatacceat
ataaatcagcatccatgttggaatttaatcgcggcctcgaaacgtgagtcttttccttacccatggttgtttatgttcggatgtgatgtgagaactgtatcctagea
agattttaaaaggaagtatatgaaagaagaacctcagtggcaaatcctaaccttttatatttctctacaggggegeggegtggggacaattcaacgcegtetgtg
aggggagcgtttcecctgetcgeaggtctgcagegaggagecgtaatttttgettcgegecgtgeggecatcaaaatgtatggatgcaaatgattatacatggg
gatgtatgggctaaatgtacgggcgacagtcacatcatgcccctgagcetgegeacgtcaagactgtcaaggagggtattctgggcectecatgtcgetggee
gggtgacccggcggggacgaggcaagctaaacAGATCTGACTTA

TCTggcgcgecttaattaaccCAACCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGT
ATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAG
CGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGA
AAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAA e clssclsicapieioafe]e
CGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGT
GGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGC
CTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGC
GCTTTCTCAATGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGC
TGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGT]
CCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGA
GCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGA|
AGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGC
TCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATT]
ACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAG
LLelervaeler vV Vo [eor N g rLvaele e NN RN ICIC O NISIACATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAG
ATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCT
GACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCA
TAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCA
GTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGC
CAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTA
ATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCA
TTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCA
ACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCC
TCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCA
TAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAG
TCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAAT
ACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAA
ACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTG
ATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGC
CGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATA
TTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAA
AATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAAC
CATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCGTATCACGAGGCCCTTTCGTCTCGCGCG




TTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCT
GTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTC
GGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGGACATAT
TGTCGTTAGAACGCGGCTACAATTAATACATAACCTTATGTATCATACACATACGATTTAGGT
GACACTATA



